1. COL1A1_sub: A 130 T 225 C 357 G 344 | GC%: 66.38% | Length: 1056
GCTACTGGTTTCCCTGGTGCTGCTGGCCGAGTCGGTCCTCCTGGCCCCTCTGGAAATGCTGGACCCCCTGGCCCTCCTGGTCCTGCTGGCAAAGAAGGCGGCAAAGGTCCCCGTGGTGAGACTGGCCCTGCTGGACGTCCTGGTGAAGTTGGTCCCCCTGGTCCCCCTGGCCCTGCTGGCGAGAAAGGATCCCCTGGTGCTGATGGTCCTGCTGGTGCTCCTGGTACTCCCGGGCCTCAAGGTATTGCTGGACAGCGTGGTGTGGTCGGCCTGCCTGGTCAGAGAGGAGAGAGAGGCTTCCCTGGTCTTCCTGGCCCCTCTGGTGAACCTGGCAAACAAGGTCCCTCTGGAGCAAGTGGTGAACGTGGTCCCCCTGGTCCCATGGGCCCCCCTGGATTGGCTGGACCCCCTGGTGAATCTGGACGTGAGGGGGCTCCTGGTGCCGAAGGTTCCCCTGGACGAGACGGTTCTCCTGGCGCCAAGGGTGACCGTGGTGAGACCGGCCCCGCTGGACCCCCTGGTGCTCCTGGTGCTCCTGGTGCCCCTGGCCCCGTTGGCCCTGCTGGCAAGAGTGGTGATCGTGGTGAGACTGGTCCTGCTGGTCCCGCCGGTCCTGTCGGCCCTGTTGGCGCCCGTGGCCCCGCCGGACCCCAAGGCCCCCGTGGTGACAAGGGTGAGACAGGCGAACAGGGCGACAGAGGCATAAAGGGTCACCGTGGCTTCTCTGGCCTCCAGGGTCCCCCTGGCCCTCCTGGCTCTCCTGGTGAACAAGGTCCCTCTGGAGCCTCTGGTCCTGCTGGTCCCCGAGGTCCCCCTGGCTCTGCTGGTGCTCCTGGCAAAGATGGACTCAACGGTCTCCCTGGCCCCATTGGGCCCCCTGGTCCTCGCGGTCGCACTGGTGATGCTGGTCCTGTTGGTCCCCCCGGCCCTCCTGGACCTCCTGGTCCCCCTGGTCCTCCCAGCGCTGGTTTCGACTTCAGCTTCCTGCCCCAGCCACCTCAAGAGAAGGCTCACGATGGTGGCCGCTACTACCGGGCTGATGATGCCAATGTGGTT


2. COL1A1_sub_PtoA: A 132 T 234 C 264 G 426 | GC%: 65.34% | Length: 1056
GCTACTGGTTTCCCTGGTGCTGCTGGCCGAGTCGGTGCTGCTGGCGCTTCTGGAAATGCTGGAGCTGCTGGCGCTGCCGGTGCTGCTGGCAAAGAAGGCGGCAAAGGTGCCCGTGGTGAGACTGGCGCTGCTGGACGTGCTGGTGAAGTTGGTGCCGCCGGTGCCGCTGGCGCTGCTGGCGAGAAAGGATCCGCTGGTGCTGATGGTGCTGCTGGTGCTGCTGGTACTGCTGGGGCCCAAGGTATTGCTGGACAGCGTGGTGTGGTCGGCCTGGCTGGTCAGAGAGGAGAGAGAGGCTTCGCTGGTCTTGCTGGCGCTTCTGGTGAAGCTGGCAAACAAGGTGCTTCTGGAGCAAGTGGTGAACGTGGTGCCGCCGGTGCTATGGGCGCTGCCGGATTGGCTGGAGCTGCTGGTGAATCTGGACGTGAGGGGGCTGCCGGTGCCGAAGGTTCCGCCGGACGAGACGGTTCTGCTGGCGCCAAGGGTGACCGTGGTGAGACCGGCGCTGCTGGAGCCGCTGGTGCTGCAGGTGCTGCTGGTGCCGCTGGCGCTGTTGGCGCTGCTGGCAAGAGTGGTGATCGTGGTGAGACTGGTGCCGCTGGTGCTGCCGGTGCTGTCGGCGCTGTTGGCGCCCGTGGCGCTGCCGGAGCTCAAGGCGCTCGTGGTGACAAGGGTGAGACAGGCGAACAGGGCGACAGAGGCATAAAGGGTCACCGTGGCTTCTCTGGCCTCCAGGGTGCTGCTGGCGCTGCTGGCTCTGCCGGTGAACAAGGTGCTTCTGGAGCCTCTGGTGCCGCTGGTGCTCGAGGTGCTGCCGGCTCTGCTGGTGCTGCTGGCAAAGATGGACTCAACGGTCTCGCTGGCGCTATTGGGGCAGCTGGTGCTCGCGGTCGCACTGGTGATGCTGGTGCTGTTGGTGCTGCCGGCGCCGCTGGAGCTGCCGGTGCTGCTGGTGCTGCTAGCGCTGGTTTCGACTTCAGCTTCCTGGCTCAGGCAGCTCAAGAGAAGGCTCACGATGGTGGCCGCTACTACCGGGCTGATGATGCCAATGTGGTT
