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H a: g_ Brachybacterium
E b: f_Dermabacteraceae ! ! ! ! ! ! ! ! !
p_ Bacteroidetes B c: g_ Adlercreutzia . . . . :f—524—7= .
<_Bacterojgi, B d:g_nid 524 7 f : : o 9ids247 :
I f: o_ Bacteroidales O'BaCt:emidales
I g: g_ Enterococcus : : p—Bad;emidetes__
I h: g_ nid_Enterococcaceae . . . f—vemof]e”aceae_ .
B i f_Enterococcaceae g—S’;"’"’musa_ : :
E j: g_lLactobacillus : : : 5.’—De'ftia_ . .
B k: f_Lactobacillaceae gfpa"mea_ :
HEl |: g Dehalobacterium I : : LE"t?mba“er_ : : .
EE m: f_Dehalobacteriaceae ! gvs?'m""e”a_ :
I n: g_ Coprococcus . . . g—B“'.kh"'de”a_ . .
EE o: g__Ruminococcus_ fE_BurkhoIc?eriaceae_ .
B p: f_Lachnospiraceae . . f.—E"temcf’ccaceae_ . . :
I q: g_ Ruminococcus g—E"téjromccus_ :
B r: g_ nid_Ruminococcaceae 3 . . gA"ifLE"temmccaceae— . . . '
E s: f_Ruminococcaceae ! : _°dee"‘?Vib”°"a"°‘:s :
B G g_Sporomusa : _g_nid_B.acteriovor.ecaceae : :
B u:f Veillonellaceae X . . —f_Bacteléiovoracac:eae :
I v: g_ nid_ Mogibacteriaceae . . . =f—DEha"-’baderiac-eae . . .
H w: f__Mogibacteriaceae . . . 9_Dehalobacteriufn .
I x: g_ nid_Clostridiales 3 . . . =fA'\"“‘-’i!’aCte”acefae . . .
B y: f_nid_Clostridiales f : : : 9_nid_Wogibactefiaceae . : '
B z g_ Coprobacillus ' : : : —cheItaproteobact.eria :
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E al: g_ Burkholderia : : — : : : ‘
B a2: f_Burkholderiaceae ‘ : : . _g—BraCh.ybaCteri“':“ : : X
B a3: g_ Delftia _g_AdIer?reutzia : !
B a4: g_ Polaromonas 3 : : _gA"acm.baCi"”s : : : .
E a5: g_ nid_Bacteriovoracaceae ! _ffl‘acml?ad”aceaé- : '
E a6: f_Bacteriovoracaceae _nga'"efm°”as .
Bl a7: o_Bdellovibrionales : : _g—R”m!”°c°ccus:~ :
I 28: g_ Enterobacter : : _g—c"p“’-mcus . . . '
I 29: g_ Pantoea _f—nid‘RFZBQ .
E b0: g_ Proteus 3 : : =°—RF393 : . .
B bl: g_ Salmonella gAnide.Bg . .
B b2: g_ Anaeroplasma ‘ =gvp°'a"?m°"as : '
I b3: f_Anaeroplasmataceae 9_Proteus . . .
B b4: o_Anaeroplasmatales 9_Ruminococeus | :
Bl b5 g_ nid_RF39 f_Anaer.opIasmata:ceae : : .
B b6: f_nid_RF39 9_Anaeroplasma | : : :
B b7:0 RF39 oAAnaer.opIasmata.Ies : : :
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