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SLNQDATILRQAK LGLSDPAQSLSSWSDNN DVTPCKWLGVSCDAT SNVVSVDLSSFMLVGPFPSILCHLPSLHSLSLYNNSINGSLSADDFDTCHNLISLDLSENLLVGSIPKSLPFEN
SSNGDAEILSRVKKTRLFDPDGNLQDWVITGDNRSPCNWTGITCHIRKGSSLAVTTIDLSGYNISGGFPYGFCRIRTLINITLSOQNNLNGTIDSAPLSLCSKLONLILNONNFSGKLPEFSP E
SLNQDATILRQAK LSLSDPVQSLSSWSDN DVTPCQWNGVKCDAF SSVVSVDLSSFMVVGPFPSILCRLPSLSFLSLANNSINGSLSGDDFTACRNLEYLDLSENLLVGSIPKSLPSN

SLNQDGLYLRRVK LGLSDPTDSLASWDDTR VDTPCHWRGVSCDPL TQRVTSVNLSQSQLSGPFPIFFCRLPYLAQLSLYNNYINSSLPL DISTCRNLTDLNLGSNLLVGAIPATLS Q

SINQEGLFLQRVK QGFADPTGALSNWNDR DDTPCNWYGVTCDPE TRTVNSLDLSNTYIAGPFPTLLCRLHDLHSLSLYNNSINSTLPA DISTCQSLEHLNLGONLLTGALPSTLA D
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LPNLKFLEISGNNLSDTIPSSFGEFRKLESLNLAGNFLSGTIPASLGNVTTLKELKLAYNLFSPSQIPSQLGNLTELQVLWLAGCNLVGPIPPSLSRLTSLVNLDLTENQLTGSIPSWITQLKT
FRKLRVLELESNLFTGEIPQSYGRLTALQVLNLNGNPLSGIVPAFLGYLTELTRLDLAYISFDPSPIPSTLGNLSNLTDLRLTHSNLVGEIPDSIMNLVLLENLDLAMNSLTGEIPESIGRLES
LPNLKFLEISGNNLSDTIPASFGEFQKLESLDLAGNLLSGTIPATLGNVSTLKELKLAYNLFSPSLIPSQLGNLTELQVLWLAGCNLVGPVPSALSKLTRLVNLDLTENKLTGSIPSWITQLNS
LKNLKSLELOENNFTGDIPASFGEFTQLESLSLENNLLNGTISSSLGNISTLKELRLAYNPFQPGQLPSQLSNLTNLEYLWLSGCNLLGEIPESLTRLTKLKNLDLSEFNGLTGSIPSSITEMKS
MPNLRHLDFTIGNNFSGDIPESFGRFRRLEVLSLVGNLMDGTLPPFLGNISTLKQLNLSY¥NPFAPSRIPPELGNLTSLEILWLTQCNLVGPIPDSLGRLKRLTDLDLALNYLHGPIPSSLTGLSS
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VEQIELENNSFSGELPESMGNMTTLKREDASMNKLTGKIPDNLNLLNLESLNLEFENMLEGPLPESITRSKTLSELKLENNRLTGVLPSQLGANSPLQYVDLSYNRFSGEIPANVECGEGKLEYLT
VYQIELYDNRLSGKLPESIGNLTELRNEDVSONNLTGELPEKIAALQLISFNLNDNFFTGGLPDVVALNPNLVEFKIENNSFTGTLPRNLGKFSEISEFDVSTNRFSGELPPYLCYRRKLOKIT
VEQIELENNSFSGELPEAMGNMTTLKREDASTNELRGKIPDGLNLLNLESLNLEFENMLEGPLPESITRSKNLYELKLENNKLTGTLPSQLGANSPLQYVDLSYNQFSGEIPANLCGEGKLEYLT
IEQIELFKNSLSGELPVKWVNMTTLLREDASMNQLTGTIPNELCELQLESLNLYENRLEGTLPESTARSKNLSELKLENNKLRGGLPSELGKYSPLTTLDLSYNQFSGEIPEGLCEKGSLEDLV
VVOQIELYNNSLSGGLPAGMRNLTTLRLEDASTNELDGTIPDELCQLPLESLNLYENRFEGKLPESIADSPNLYELRLEQONRLSGVLPKDLGKKSPLLWLDISYNQFSGATIPASLCSKGVLEELL
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LIDNSFSGEISNNLGKCKSLTRVRLSNNKLSGQIPHGFWGLPRLSLLELS DNSFTGSIPKTIIGAKNLSNLRISKNREFSGSIPNEIGSLNGITIEISGAENDFSGEIPESLVKLKQLSRLDLSK
TFSNQLSGEIPESYGDCHSLNYIRMADNKLSGEVPARFWELPLTR LELANNNQLQGSIPPSISKARHLSOLEISANNEFSGVIPVKLCDLRDLRVIDLSRNSFLGSIPSCINKLKNLERVEMQE
LIDNSFTGEISQSLGKCKSLTRVRLSNNKLSGNIPHEFWGLPRLSLLELS ENSFTGVIPKTIIGAKNLSNLRISKNRFLGSIPDEIGSLKGLIEFSGAENGFNGVIPGSLVKLKQLSRLDLSK
LIYNSFSGKIPQSLGKCRSLRRVRLRHNLLSGSVPEMFWGLPHIYLFELA DNSFTGKISKSISGANNLSSLLVSRNNEFSGSIPDEVGLLSNLVEFSGDGNKFAGQIPGSLAKLSQLGNLDLSE
LIHNSFSGEIPASLSECSSLTRVRLGNNQLSGEVPAGFWGLPRVYLLELA HNLFSGQIAKTIASASSLOLLIIWKNSEFSGTIPDEVGGLENLVDFSGSDNQFSGPLPASIVNLRQLGKLDLHN
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NQLSGEIPRELRGWKNLNELNLANNHLSGEIPKEVGILPVLNYLDLSSNQFSGEIPLELONLKLNVLNLSYNHLSGKIPPLYANKIYAHDFIGNPGLEV DLDGLCRKITRSK

NMLDGEIPSSVSSCTELTELNLSNNRLRGGIPPELGDLPVLNYLDLSNNQLTGEIPAELLRLKLNQFNVSDNKLYGKIPSGFQQODIFRPSFLGNPNLCAPNLDPIRPCRSKRE

NQLSGEIPRGIRGWKNLNELNLANNHLSGEIPKEVGILPVLNYLDLSNNQFSGEIPVELONLKLNVLNLSYNRLSGNIPFLYRDKIYAHDFIGNPGLCV DLDGLCQKITRSK

NELSGGIPEGIESWKNINELNLANNRLSGEIPSEIGNLPVLNYLDLSGNLFSGKIPLELONLKLNVLNLSNNRLSGELPPLYAKEMYRGSFLGNPGLCG DLAGLCPKTGRSK

NKLSGELPSGIHTWKKLNMLNLRNNGEFSGNIPKEIGTLSILNYLDLSENRFSGKIPDGLONLKLNEFNEFSNNRLSGDIPSLYANKIYRDNFLGNPGLCG DLDGLCNGRGEAK
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