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C-terminal Arg-His-Asn motif central Ser-X-Hyp-Ser motif N-terminal Pro-rich motif
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consensus: LxxLxxLxLxxNxLSGxIPxxxLGxx

1.  88 LPSLHSLSLYNNSINGSLSADDFDT− 112
2.  113 CHNLISLDLSENLLVGSIPKS−LPFN 137
3.  138 LPNLKFLEISGNNLSDTIPSS−FGE− 161
4.  162 FRKLESLNLAGNFLSGTIPAS−LGN− 167
5.  186 VTTLKELKLAYNLFSPSQIPSQLGN− 210
6.  211 LTELQVLWLAGCNLVGPIPPS−LSR− 234
7.  235 LTSLVNLDLTFNQLTGSIPSW−ITQ− 258
8. 259 LKTVEQIELFNNSFSGELPES−MGN− 282
9.  283 MTTLKRFDASMNKLTGKIPDN−LN−− 305
10.  306 LLNLESLNLFENMLEGPLPES−ITR− 329
11.  330 SKTLSELKLFNNRLTGVLPSQ−LGA− 353
12.  354 NSPLQYVDLSYNRFSGEIPANVCG−− 377
13.  378 EGKLEYLILIDNSFSGEISNN−LGK− 401
14.  402 CKSLTRVRLSNNKLSGQIPHGFWG−− 425
15.  426 LPRLSLLELSDNSFTGSIPKTIIG−− 449
16.  450 AKNLSNLRISKNRFSGSIPNE−IGS− 473
17.  474 LNGIIEISGAENDFSGEIPES−LVK− 497
18.  498 LKQLSRLDLSKNQLSGEIPRE−LRG− 521
19.  522 WKNLNELNLANNHLSGEIPKE−VGI− 545
20.  546 LPVLNYLDLSSNQFSGEIPLE−LQN− 569
21.  570 LK LNVLNLSYNHLSGKIPPL−YA−− 591
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