
TM1 TM2

TM2 TM3 TM4

S.cerevisiae 1 -MSADHSRDPCPIVILNDFGGAFAMGAIGGVVWHGIKGFRNSPLG--ERGSGAMSAIKARAPVLGGNFGV 67
S.pombe 1 MASADHTRDPCPYVILNDFGAAFSMGTIGGAIWHSIKGWRNSPPG--EKRISAIAAAKTRAPVLGGNFGV 68
N.crassa 1 ---MDHTRDPCPWVILNDFGGAFAMGAIGGTIWHGIKGFRNSPYG--ERRIGAITAIKMRAPALGGNFGV 65
D.melanogaster_a 1 --MEEYSREPCPHRIVDDCGGAFIMGCVGGGLFQGLKGFRNAPQGLGRRVAGSVAAIKTKSPVIGGSFAA 68
D.rerio_a 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGAIGGGIFQAVKGFRNSPSGMNHRMKGSLTAIRTRAPQLGGSFAV 68
D.rerio_b 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGAIGGGVFQTVKGFRNAPVGVRHRLRGSANAVRVRAPQIGGSFAV 68
M.musculus_a 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGTIGGGIFQAFKGFRNSPVGINHRLRGSLTAIKTRAPQLGGSFAV 68
M.musculus_b 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGVIGGGVFQAIKGFRNAPVGIRHRFRGSVNAVRIRAPQIGGSFAV 68
R.norvegicus_a 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGTIGGGIFQAFKGFRNSPVGVNHRLRGSLTAIKTRAPQLGGSFAV 68
R.norvegicus_b 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGVIGGGVFQAVKGFRNAPVGIRHRFRGSINAVRIRAPQIGGSFAV 68
H.sapiens_a 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGTIGGGIFQAIKGFRNSPVGVNHRLRGSLTAIKTRAPQLGGSFAV 68
H.sapiens_b2 1 --MEEYAREPCPWRIVDDCGGAFTMGVIGGGVFQAIKGFRNAPVGIRHRLRGSANAVRIRAPQIGGSFAV 68
Clustal Consensus :::*:***  *::* *.** ** :** ::: .**:**:* *   .  .:  * . .:* :**.*.. 

S.cerevisiae 68 WGGLFSTFDCAVKAVRK-REDPWNAIIAGFFTGGALAVRGGWRHTRNSSITCACLLGVIEGVGLMFQRYA 136
S.pombe 69 WGGLFSTFDCAVKGVRR-KEDPWNAIIAGFFTGGALAVRGGWRATRNGAIGCACILAVFEGLGIALGRMN 137
N.crassa 66 WGGLFSTFDCAIKGLRNHKEDPWNSILAGFFTGGALAVRGGYKAARNGAIGCAVLLAVIEGVGIGFQKML 135
D.melanogaster_a 69 WGAVFSIVDCSLVHFRQ-KEDPWNSIVSGAVTGGILASRNGAAAMAGSAIIGGVLLSMIEGLGIFFTRFA 137
D.rerio_a 69 WGGLFSMIDCGLVKVRG-KEDPWNSITSGAMTGAILAARNGPVAMVGSAAMGGILLALIEGAGILLTRFA 137
D.rerio_b 69 WGGLFSTIDCGLVRLRG-KEDPWNSITSGAMTGAILAARSGPLAMVGSAMMGGILLALIEGFGILLTRYT 137
M.musculus_a 69 WGGLFSTIDCSMVQIRG-KEDPWNSITSGALTGAILAARNGPVAMVGSAAMGGILLALIEGAGILLTRFA 137
M.musculus_b 69 WGGLFSTIDCGLVRLRG-KEDPWNSISSGALTGAVLAARSGPLAMVGSAMMGGILLALIEGVGILLTRYT 137
R.norvegicus_a 69 WGGLFSTIDCGMVQIRG-KEDPWNSITSGALTGAILAARNGPVAMVGSAAMGGILLALIEGAGILLTRFA 137
R.norvegicus_b 69 WGGLFSTIDCGLVRLRG-KEDPWNSITSGALTGAVLAARSGPLAMVGSAMMGGILLALIEGVGILLTRYT 137
H.sapiens_a 69 WGGLFSMIDCSMVQVRG-KEDPWNSITSGALTGAILAARNGPVAMVGSAAMGGILLALIEGAGILLTRFA 137
H.sapiens_b2 69 WGGLFSTIDCGLVRLRG-KEDPWNSITSGALTGAVLAARSGPLAMVGSAMMGGILLALIEGVGILLTRYT 137
Clustal Consensus **.:** .**.:  .*  .*****:* :* .**. ** *.*     ..:   . :*.::** *: : .   

S.cerevisiae 137 AWQAKPMAPPLPEAPSSQPLQA----------------- 158
S.pombe 138 AEYNRPVAPVIPDAPASGSTSAAPAAV------------ 164
N.crassa 136 AGATKLEAPAPPPSNEKVLA------------------- 155
D.melanogaster_a 138 AEQFRNREPHIMPDANEGYGDFNSSGFGFPGAQQATATS 176
D.rerio_a 138 SAQFPTG-PQFAEEPAPMPTSS------FGDYRQYQ--- 166
D.rerio_b 138 AQQFQNS-SPIVEDPKQLPPKEEARG-----YGQYQ--- 167
M.musculus_a 138 SAQFPNG-PQFTEDHSQLPSSQLPSSP-FGDYRQYQ--- 171
M.musculus_b 138 AQQFRNA-PPFLEDPSQLTPKEGSPAPGYPNYQQYH--- 172
R.norvegicus_a 138 SAQFPNG-PQFAEDHSQLPSSQLPSSP-FGDYRQYQ--- 171
R.norvegicus_b 138 AQQFRNA-PPFLEDPNQLTPKEGAPAPGYPNYQQYH--- 172
H.sapiens_a 138 SAQFPNG-PQFAEDPSQLPSTQLPSSP-FGDYRQYQ--- 171
H.sapiens_b2 138 AQQFRNA-PPFLEDPSQLPPKDGTPAPGYPSYQQYH--- 172
Clustal Consensus :       .                                
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Figure 1 - figure supplement 1. Demishtein-Zohary et al.


