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                                         >F2       
                                          |
  GGCTTTCAGTTATGTATGAAATAATCTATAGGCATCCATAATTACACAGT  < 50


  
  GTTTTTCTTTTTGATGGAACTTTGTAATGAAGGCATATTTATTTATTGAA  < 100


  
  ATGAACACTACTGGTCTAATGTAATGATCCAAAAGTATATACTTCTACTT  < 150

     >F1         
     |
  CATTGTGTTGTTTTGTTTTATTATTTATTCTTAGTAAGGTCCTGTGTCga  < 200


  
  cggtatcgataagcttgatggGAAGTTCCTATTCTCTAGATAGTATAGGA  < 250

     >1stFloxinsertion       
     |
  ACTTCgatATAACTTCGTATAATGTATGCTATACGAAGTTATgatgggga  < 300


  
  tcctgtgtcCTGTTTAAGCCTTACCATATGCATGTAACATATAGAAAAAT  < 350


  
  CTTCTATAGAGTTTGATTCTAGCTGTTTATCCATGTGAGTGGGGGCTTTG  < 400

                                 >R1.1       
                             >R1       
                             |   |
  GGATATATCTCTTTTGGCTGAGGGGAGCCTGCTGTATCACTTAACTTGTA  < 450


  
  CAAAGAATTCAATGGTAATTTTAATTTACTTGTGTTCTTTAGTCATTGGA  < 500


  
  CAGTTTTGGTATGAAGTTGAATTTTAGTATTTTTGCTAATTATTATTCTA  < 550


  
  CATAGACTGCACATGGCTTGATGGTAACCTTAGTTGATGGTTTAATGATT  < 600


  
  TTTCTCCTTTCCATTGAAAGCCTAATTTTAGCTTTTCAAGCATTCAGATT  < 650


  
  TACTCACCTATGTTTTAAAGTATTTTTAACTTTTCATAGGAATCCATTTT  < 700


  
  TTTCATACTGATTATAAAGAATATTTCTGTATGTCTTTCAGCCAACGGTA  < 750


  
  ACGATAGTAAGAAATTTAAAGGAGAAGATAAAATGGATGGGGCTCCCTCT  < 800

                             >Exon4       
                             |
  CGTGTACTTCACATTCGAAAGTTACCTGGTGAAGTGACTGAAACAGAAGT  < 850


  
  TATTGCTTTAGGTTTACCTTTTGGTAAGGTGACTAACATCCTTATGCTGA  < 900


  
  AAGGAAAAAACCAGGTACAGTGCACAAGCGTTACTACTAGCATGTTAAAT  < 950


  
  TACACAGAAGGAGGCTTATCTGTCACCTAAAGGATTCATTGTCTGACAAA  < 1000


  
  ATTAAAAGAAGTTCAGTTTCCTGTTTGTTTTGTTTTGTAATAGCAGAAAC  < 1050


  
  CAGGGGTACTAGTAGAATCTATTACATGAGTTTATTCATCTGGTAGCATT  < 1100


  
  AGAAATCAGGCTTAAATTTTGGATccggaacccttaatATAACTTCGTAT  < 1150

                                      >2ndfloxinsertion         
                                      |
  AATGTATGCTATACGAAGTTATtaggtccctcgacctgcagcccaagctc  < 1200


  
  tcgagtttattcatctggtagcattagaaatcaggcttaaattttggatG  < 1250


  
  CTCATTCATTAACAGTAGCAGTAGGACCTATTCATATTAAAAATGACATT  < 1300


  
  ATGTTTTAAAATTTCCAAAAATTTTATTTAGAAGAATTTATTTAATATTA  < 1350


  
  GAAAATTAATATTCTCTAAACGTAGCTAATATAATAATTATTCCGTCCTT  < 1400


  
  TTAATTTTTCAGTTGTATTTTTTATATGAGACCTTTAGGATAGTAACATA  < 1450

                 >R2       
                 |
  AAATTTTGGTGCTAGAAAATGCTTATTTTCTCTAGTTTTTTTAAAAAACA  < 1500


  
  GATTTATGGGATGTAGTAAGTTGTAGATGGAACCAACAAAATCGAAGGGT  < 1550


  
  ATTACTTGAATCAACCCCAATATTATTTTAAAAATTAAGTGATTTCTAAG  < 1600

                                       >R3       
                                       |
  ACATGTTTTATTATTTTCAAATGATATGTCTTGTTTGAGGATACGCGCAT  < 1650


  
  GTGAGCTAAGGCCCCAGCAGAAGCCTGTGGGCGTCCATTCCTTGGGATTG  < 1700


  
  GAGTTCCAGGCAAGGCTTCTGTAAGCCTTGTGCATGGTGA  < 1740



Features :
F2                       : [30 : 52]
R1                       : [419 : 438]
R1.1                     : [423 : 442]
R2                       : [1456 : 1476]
R3                       : [1628 : 1648]
Exon4                    : [742 : 914]
1stFloxinsertion         : [199 : 309]
2ndfloxinsertion         : [1125 : 1249]
F1                       : [144 : 165]
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