[bookmark: _GoBack][image: C:\Google Drive\University of York\LINK_Project\LINK Papers\eLIFE Structure Paper\Final Figures June 2018\Figure 2 Supplement 3.emf]
image1.emf
SH1446

queF yijE_1 B10_00260 B10_00259

hisC

... ...

240,191 234,149

inner membrane 

transporter YijE

NADPH-dependent 

7-cyano-7-deazaguanine 

reductase

Di-/tri peptide 

transporter

Putative 

lipid kinase

Putative 

5'(3')-deoxyribonucleotidase

Histidinol-phosphate 

aminotransferase

SH0415

B10_01238 B10_01239 yxeI

budC

pcp

... ...

1,217,778

1,211,589

Lactonase

Sulfurtransferase

MFS 

Transporter

Choloylglycine 

hydrolase

Diacetyl reductase 

[(S)-acetoin forming]

Pyrrolidone-carboxylate 

peptidase

B

A

S. saprophyticus ATCC 15305

S. hominis B10

S. epidermidis RP62A

S. simulans

S. condimenti

S. hyicus

S. pasteuri SP1

S. saprophyticus ATCC 15305

S. carnosus TM300

S. lugudensis HKU0901

S. aureus Newman

S. schleiferi

S. lugudensis HKU0901

S. warneri SG1

S. xylosus

S. epidermidis ATCC 12228

S. carnosus TM300

S. simulans

S. haemolyticus JCSC1435

S. aureus NCTC 8325

S. argenteus

B. subtilis 168

S. condimenti

S. xylosus

S. haemolyticus JCSC1435

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

EFWERFSYY

60

Tree scale: 0.1

ExxERxxYY


