
625	  bp	  
Dele*on	  

A. 

CGGGGCCT\...\CCTGGGCAGGAC	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  TTA\...\TTGTCCCA…	  625	  bp	  dele*on	  

Founder	  KO	  line	  2	  
Lesion	  ends	  Lesion	  begins	  

GTGA\…\CTCAGCCCACCCGATCTGCACTCGGCTG\...\AG	  

	  	  	  	  	  	  Intron	  1	  	  

ATGGAG\...\GCCCGAG	  

Exon	  2	  (First	  coding)	  

Start	  codon	  

Intron	  2	  	  

Downstream	  guide	  sequence	  

GTCTCTACTT\…\TAGATGTGGCGGACTCAGAAATCAAAGGACTTA\…\TTGTCCCA…	  

Upstream	  guide	  sequence	  

Predicted	  cut	  site	  	  

PAM	  

Predicted	  cut	  site	  	  

CGGGGCCT\...\CCTGGGCAGGACCGGAGACC\...\CCTGCAAG	  
PAM	  

	  	  	  	  	  	  Exon	  1	  (5’	  UTR)	  	  WT	  

Strategy	  aiming	  to	  delete	  this	  region:392	  bp	  

Mouse	  Frmd8:	  Chromosome	  19;	  5,849,702-‐5,875,274	  reverse	  strand:	  

GTGAGAGC\…\CTCAGCCCACCCGATCTGCACTCGGCTGAGGGTCA\...\CTTTTTGCAG	  

Intron	  1	  	  

ATGGAGGGGGCAGAAGGCAA\...\CTTCAGTGGGTGCCCGAG	  

Exon	  2	  (First	  coding)	  

Start	  codon	  

Intron	  2	  	  

Downstream	  guide	  sequence	  

GTCTCTACTT\…\TAGATGTGGCGGACTCAGAAATCAAAGGACTTA\…\TTGTCCCA…	  

Upstream	  guide	  sequence	  

Predicted	  cut	  site	  	  

Strategy	  aiming	  to	  delete	  this	  region:	  392	  bp	  

PAM	   PAM	  

Predicted	  cut	  site	  	  WT	  

GTGAGAGC\...\CTCAGCCC	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  	  AAAGGACTTA\...\TTGTCCCA…	  478	  bp	  dele*on	  

Founder	  KO	  line	  1	  

PAM	  

Lesion	  ends	  Lesion	  begins	  

PAM	  

	  	  	  	  	  	  	  	  	  
1	  2	   3	   4	   5	   6	   7	   8	   9	   10	   11	  Exons:	  

1	   2	  

Intron	  2	  	  Intron	  1	  	  

B. 

C. 

Figure 7—figure supplement 1, Oikonomidi et al. 


