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HAVCR2
high

HAVCR2
mid

HAVCR2
low Blast

Mouse1 39（37） 22（17） 29（22） 29（25）
Mouse2 56（53） 48（19） 56（54） 57（49）

Total 95（90） 70（36） 85（76） 86（74）

A

B Average number of transcripts 

Average number of genes 

The Mapping ratio 

Cutoff

Cutoff

Cell numbers for  the single-cell analysis
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