Sequences used for discover microhomology (Figure 2A)
Exon a

Human NR2F1-201 (mapped to ENSMUST00000123998 first exon)

ACAAGTCGGGAGTCGGCGACCGCTTAGTGACGAGCGATGATTTTAAAGAGCAGAATAAAA
GGTTTTCCCGTGCCTGCCCCACAGCCCCTCCAGCTCGAATAATGGAGAACTGTCAATGCA
CTCCGCGAGCGGTGGCCCATTGTACGCAGCTGATGGCGAGGAGGCGACTGGGGGTAGCAG
GGGCTCCTTGCCCTCGTCCCTATGCCCAAATAAACGCGCAAACGCGCTCCCGTCTTCTGG
TCAGTTAAAAGGTGAAACGAACACGATTAAAATAGACCAAAAGAAAAGAAAGAAAAGAAA
ACCTTTCTATGTACAGATTCTAAATCGTACTCCCCATACAGTCAGAGGCAGGGAGTCGAG
GGCAGAGGCAGCAGGCGGAGAGAGGGAGATAGGGCGAGGGAAGGAGAACGCGGAGAGAGA
CGAAGGGAGTGGGAGACCAGCGACAGCGAGCGCCAGGGCACCGCAGGCACACTGGATGCC
CAGTCCGCCGGCCCAGCCGCCCTCGGACCCTGGACCGTGCGTCGTGGGCACCAGAAACGA
GACTCGGCCAAATCCTGCCTCACCAG 

Mouse AK044036

ATTGTACGCAGATGATGGAGAGGCGGGACATGGGGTGGCAGGGGCTCCTGGCCTTAGCCT
CTCAGCCCTAATATTCGTGATCAAGTCTTCCGGTTCGTTTAAAG 

 BAD AVG GOOD
*
human   :  97
mouse   :  97
cons    :  95

human   ATTGTACGCAGCTGATGGCGAGGAGGCGACTGGGGGTAGCAGGGGCTCCTTGCCCTCGTCCCTATGCCCAAATAA
mouse   ATTGTACGCAGATGATGGAGAGGCGG-GACATGGGGTGGCAGGGGCTCCTGGCCTTAGCCTCTCAGCCCTAATAT

cons    *********** ****** **** ** ***  ***** ************ *** * * * **  **** **** 


human   ACGCGCAAACGCGCTCCCGTC---TTCTGG
mouse   TCGTGATCAAGTCTTCCGGTTCGTTTAAAG

cons     ** *   * *   *** **    **   *













Exon b
Human hg 19 (exon 4)
GAAATGTTTATATGGTGTCTTAAAATTAATGAATTTTATTTGTTTGCAGGTGGCAGTGGGCCTGCATCACAGGTTGCAGCAGATGTTCTCAATATTTCTATTAAAATTTCCTTATTTCCATATGCAAGAGGAGCCCCAGAGCTGCATCCTTATGGTAGCTACCATGCCGTGGTAGGTGATGTTGTACTTTTCCACATCATCCTTCCTGTGctaacagaggatctgggttagaatctagctgtttgtttttgtaaacaactatggagcactgaaagaagaatgtttcaataatat

Mouse mm9 (exon 3)
ACCATGTTTTTGCAGTGCTTTAAAGCTAACCGAACTTATTTGTTTGCAGGTGGCCATGGAATGGTGTAGCAGATTGCTGCAGATGGTTTCAATAGTTCTGCTGAATGCTCCTTGTTTGTGCCTGCAAGAGGAACTCAAGGCTTTATGTATGGCCATTGCTGTGACCTAGTGTGATGCTCTACTTTTCCACTGAACTCTGCTTGCTCTAACTGAGGACCTTAGCTATAATTTAGCCTTTTCTTTTTGTAAGTAACTACACATAGTTGAGACAAAATTATTTTGATGT
*
 BAD AVG GOOD
*
Human   :  97
Mouse   :  98
cons    :  97

Human   GAAATGTTTATATGGTGTCTTAAAATTAATGAATTTTATTTGTTTGCAGGTGGCAGTGGGCCTGCATCACAGGTT
Mouse   ACCATGTTTTTGCAGTGCTTTAAAGCTAACCGAACTTATTTGTTTGCAGGTGGCCATGGAATGGTGTAGCAGATT

cons       ****** *   ***  *****  ***   *  *******************  ***    *  *  *** **


Human   GCAGCAGATGTTCTCAATATTTCTATTAAAATTTCCTTATTTCCATATGCAAGAGGAGCCCCAGAGCTGCATCCT
Mouse   GCTGCAGATGGTTTCAATAGTTCTGCTGAATGCTCCTTGTTTGTGCCTGCAAGAGGAACTC-AAGGCTTTAT--G

cons    ** ******* * ****** ****  * **   ***** ***     ********** * * *  ***  **   


Human   TATGGTAGCTACCATGCCGTGGTAGGTGATGTTGTACTTTTCCACATCATCCTTCCTGTGCTAACAGAGGATCTG
Mouse   TATGGCCATTGCTGTGACCTAGT--GTGATGCTCTACTTTTCCACTGAACTCTGCTTGCTCTAACTGAGGACCTT

cons    *****    * *  ** * * **  ****** * ***********   *  ** * **  ***** ***** ** 


Human   GGTTAGAATCTAGCTGTTTGTTTTTGTAAACAACTATGGAGCACTGAAAGAAGAATGTTTCAATAATAT
Mouse   AGCTATAATTTAGCCTTTTCTTTTTGTAAGTAACTACACATAGTTGAGACAAAATTATTT---TGATGT

cons     * ** *** ****  *** *********  *****   *    *** * ** * * ***   * ** *







Exon c

>Human exon 5
ATGTAAGCTGCCATTCACTGGGGAGCTTTGGCAATAGAATTGGCTAGATCAGGAAGCCTATGTCAACTATGGAACAACAACTTGCAGCTCATCTCTATTGAT
>Mouse exon 4
ATATTAAGCTGTTGTTGAGGAAGGAGCTTTGGCAATAGAAGAAACCAAGCAGCAGGTTAATTTCCACTGTTGACACAACTGGAAACGGATCCCTACTTTATGCATTGGAGATGCTATGAAGACTACTCTGTCTGATGTTTCCCTATTGGGATAGTGAAGTATGATGCTTCATTGGTTGAGTGTATGCAATCAAAGTAAGAGTGAAAAAGGAAGATCTGAGGAGTGGGCAGATGCCTGCCGGGTAAACTATTTGTGGCATAAACTTGAGGACCCCACAGGAAAGCCAGATGTTGTCATGTGCTTCAAACCACAATTCTGCTATTGAATGGGGGATTACTGGTCAGTGACTAGCCAAAATGGTGAGCTTCATGTGCTGAGAGAACTACCTATCTCAAAAAAATAAGGTGAAAGGGCTAGAGAGGTGGCAAAGTAGCACTGACTGATCTCTCAGAGGAGAACGTGGATTCAACTCCTAGCACCCACATAGCAGCCAACAACCATCTGTAACTCCAGTCTCAGGGGATTTAGTGCCTTCTTATATCCTCAGTGAACACTGCACATATATTGTGCATAGACATACATTCAGTCAAACAAACACTCAGACACATAAAAATAAATGAAATCTCAAAATATTTTAAAAAGATAATGTGGAGGGTGATTGAGGCCTTATATTAATCTTTAGACTTTACAAAATGAGTTTTACACACACACACACACACAGAAAACACACAAACACACTATATGTACACACACATATATACACTGACACACACACTTGAAAAATTGTTATTGCTTAAAATTTTTTTGATAACTTGTCTCAGAATTTTTATTATTGATTTTATTATAATATTAATTTTTAGTCTACAGTAAATCTTTATGCTGGAACTAGACTTCAGGATTATTATAAGATATATTTAATGTATAAATTTGAGTTCATAATTGTGAGAATAATTCTTTTATGGTTGTGGTAATAAAGTATCATTATCTTCTTAGATCTAATGTAAGATTCAAACTCTGACCCACTAACTTCCAAGTCCCTTCTTAAAAGTGCTGTATTAAACTGCATGAAGCTTTTTTTCCCTTTTTTCTTTTTCAAGTCAGGGTTATTTTGTGTAGTCCTAATTGTCCCGGAACAATGGTTGCCTGTGAGCCCCAGCATCTGTAATAGTCAGGATCTGGCAGAGCCTCTCAGGAGACACTGTATCAGGCTCCTGTCAGCAAGCACTTCTTGGCATCAGAAATAGTGTCTCGGTTTGGTGTTTGCATATGGGATGGATCCCCAGGTGAGGCAGCCTCTGGAAGGTCTTTTCTTTCAGTCTCTGCTCCACTTTTTGTCCCTGTATTTCCCTCAGAAAGGAGCAATTCTGGGTTAAAATTTTTGAGATGGGTGGGTGGTCCCATCCCTCAAGTGGGATGCCATGCCTAACCTCGAGATATGGTCTCAACAGGTTTTCATTCCCCTTTGTGGGGCATTTCAGCTAATGTCATCCCCATGGGGTCCTGGGAGGCTCTTGCTTTCCTGGCATTTGGGACTTTCTGGTTGCTACCCCCAGTTCTGTGAGGAGAGGGTGTGGCAGTAGTCCCAATATGGCGCCTGGGACTGTGACTAAGTCTTATGACTTGCACCTGACTTCCTCATACACCTGAAAATAAGCCATGACCATCGTGAGAACTGTGCAGGTGCACCATGATGCTGGCGGTGTAAACAAGTCCATATTTGGTGGAGATGTGCCCCTGCCGCCCTAATTGGCTGAAGCCACGTGCCTGGTGAGGTGACATGGCCTGCCGTGAGTGGATGGGGGCTGAGAGTATATAAGAGTGAGAGGCCTGGGGTTCAGGGGGGAAGAGATGAAGAGGGAGAGAGATGAAGACTGAAGATTGCTGAATAAACTACTGTTAGAAG   
 BAD AVG GOOD
*
Mouse   :  93
Human   :  94
cons    :  88

Mouse   ATATTAAGCTGTTGTTGAGGAAGGAGCTTTGGCAATAGAAGAAACCA-AGCAGCAGGTTAATTTCCACTGTTGA-
Human   ATG-TAAGCTGCCATTCACTGGGGAGCTTTGGCAATAGAATTGGCTAGATCAGGAAGCCTATGTCAACTATGGAA

cons    **  *******   ** *    ******************    * * * *** * *   ** ** *** * ** 


Mouse   C-ACAACTGGAAACGGATCCCTACTTTATGCAT
Human   CAACAACTTGCAGCTCAT-----CTCTATTGAT

cons    * ****** * * *  **     ** ***  **





[bookmark: _GoBack]Sequences used for discover microhomology (Figure S5C)
For exon2:
>mm9_dna range=chr13:78370430-78370737 5'pad=0 3'pad=0 strand=+ repeatMasking=none 
ACCATGTTTTTGCAGTGCTTTAAAGCTAACCGAACTTATTTGTTTGCAGG TGGCCATGGAATGGTGTAGCAGATTGCTGCAGATGGTTTCAATAGTTCTG CTGAATGCTCCTTGTTTGTGCCTGCAAGAGGAACTCAAGGCTTTATGTAT GGCCATTGCTGTGACCTAGTGTGATGCTCTACTTTTCCACTGAACTCTGC TTGCTCTAACTGAGGACCTTAGCTATAATTTAGCCTTTTCTTTTTGTAAG TAACTACACATAGTTGAGACAAAATTATTTTGATGTTTAAAAAACAATTT TATTAACC


>rn4_dna range=chr2:5856639-5856957 5'pad=0 3'pad=0 strand=+ repeatMasking=none 
ACCATGTTTTTACAGTGCTTTAGAGCTAACAGAGTTTATTTGTTTCCAGG TGGCCATGCGATGGCATCATAGGTTGCTGCAGATGGTTTCAATGGTTCTG TTGGATGTTCTTCATCTGTGCCTGCAAGAGGCGCCCAAGGCTTTATGTAT GGCCATTGCTATGACCTAGTGTGATGCTCTACTTTCCCGCTGAACTTTAC TTGCTAGAACTGAGGAGCTTGGCTATAATTTAGCCTTTTCTTTTTGTAAG TAGCTATGCATAGCTGAGACAAAATTATTTTGCTGTTTAAAAAACAATTT TATTGGTTTTTTTAGTCAG

>bosTau3_dna range=chr7:83221094-83221909 5'pad=300 3'pad=300 strand=- repeatMasking=none
CCTTCTCTGACAGTTTAGTCTAGTGCCTTAGAATTAACAGTTTATTTGTTTACAGGTGGCAGTAGACCCCCATCACAGGTGGTAGCAAATTTTCTCAACATTCCTATTGAAATTTCCTTATCTCCATTTGCAGGAGGAGCCCCAGAGCCTCATCCCTGTGGTAGCTAACTTGTTCTGGTATGATGCTGTGCTCTTCTACTTCATGCTTCCTGTTCTAGCAGAGGACCTGGGTTGGAATTTAGCTGTTTATTATTGCAGGAACTATGTAGAAGTGGAAGTGGGGAATGTTTCAATAATACTGATATTATGATTTCTTTGAGATTGTGTACTATGCCTTGTTATTTTTATACTTGATACGGAACCCCGTATCAACCCCTCCAAATAGACTCAGAGGCTTCCCTGGTGGCTCAGAATCTGTTTGCAATGCAGGAGACCCAGGTTTGATCCCTGGGTCGGGAAGACACCGTGGAGAAGGAAATGGCAACCCACTCTAGTATTCTTGCCTGGAGAATTCCACAGACAGAGGATCCTGGCGGGCT


>hg18_dna range=chr5:92916188-92916506 5'pad=0 3'pad=0 strand=- repeatMasking=none 
GAAATGTTTATATGGTGTCTTAAAATTAATGAATTTTATTTGTTTGCAGG TGGCAGTGGGCCTGCATCACAGGTTGCAGCAGATGTTCTCAATATTTCTA TTAAAATTTCCTTATTTCCATATGCAAGAGGAGCCCCAGAGCTGCATCCT TATGGTAGCTACCATGCCGTGGTAGGTGATGTTGTACTTTTCCACATCAT CCTTCCTGTGCTAACAGAGGATCTGGGTTAGAATCTAGCTGTTTGTTTTT GTAAACAACTATGGAGCACTGAAAGAAGAATGTTTCAATAATATCTAAAT 
TGTGATTTCTTTGAGGTTA

>panTro2_dna range=chr5:22003150-22003468 5'pad=0 3'pad=0 strand=+ repeatMasking=none 
GAAATGTTTATATGGTGTCTTAAAATTAATGAATTTTATTTGTTTGCAGGTGGCAGTGGGCCTGCATCACAGGTTGCAGCAGATGTTCTCAATATTTCTATTAAAATTTCCTTATTTCCATATGCAAGAGGAGCCCCAGAGCTGCATCCTTATGGTAGCTACCATGCCGTGGTAGGTGATGCTGTACTTTTCCACATCATCCTTCCTGTGCTAACAGAGGATCTGGGTTAGAATCTAGCTGTTTGTTTTTGTAAACAACTATGGAGCACTGAAAGAAGAATGTTTCAATAATATCTAAATTGTGATTTCTTTGGGGTTA

>canFam2_dna range=chr3:18628033-18628400 5'pad=0 3'pad=0 strand=+ repeatMasking=none 
GAGACATTTGTGTAGTGCCTTTATATTAACAAAGTTTATTTGTTTACAGGTGGCAGTGGGCAACATCATGGGTTGTAGCAGATGTTCTCAACATTTCTTTTGAAACTTCTTTATATTGCCTTGCAAGAGGAGCCCTAGAGCCTCATCCCTGGGGTAGCTACTATGCTCTGGTATGATGCTGTGCTGTTCTATTTCATCCTTCCTGTTCTAGCAGAGGATCTAGGTTAGAATTTAGTGGTTTCTTATTGCAGACAATTATGTAGAACTGGAAGTGGAATGTTTGAATTATACTGATATTGTGATTTCTTTGAGATTGTTTATTATGCCTTATTATTCTTATACTTGTTCACAGAACCCCCAAATAGTGA


For exon3:
>mm9_dna range=chr13:78373352-78376424 5'pad=300 3'pad=300 strand=+ repeatMasking=none
TAGGAACACATTATTACACAACTTCTTTACTAAGGAGAGTGAATAAGTAG
CTAAAAATTAAAGTACTTTTTCTGCATGAAAAGTGGGAATATTTTTCAGA
ATTCTGGGAAATGTCAAAGTAATTTTGGTTGTAGTCATATTGCATTTAAT
GCTATTGAGAATATTGCTAACATTAACAAAAATATTCTGTAATTTCCACA
GTTATTGCTATTGGTGACAAGGGATGTGAGTTGGCTTGCATCCATGCTTT
GAGCATCACCATTAGACACATCTGGTTCCACATGTCAGAAACAATCTTTC
CTTTAAGACAGTTGAGAAAATTTTCAGTTGGGGGTAGTGGTTAGGGTTGA
TTATTCTATATTTTAATCAATGATATTTTAGAGTATAACAAATGTTCCAG
AGTAAACACAAGTGTAAAATTTTATGTATAAGACAATTTTTAAACATTTC
TTTGATTTTTAAAAAAGTTTATCAGAATATAGTGGTTTGGAACCAAAGGA
AAATTTTATTCTATAATAATCATTTTATCTTTTTGTTTTTCCCTGTGACA
TTGGCAACATCCACTTTACAGATATTAAGCTGTTGTTGAGGAAGGAGCTT
TGGCAATAGAAGAAACCAAGCAGCAGGTTAATTTCCACTGTTGACACAAC
TGGAAACGGATCCCTACTTTATGCATTGGAGATGCTATGAAGACTACTCT
GTCTGATGTTTCCCTATTGGGATAGTGAAGTATGATGCTTCATTGGTTGA
GTGTATGCAATCAAAGTAAGAGTGAAAAAGGAAGATCTGAGGAGTGGGCA
GATGCCTGCCGGGTAAACTATTTGTGGCATAAACTTGAGGACCCCACAGG
AAAGCCAGATGTTGTCATGTGCTTCAAACCACAATTCTGCTATTGAATGG
GGGATTACTGGTCAGTGACTAGCCAAAATGGTGAGCTTCATGTGCTGAGA
GAACTACCTATCTCAAAAAAATAAGGTGAAAGGGCTAGAGAGGTGGCAAA
GTAGCACTGACTGATCTCTCAGAGGAGAACGTGGATTCAACTCCTAGCAC
CCACATAGCAGCCAACAACCATCTGTAACTCCAGTCTCAGGGGATTTAGT
GCCTTCTTATATCCTCAGTGAACACTGCACATATATTGTGCATAGACATA
CATTCAGTCAAACAAACACTCAGACACATAAAAATAAATGAAATCTCAAA
ATATTTTAAAAAGATAATGTGGAGGGTGATTGAGGCCTTATATTAATCTT
TAGACTTTACAAAATGAGTTTTACACACACACACACACACAGAAAACACA
CAAACACACTATATGTACACACACATATATACACTGACACACACACTTGA
AAAATTGTTATTGCTTAAAATTTTTTTGATAACTTGTCTCAGAATTTTTA
TTATTGATTTTATTATAATATTAATTTTTAGTCTACAGTAAATCTTTATG
CTGGAACTAGACTTCAGGATTATTATAAGATATATTTAATGTATAAATTT
GAGTTCATAATTGTGAGAATAATTCTTTTATGGTTGTGGTAATAAAGTAT
CATTATCTTCTTAGATCTAATGTAAGATTCAAACTCTGACCCACTAACTT
CCAAGTCCCTTCTTAAAAGTGCTGTATTAAACTGCATGAAGCTTTTTTTC
CCTTTTTTCTTTTTCAAGTCAGGGTTATTTTGTGTAGTCCTAATTGTCCC
GGAACAATGGTTGCCTGTGAGCCCCAGCATCTGTAATAGTCAGGATCTGG
CAGAGCCTCTCAGGAGACACTGTATCAGGCTCCTGTCAGCAAGCACTTCT
TGGCATCAGAAATAGTGTCTCGGTTTGGTGTTTGCATATGGGATGGATCC
CCAGGTGAGGCAGCCTCTGGAAGGTCTTTTCTTTCAGTCTCTGCTCCACT
TTTTGTCCCTGTATTTCCCTCAGAAAGGAGCAATTCTGGGTTAAAATTTT
TGAGATGGGTGGGTGGTCCCATCCCTCAAGTGGGATGCCATGCCTAACCT
CGAGATATGGTCTCAACAGGTTTTCATTCCCCTTTGTGGGGCATTTCAGC
TAATGTCATCCCCATGGGGTCCTGGGAGGCTCTTGCTTTCCTGGCATTTG
GGACTTTCTGGTTGCTACCCCCAGTTCTGTGAGGAGAGGGTGTGGCAGTA
GTCCCAATATGGCGCCTGGGACTGTGACTAAGTCTTATGACTTGCACCTG
ACTTCCTCATACACCTGAAAATAAGCCATGACCATCGTGAGAACTGTGCA
GGTGCACCATGATGCTGGCGGTGTAAACAAGTCCATATTTGGTGGAGATG
TGCCCCTGCCGCCCTAATTGGCTGAAGCCACGTGCCTGGTGAGGTGACAT
GGCCTGCCGTGAGTGGATGGGGGCTGAGAGTATATAAGAGTGAGAGGCCT
GGGGTTCAGGGGGGAAGAGATGAAGAGGGAGAGAGATGAAGACTGAAGAT
TGCTGAATAAACTACTGTTAGAAGAACTGGTGGTCGTGTTGTTCTTGCTG
GTAGAGAGTAGATGCAACAAATGGTGGCCCATATGGGGAACCAATTCCCC
CACCAATGAGTTCAGAACTTTCAGCAGTCAGTGTTTGCTGGCAGGGTAAG
TTCACGGTAAGTGAAACTTATGACCCCAGGAGTTTGGGAAGGACCTCAGA
TAAAACAGAGGCAAGTTTATACTTGCTAGGAAGCAGGCATAAAGTAAAAG
TGAATTGGGAAGGACCTGGGGTAAAACAGAGGCGAATATAAAGTTGCCAG
GAAACAGGAACAAAGTAAAAGTGAAACAATGGGAGCTTCCTCATTGCGTC
CTATTTCTTCAGCTCTTCAGGAGCTCCTTAAGTGTAAAGGTTTAAAAATT
CAAAGAAAAACCATAGAAAAGTTTCTTGATGAGTGCGATACCGTTGCGCC
TTGGTTCGCTGTCTCAGGCAACCTCACAGTCGCTTGCTGGGAGGAGCTAG
GTAGGAACTTAGATGTTGCCTGGGAGCAGGGGATCTTGGAGGGAGGCATG
AAGGCAGTGTGGAGGATAGTAAGGAGCTGTTTGGATGATGAATGCTGTTG
CAGGGTGCTAGAAGCTAGCCAGT

>hg18_dna range=chr5:92914576-92915904 5'pad=300 3'pad=300 strand=- repeatMasking=none
AGTAGAACTATTTTATTGTAAAACCTCGGTATTAACAAGAATGAACACTGTAGCTAGTAACTAAAATATTTTTTCTTCATAAAAAATGGAAGTGTTTTTCAGAATTCTAGGAAATGTCAAAGTAATTTTGGCTGTAGTCATATTACATTTAATGGTATAGAGAATATTTCTAACATTAACAACAATATTCTGTAATTTCCTCAGTTATTGCTACTGGTGATGAGGGATATAAAGTTGGCATGCTTTCATGTTTTGAGCATCATCATTATATACTTCTGATTTTGCAAGTCAGAAACAATCTTCGTTTTAGTTAAGATAGCTGAGAACATTCTGAGGCAGGGGGTCAGGCTTTCATTATTTGCATATTTAGGTAAGTAATATATAGACTACAATGAATTGATCAGAGTAACTACATATATCATTTTTAATGAAAGAATCATACAGTATTTATACATTTCTGTGACTTTTTAAAAGTTTATCAGAATATGGTAGTTTGGGACCAAGGGCATAGGTTTTATTTCTGTATAGATCATTTTATTTTGTTATTTTCTGTGACCACTGGTAATAATCATCTTACAGATGTAAGCTGCCATTCACTGGGGAGCTTTGGCAATAGAATTGGCTAGATCAGGAAGCCTATGTCAACTATGGAACAACAACTTGCAGCTCATCTCTATTGATGGTGAGTCAGTGTCATCTTAATACATGAAGGATCATGTTAATGTTATTTTATCTTCGCAGCATTATCAAACAACAGTTTGTCTTAAACTTTGTTTTATGAGACATTATTGGAATGTTGAACCATGATGCTTCATTACTTGAACCCAAAGGACAACAAAGAAATCAGCACAACAGTGAAAAATAAAGGAAGTTATAATTTGTTATCTGTGAATATACTTAAAATTTGTTTGAGTAGCTTCTGTCATCTCCATTCTCATTCCTTATAACACATGCCAGCTAACTTGTAATTCATGACTCTTATTTGAATACATACTGATTAGAAAAGAGTGATATTGATCACATATGTTGTATACTTATTTTAAAAATATATTACTAGGCCAGGTGTGGTAGCTTATGCCTGTAATCCCAGCACTTTGGGAGGCCAAGGCGAGATCACTTGAGGCCAGAAGTTCGAAACCAGCCTGGCCAACATGTTGAAATCCTGTCTGTACTAAAAACACTTCACTTGGGAAGCTGAGGCACGAGAATTGCTTGAATCTGGGAGGCAGGGGTCGCAGTGAGGTGAGATCACGCCACTGCACTCCGGCCTGGGTGACAGAGCAAGACTGTGTCTCCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGTGTATTACTGAT

>bosTau3_dna range=chr7:83219031-83221079 5'pad=300 3'pad=300 strand=- repeatMasking=none
TGCACAGGGTCGGACATGACTGAGCGACTAACACTGCTCATCATAGGTACTTAGCATCATGCTTTTGTTTAAATTGTATCCAGTTGTTAGCTGCTGCTTACTCATTTTTTTCTTTTTTTTTATTAAATTTAAAAAATTTTAATTTTTTGGCTACTTTGGCCATACTACGTGGCTTGTGGGATCTTAATTCCCTGACCAGGGAGCAAACCCACGACCCCTGCATTGGAAGCACAAAGTCTTCACCACTGGACCTCCAGGGAAGTTCTGCTTCTTACTGACTTTTAACAAATATTAATCTCTTACTTCCTTAAATAACAAAGAAGCCCATACATTAATTTTACTTTTACTATAAAGTATATCTTCAGCAATGTTTAGCTAGCTTCCTCAACTCTTATGAAGGAGATTCATCTGGCAACTGATTAAATTCCGTATCAGGAATATTTAATTACAATACCTCTGTTCTGCATTAACATGAATGAACACTGAAGCTAGTAACGAAAGTACTTTTTCTTCATGAAAAGTAGAAGTATTTTTCAGGATTCTGGGAAATATTGAAATAATTTTGGTTGTAGTCATACTGTTTTTAATGCTATTGAGAATATTGCTAACATTAACAAAAATATTCTGTAATTTCCTCAGTTATTGCTACTGGTGATGAGGGATGTAAAGTTGGCATGCTTTCATGTTTTGAGCATTTTCATTATATACTTCGGGTTTTACATGTCAGATGCAATTTTTGTTGTAGTTAAGATGGCTGAGAACATTTTTACTTAGGGATAGAGGTCAGGCTGTGGTTATTTGTATTTTTAGGTCAGTGATATATAGAATACAATTAATGTATCAGAGTAAATGCATATGCAATTTTGTTTTTAAGTATTATACAGTACTTATATATTTTTGTGACTTCATTTTTAGTTCATCAAAATATAGTGGTTGGGACCAAGGCATAGGTTTCATTTCTATATTGATAATTTTATTTTGTTACTTTCTGTGACTATTGGTAACACTTATCTTGCAGATACAAGCTCTTATTCACCAGGGATCTTTGGCAAGAGAATGTCTGTATCAGAAAGTCTATCTTCACTGTGGAAAATCAGCTTGAAGCTCGTCTTTGTTGATGGTGAGTCAGTGTCATCTTCATACAGGAAAGATCATACTAGCATTATTTTATATTTTCAGTGTTATCAAACAACTATTTGGTTTAAACTTTTTTTTGAGACAGTATTTTGGGGGTGACAGAGGCTGAGATGGTTGAATGACATAACCGACTCAAGGGACTAGAAAGTGAAAGTCGCTCAGTCATGTAGGACTCTGTGACTCCATGGACTATACAATCCATGGAATTCTCCAGGCCAGAATGCTGGAGTGGGGAGCTGTTCCCTTCTCCAGGGGATCTTCCCAATCCAAGGATCGAACCCAGGTCTCCTGCATCGCAGGTGGATTCTTTACCAGCTGAGCCACCAGGGAAGCCCCAATGGATTTGAGTTTGAGCAAACTCCTGGAGATGGTGAAGGACAGGGAAGCCTAGCATGCTGCAGTCCATGAAATTGCAGAGCTGGACATGACTGAGTGACTAAACAACAACATTAGAATGTTAAACCATAGTGCTTCATTACTTGTGTCTAAAGGATTGCATAAAATTGGAATGGAAGTAATAATTTTCTATTTATGAATATACCTAATAAAAGTAGTTTGATTACCTTCTTTCTCTCACCTCTGTTCTTGTTTCTATATAACACATGGTAACACGACTGAAGCGACTTAGCAGCAGCAGCAGCAGCTGACTTATAATTCATGACTTTTATTTGAATAAATATGGGTAGAATAGAACCACCTGTATTACATGCCTATTTTAAAATATATTACTGAGGTTTAGGAAATTTCAGAATAATTGCAATATAATTGTAAAGATTTTTTTCCATTTTCAAATATATAGATTATGATTTTTCAATGGGTACCTGATGTTAATGCTTGCCGCATGTTTTCTATCTCAGAAACACAGTGAATGACTACATATGTATGTTTAATATTATCACAAGAATTAGTAGT

>panTro2_dna range=chr5:22003244-22004986 5'pad=300 3'pad=300 strand=+ repeatMasking=none
TTTCTATTAAAATTTCCTTATTTCCATATGCAAGAGGAGCCCCAGAGCTG
CATCCTTATGGTAGCTACCATGCCGTGGTAGGTGATGCTGTACTTTTCCA
CATCATCCTTCCTGTGCTAACAGAGGATCTGGGTTAGAATCTAGCTGTTT
GTTTTTGTAAACAACTATGGAGCACTGAAAGAAGAATGTTTCAATAATAT
CTAAATTGTGATTTCTTTGGGGTTATGTACTATGCCTTGTTATTTTTATA
CTTGTTCACAGAACCTCTAAATAGTGCCTTGCTCATCATAGGCACTTAAC
ATTGTGATTTTGTTTTACTTATATCTAGTTTTAATGGCTTATTAATTTTT
AAGTTGTTAATCTAATTTCTTATTCTTTTAAATAATAAATAAGTATGTAA
CATTAATTTTACTTACAAACAATGTCTTCCAGTAATATTTTATCAGCTTC
TCAGCTTTATGAAGGAGATTCAACTAGAAACTGATAAAATTCCATATCAG
GAGTCAGTAGAACTATTTTATTGTAAAACCTCGGTATTAACAAGAATGAA
CACTGTAGCTAGTAACTAAAATTTTTTTCTTCATAAAAAATGGAAGTGTT
TTTCAGAATTCTAGGAAATGTCAAAGTAATTTTGGCTGTAGTCATATTAC
ATTTAATGGTATAGAGAATATTTCTAAAATTAACAACAATATTCTGTAAT
TTCCTCAGTTATTGCTACTGGTGATGAGGGATATAAAGTTGGCATGCTTT
CATGTTTTGAGCATCATCATTATACACTTCTGATTTTGCAAGTCAGAAAC
AATCTTCGTTTTAGTTAAGATAGCTGAGAACATTCTGAGGCAGGGGGTCA
GGCTTTCATTATTTGCATATTTAGGTAAGTAATATATAGACTACAATGAA
TTGATCAGAGTAACTACATATATAATTTTTAATGAAAGAATCATACAGTA
TTTATACATTTCTGTGACTTTTTAAAAGTTTATCAGAATATGGTAGTTTG
GGACCAAGGGCATAGGTTTTATTTCTGTATAGATCATTTTATTTTGTTAT
TTTCTGTGACCACTGGTAATAATCATCTTACAGATGTAAGCTGCCATTCA
CTGGGGAGCTTTGGCAATAGAATTGGCTAGATCAGCAAGCCCATGTCAAC
TATGGAACAACAACTTGCAGCTCATCTCTATTGATGGTGAGTCAGTGTCA
TCTTAATACATGAAGGATCATGTTAATGTTATTTTATCTTTGCAGCGTTA
TCAAACAACAGTTTGTCTTAAACTTTGTTTTATGAGACATTATTGGAATG
TTGAACCATGATGCTTCATTACTTGAACCCAAAGGACAACAAAGAAATCA
GCACAACAGTGAAAAATAAAGGAAGTTATAATTTGTTATCTGTGAATATA
CTTAAAATTTGTTTGAGTAGCTTCTGTCATCTCCATTCTCATTCCTTATA
ACACATGCCAGCTAACTTGTAATTCATGACTCTTATTTGAATACATACTG
ATTAGAAAAGAGTGATATTGATCACATATGTTGTATACTTATTTTAAAAA
TATATTACTAGGCCAGGTGTGGTAGCTTATGCCTGTAATCCCAGCACTTT
GGGAGGCCAAGGTGAGATCACTTGAGGCCAGAAGTTCGAAACCAGCCTGG
CCAACATGTTGAAATCCTGTCTGTACTAAAAACACTTCACTTGGGAAGCT
GAGGCACGAGAATTGCTTGAATCTGGGAGGCGGAGGTCGCGGT

>canFam2_dna range=chr3:18628073-18629932 5'pad=300 3'pad=300 strand=+ repeatMasking=none
TGTTTACAGGTGGCAGTGGGCAACATCATGGGTTGTAGCAGATGTTCTCA
ACATTTCTTTTGAAACTTCTTTATATTGCCTTGCAAGAGGAGCCCTAGAG
CCTCATCCCTGGGGTAGCTACTATGCTCTGGTATGATGCTGTGCTGTTCT
ATTTCATCCTTCCTGTTCTAGCAGAGGATCTAGGTTAGAATTTAGTGGTT
TCTTATTGCAGACAATTATGTAGAACTGGAAGTGGAATGTTTGAATTATA
CTGATATTGTGATTTCTTTGAGATTGTTTATTATGCCTTATTATTCTTAT
ACTTGTTCACAGAACCCCCAAATAGTGAGTGCCTAACTCATCATAGATAC
TTAGCATTGTGATTTTGTTTGAATTGTATCTAGTTGTAAACAGTTCCTTA
CTGATTTTTAATAGATGTTAATCTAATTTTTATTCTTTTAATTGATAAAG
AAGCACATAACATCATCTTTACTTCTACTTAGAAAAACTATGTCTTCAGG
TAATGTTTAACCAGTTTCTCAACTCTTATGTAGGAGATTCAGCTGGCAAC
CCATAAAATTCTATTTCAGGAATATTTAATTATAAACCTCTGTCTATATT
AGCATGAATAAACACTGTAGCTAGTAATGAAAGTATTTTTCTTCATACAA
AATAGTATTTTTCAGAATTCTGGGAAATGTCAAAGCAATTTTGGCTGTAG
TCATGCTGCATTTAATGTTATTGAGAATGTTGCTAACATTAACAAAAATA
TTCCGTAATTTCCTCAGTTATTGCTACTGGTGATGAGGGATGTAAAGTTG
GCATGCTTTCATGTTTTGAGCATTTTCATTATACACTTTTGATTTTACAT
GTCAGAAGCGATCTTTGTTTTAGGTAAGATAGCTGAGAACATTTTTACTT
AGGGATGGAGGTCAGGCTCTATTTGTATTTTTAGGCCAGTGCCTTATAGA
ATATAATGAATGTATCAGAGTAAAAACATGTACAGTTTTGTATGTAAGTA
TTATAGCATTTATGTATTTCTTTGACCTTATTTTTAGTTCATTAAAACAT
AGTGATTTGGGACCAAGGCATAGATTTCATTTCGGTGTTAATAATTTTAT
TTTATTTTCTGTGACCACTGGTAACACTCATCTTGCAGATGTAAGCTGTT
GTCCACCAGGGAGCTTTGGCAAGAGAATTGGCCAGATCACCAACTTCATC
TCCACTGTAGAAAAACAACTTGAAGCTCATCTCTGTTGAAGGTGAGTTAG
TATCATCTTCACACAGGAGAGATCATGCTAGTGTTATTTGATGTTTTCAG
GGTTATCAAGTGGAAGTTTGGTTTAAACTTTGTTTTATGGGATATTGAAC
CATCATATTTTATTACTTGAGTGTAAAGATTCACACAGAAATCATCAACC
TGACAATAAAAAGGGATGGAAGTAACAATTTGGTGTTTATGATACTCCTA
GAAGTAGTTTGAATTCCCTCCCTCCCTCCTTCCTTCCTTTTAAATGTTTA
TTTTTAAGTAATCACTGTACCCAGTATGGGGCTCAAACTCATGACCCTGA
GATCAAGAGTCACATGCTCTCCCAAGTGAGCCAGCCAGGTGCCCCAATTT
GGGTATTCTTTCTCACCTCCATTCTTGTTTCCAGATAATACATGCTAGCC
AAGTTATAATTCATGACTTTTATTTGAATGAATATTGGCTAGAGCAGAAT
CACATATGTTATATATTTATTTAAAAATATATTATGGATTTCAGGAAATT
TCATATAACTGCAATGCCAATATAAAGATACTGTTTTCAAAATCATTATT
TGTTCTTTGAAATAGTAGTCTTTATTAATGCTGGCCACAGGCTTGCTGTC
TTGGAGACAT
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TCCTAAGAGTCACAGGCTTGTGGTCAAAGGTTTGTATTTCTAATGCTTTC
CTATGTGATTACATTACTAAAGTACATAGAATCATATTGGCTTACTACAA
ATGCCAACTATTTTAAATCTTTCAGAACATATAAATTCAGTCCTCACGAC
AGTATATTCTACCTCATTAGTTACTAATGGCTGAAACTTAGAATTTGTTC
ATCAATGATATTGATGTTGCACAGCATTAATTCTACTCATAATACTTTTT
AGTAATGTCTACTCCTCTCTCCAACCATCATGAACTAGAAACCAGAAAAA
ATTCTATTTCAAGAATTGGTAGAAACACGCATCTCTACTAAGGAGAGTGA
ATAAAGTAGCTGAAAATTAAAGTACTTTTTCTGTATGAAAAGTGGGAATA
TTTTTCAGAATTCTGGGAAATGTCAAAGTAATTTTGGCTGTAGTCATATT
GCATTTAATGCTATAGAGAATATTGCTAACATTAACAAAAATATTCTGTA
ATTTCCCCAGTTATTGCTATTGGTGATGAGGGATGTGAAGTTGGCATGCA
TCCATGCTTTGAGCATCACCATTAGACAGATCTGATTCCACATGTCATAA
ACAATCTTTCCTTTTAAGACAGCTGGAACATTTTCAGTTGGAGGTAGAGG
TTAGGGTTGATTATTCTATATTTGCATCAGTGATATCTTAGAGTATAACA
AATGTACCAGAGTAAACACAAGTGTAAATTTTTATATATAAGACATTTTA
AAAACGTATCTGTGATTTTTTAAAAACTTATCAGAATATAGTAGTTTGGA
ACCAAAGGCAAACTTTATTCTATATTAATCATTTTATCTTTTATTCCTGT
GACATTGGGAACACTTGCTTTTCAGGTATTTAGCTGTTGTTGAGGAAGGA
GCTTTGGGAATAGAAGTAACCAGGCAGCAGGTCCATTTTCACTGTTGAAG
GCAGCTGAAAACTCATCCCTACTGATGGTAAGTGTCTTCTTCATGTGTGG
GAAATGGTATAAGACTACTCTGTTCAATGGGACCCTACTGGGATGTTGAA
GTATGATGCTTCATTGGTTAAGTGTAAGCAATCAAAATAAGAGTGAAAAA
GGAAGACCTGGGGCTAGGCAGATGCTCATTGGGTAAACTATTTGTGGAAT
AAACTTGAAGATCCCACAGGAAAGCCAGATATGGCCAAGTGCCTCTAACC
ACAATTCTGATATAGAAAGGGAGCTTACTGGTCAGGGACTAGCCAAAATG
ATGAGCTTCAGGTTTGCTGAGAGAACCACCTATCCCAAAAAATAAGGTGA
AAGGGCTGGAGAGGTGGCAAAGTAATTAAGAGCACTGGTTGATCTCTCAG
AGGAGAACATGGGTTCAACTCTCAACACCCAGATAGCAGCCAAAAACTAT
CTGTAACTCCAGTCTTGGGGGATATAATGCCTTCTTATGCCCTCAGTGGA
TACTGCACATATATTGAGCACATACATACATTCAGGCAAACAAACATTCA
GACACATAAAAATAAATGAAATCTCAAAGTATTTTAAAAAGATAATGTAG
AGGTCTGATATCAATCTTTAGACTTTGCAAAATTAGTTTTACACACACAC
ACACACATAAACACACATACACACACTATACATACACAAACACACACATT
TGAAAAATGTTATTGCTTAAAATATTTTAGATAACTTGTCTTAGTATTTT
TAATATTGATTTCATTAATATATTTATGTTGAGTCTAGGGTAAATCTTTA
TGCTGGAACTAGACCAGGATTATTATAAGATAAATTTAATGTATAAATTT
GAGTTCATAGTGGCTAGAATAATTCTTTTATGATTCTGGTAATAAAGTAT
CATTATCGTCTTAGATCTAA


