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5' OUT (IGH V7-81) 5' homology (IGH V7-81 Promoter) » | 3' homology (IGH J6 gene intron) 3' OUT (IGH J6)

ICH V3-33 intron  PG9 heavy chain gene

TCTCTATTATAAAGGCATGTTGGCAAATAAAGACTACAGTTTGTATTGAATATTCATGCCAAAGAAGTTTTTTTCAAAACTTTTCAAGTAAAAAATTTTATCTTGCCTAGTTTG
AAAATTACCATCTAAATTCAACAAATAAGGTAATACAGTTTTAAAAGTGATGCTTGTCTTATTAGTTATTCAATTTATTAACAACAGACTGATATTTAAAATAAATACCATTG
CACATTTAAGTGCCATACTGTTCTGGGATTTTTTAAGGAATCAGAGAGACCGACTCTGTTCAGGAGGATATTTATTATTTAGGTTCAGGAGGATATTTATTATTTAGGTGCA
CCGGCCAAGTCGAATTAACATCCAAAGGACTGAGCCCAGAACAGAGTTCAGTTACCTTTTAAGCATTTTGTGGGGTGGGAGAGGGGACATCTGTGCAGGGTGAAGCATA
CTACAGAAGTGAGAAACAAAGACAGTTATTCAATTGAAACATGTATTACATCATTTCTTCCTTTTCAAGGAAAAACATGTTTTGCGACTTGAGTTTATCTTTCTAGTGACCTT
GCAGCTACACTGCTAGGGAATCAGGGTCTTCAAAATGCCTGAGAAGGGAGGAGAGGTAAGGCTCATTAGCCACAGAAAAACAGGCAGTTAGTATTTTAAAGGACTCCAG
CTCTTTCTCTTTTTCAGGGAGAATTGGGTTTTCTTACATACAACTGAGTTTCTGCTTACACATTCTTTAATTTCTTTTAATTCCTGTTTCAATACTTGACAAGAATGGCATTTAC
ATACAGTTTTACCAAAACATGTATTTAAATATATTTGTCTTTTTAATATTGGAATAGGCAGACATACACGTAGATCAGCATTATTTTGTACTAAAATCTCAAACTGCAAACAC
AATTTAAATTCAATTAAATAATTAGAATAATATGAAACAAATGGGTGTGTTGTTTTGGTGTTTACGTATGCATTCACTTTTGCATGGGCACATGTATGAGTCTTT

ATGGAGTTTGGGCTGAGCTGGGTTTTCCTCGTTGCTCTTTTAAGAGGTGATTCATGGAGAAATAGAGAGACTGAGT
GTGAGTGAACATGAGTGAGAAAAACTGGATTTGTGTGGCATTTTCTGATAACGGTGTCCTTCTGTTTGCAGGTGTCCAGTGTCAGCGATTAGTGGAGTCTGGGGGAGGCG
TGGTCCAGCCTGGGTCGTCCCTGAGACTCTCCTGTGCAGCGTCCGGATTCGACTTCAGTAGACAAGGCATGCACTGGGTCCGCCAGGCTCCAGGCCAGGGGCTGGAGTG
GGTGGCATTTATTAAATATGATGGAAGTGAGAAATATCATGCTGACTCCGTATGGGGCCGACTCAGCATCTCCAGAGACAATTCCAAGGATACGCTTTATCTCCAAATGAA
TAGCCTGAGAGTCGAGGACACGGCTACATATTTTTGTGTGAGAGAGGCTGGTGGGCCCGACTACCGTAATGGGTACAACTATTACGATTTCTATGATGGTTATTATAACTA
CCACTATATGGACGTCTGGGGCAAAGGGACCACGGTCACCGTCTCCTCAGGTAAGAATGGCCACTCTAGGGCCTTTGTTTTCTGCTACTGCCTGTGGGGTTTCCTGAGCA
TTGCAGGTTGGTCCTCGGGGCATGTTCCGAGGTTGGACCTGGGCGGACTGGCCAGGAGGGGACGGGCACTGGGGTGCCTTGAGGATCTGGGAGCCTCTGTGGATTTTCC
GATGCCTTTGGAAAATGGGACTCAGGTTGGGTGCGTCTGATGGAGTAACTGAGCCTGGGGGCTTGGGGAGCCACATTTGGACGAGATGCCTGAACAAACCAGGGGTCTT
AGTGATGGCTGAGGAATGTGTCTCAGGAGCGGTGTCTGTAGGACTGCAAGATCGCTGCACAGCAGCGAATCGTGAAATATTTTCTTTAGAATTATGAGGTGCGCTGTGTG
TCAACCTGCATCTTAAATTCTTTATTGGCTGGAAAGAGAACTGTCGGAGTGGGTGAATCCAGCCAGGAGGGACGCGTAGCCCCGGTCTTGATGAGAGCAGGGTTGGGGG
CAGGGGTAGCCCAGAAACGGTGGCTGCCGTCCTGACAGGGGCTTAGGGAGGCTCCAGGACCTCAGTGCCTTGAAGCTGGTTTCCATGAGAAAAGGATTGTTTATCTTAG
GAGGCATGCTTACTGTTAAAAGACAGGATATGTTTGAAGTGGCTTCTGAGAAAAATGGTTAAGAAAATTATGACTTAAAAATGTGAGAGATTTTCAAGTATATTAATTTTTT
TAACTGTCCAAGTATTTGAAATTCTTATCATTTGATTAACACCCATGAGTGATATGTGTCTGGAATTGAGGCCAAAGCAAGCTCAGCTAAGAAATACTAGCACAGTGCTGTC
GGCCCCGATGCGGGACTGCGTTTTGACCATCATAAATCAAGTTTATTTTTTTAATTAATTGAGCGAAGCTGGAAGCAGATGATGAATTAGAGTCAAGATGGCTGCATGGGG
GTCTCCGGCACCCACAGCAGGTGGCAGGAAGCAGGTCACCGCGAGAGTCTATTTTAGGAAGCAAAAAAACACAATTGGTAAATTTATCACTTCTGGTTGTGAAGAGGTG
GTTTTGCCCAGGCCCAGATCTGAAAGTGCTCTACTGAGCAAAACAACACCTGGACAATTTGCGTTTCTAAAATAAGGCGAGGCTGACCGAAACTGAAAAGGCTTTTTTTAA
CTATCTGAATTTCATTTCCAATCTTAGCTTATCAACTGCTAGTTTGTGCAAACAGCATATCAACTTCTAAACTGCATTCATTTTTAAAGTAAGATGTTTAAGAAATTAAACAGT
CTTAGGGAGAGTTTATGACTGTATTCAAAAAGTTTTTTAAATTAGCTTGTTATCCCTTCATGTGATAACTAATCTCAAATACTTTTTCGATACCTCAGAGCATTATTTTCATAA
TGACTGTGTTCACAATCTTTTTAGGTTAACTCGTTTTCTCTTTGTGATTAAGGAGAAACACTTTGATATTCTGATAGAGTGGCCTTCATTTTAGTATTTTTCAAGACCACTTTT
CAACTACTCACTTTAGGATAAGTTTTAGGTAAAATGTGCATCATTATCCTGAATTATTTCAGTTAAGCATGTTAGTTGGTGGCATAAGAGAAAACTCAATCAGATAGTGCTG

AAGAC




