1 250 500 750 1,000 1,250 1,500 1750 2,000 2,250 2,500 2,750 3,000 3.250 3,500 3,750 4,000 4,250 4,607

AtoC- GtoA| |- TwoC Insert: TGTGTGTG-| TtoC-|
5' OUT (IGH V7-81) 5' homology (IGH V7-81 Promoter) [ 1.4 1 3' homology (IGH J6 gene intron) 3' OUT (IGH J6)
IGH V3-33 intron  PG9 heavy chain gene

ACTACAGTTTGTATTGAATATTCATGCCAAAGAAGTTTTTTTCAAAACTTTTCAAGTAAAAAATTTTATCTTGCCTAGTTTGAAAATTACCATCTAAATTCAACAAATAAGGTA
ATACAGTTTTAAAAGTGATGCTTGTCTTATTAGTTATTCAATTTATTAACAACAGACTGATATTTAACATAAATACCATTGCACATTTAAGTGCCATACTGTTCTGGGATTTTT
TAAGGAATCAGAGAGACCGACTCTGTTCAGGAGGATATTTATTATTTAGGTTCAGGAGGATATTTATTATTTAGGTGCACCGGCCAAGTCGAATTAACATCCAAAGGACTG
AGCCCAGAACAGAGTTCAGTTACCTTTTAAGCATTTTGTGGGGTGGGAGAGGGGACATCTGTGCAGGGTGAAACATACTACAGAAGTGAGAAACAAAGACAGCTATTCA
ATTGAAACATGTATTACATCATTTCTTCCTTTTCAAGGAAAAACATGTTTTGCGACTTGAGTTTATCTTTCTAGTGACCTTGCAGCTACACTGCTAGGGAATCAGGGTCTTCA
AAATGCCTGAGAAGGGAGGAGAGGTAAGGCTCATTAGCCACAGAAAAACAGGCAGTTAGTATTTTAAAGGACTCCAGCTCTTTCTCTTTTTCAGGGAGAATTGGGTTTTCT
TACATACAACTGAGTTTCTGCTTACACATTCTTTAATTTCTTTTAATTCCTGTTTCAATACTTGACAAGAATGGCATTTACATACAGTTTTACCAAAACATGTATTTAAATATAT
TTGTCTTTTTAATATTGGAATAGGCAGACATACACGTAGATCAGCATTATTTTGTACTAAAATCTCAAACTGCAAACACAATTTAAATTCAATTAAATAATTAGAATAATATG
AAACAAATGGGTGTGTTGTTTTGGTGTTTACGTATGCATTCACTTTTGCATGGGCACATGTATGAGTCTTT

ATGGAGTTTGGGCTGAGCTGGGTTTTCCTCGTTGCTCTTTTAAGAGGTGATTCATGGCAGAAATAGAGAGACTGAGTGTCGAGTGAACATGAGTGAGAAAAAC
TGGATTTGTGTGGCATTTTCTGATAACGGTGTCCTTCTGTTTGCAGGTGTCCAGTGTCAGCGATTAGTGGAGTCTGGGGGAGGCGTGGTCCAGCCTGGGTCGTCCCTGAG
ACTCTCCTGTGCAGCGTCCGGATTCGACTTCAGTAGACAAGGCATGCACTGGGTCCGCCAGGCTCCAGGCCAGGGGCTGGAGTGGGTGGCATTTATTAAATATGATGGA
AGTGAGAAATATCATGCTGACTCCGTATGGGGCCGACTCAGCATCTCCAGAGACAATTCCAAGGATACGCTTTATCTCCAAATGAATAGCCTGAGAGTCGAGGACACGGC
TACATATTTTTGTGTGAGAGAGGCTGGTGGGCCCGACTACCGTAATGGGTACAACTATTACGATTTCTATGATGGTTATTATAACTACCACTATATGGACGTCTGGGGCAA
AGGGACCACGGTCACCGTCTCCTCAGGTAAGAATGGCCACTCTAGGGCCTTTGTTTTCTGCTACTGCCTGTGGGGTTTCCTGAGCATTGCAGGTTGGTCCTCGGGGCATG
TTCCGAGGTTGGACCTGGGCGGACTGGCCAGGAGGGGACGGGCACTGGGGTGCCTTGAGGATCTGGGAGCCTCTGTGGATTTTCCGATGCCTTTGGAAAATGGGACTCA
GGTTGGGTGCGTCTGATGGAGTAACTGAGCCTGGGGGCTTGGGGAGCCACATTTGGACGAGATGCCTGAACAAACCAGGGGTCTTAGTGATGGCTGAGGAATGTGTCTC
AGGAGCGGTGTCTGTAGGACTGCAAGATCGCTGCACAGCAGCGAATCGTGAAATATTTTCTTTAGAATTATGAGGTGCGCTGTGTGTCAACCTGCATCTTAAATTCTTTATT
GGCTGGAAAGAGAACTGTCGGAGTGGGTGAATCCAGCCAGGAGGGACGCGTAGCCCCGGTCTTGATGAGAGCAGGGTTGGGGGCAGGGGTAGCCCAGAAACGGTGGC
TGCCGTCCTGACAGGGGCTTAGGGAGGCTCCAGGACCTCAGTGCCTTGAAGCTGGTTTCCATGAGAAAAGGATTGTTTATCTTAGGAGGCATGCTTACTGTTAAAAGACA
GGATATGTTTGAAGTGGCTTCTGAGAAAAATGGTTAAGAAAATTATGACTTAAAAATGTGAGAGATTTTCAAGTATATTAATTTTTTTAACTGTCCAAGTATTTGAAATTCTT
ATCATTTGATTAACACCCATGAGTGATATGTGTCTGGAATTGAGGCCAAAGCAAGCTCAGCTAAGAAATACTAGCACAGTGCTGTCGGCCCCGATGCGGGACTGCGTTTT
GACCATCATAAATCAAGTTTATTTTTTTAATTAATTGAGCGAAGCTGGAAGCAGATGATGAATTAGAGTCAAGATGGCTGCATGGGGGTCTCCGGCACCCACAGCAGGTG
GCAGGAAGCAGGTCACCGCGAGAGTCTATTTTAGGAAGCAAAAAAACACAATTGGTAAATTTATCACTTCTGGTTGTGAAGAGGTGGTTTTGCCCAGGCCCAGATCTGAA
AGTGCTCTACTGAGCAAAACAACACCTGGACAATTTGCGTTTCTAAAATAAGGCGAGGCTGACCGAAACTGAAAAGGCTTTTTTTAACTATCTGAATTTCATTTCCAATCTT
AGCTTATCAACTGCTAGTTTGTGCAAACAGCATATCAACTTCTAAACTGCATTCATTTTTAAAGTAAGATGTTTAAGAAATTAAACAGTCTTAGGGAGAGTTTATGACTGTAT
TCAAAAAGTTTTTTAAATTAGCTTGTTATCCCTTCATGTGATAACTAATCTCAAATACTTTTTCGATACCTCAGAGCATTATTTTCATAATGACTGTGTTCACAATCTTTTTAGG
TTAACTCGTTTTCTCTTTGTGATTAAGGAGAAACACTTTGATATTCTGATAGAGTGGCCTTCATTTTAGTATTTTTCAAGACCACTTTTCAACTACTCACTTTAGGATAAGTTT
TAGGTAAAATGTGCATCATTATCCTGAATTATTTCAGTTAAGCATGTTAGTTGGTGGCATAAGAGAAAACTCAATCAGATAGTGCTGAAGACAGGACTGTGGAGACACCTT
AGAAGGACAGATTCTGTTCCGAATCACCGATGCGGCGTC




