1 250 500 750 1,000 1,250 1,500 1,750 2,000 2,250 2,500 2,750 3,000 3.250 3,500 3,750 4,000 4,250 4,500 4,668

GtoC,AAto CTfj TtoC-| TtoC-|

5' OUT (IGH V4-34) 5' homology (IGH V4-34 Promoter) Lod 4 3' homology (IGHV J6 gene intron) 3' OUT (IGH J6)
Human IGH V3-33 intron  PG9 heavy chain gene

TGGCTCCAGGCATTTTAAATTCAACAGGTTATGTAACCAGGCTTTAAATTTGCACATCTTCGTGTTACCTTCATGACACAGTCAACTCCCATTATGTAAGAAATGGTGAGTG
CATTCCCAAGGGTCTTGCACAGTTATAAAAATAGACTTGATGAGGTGAGGAGTTGTTTAAATTCCCCTCTGAAGAAGCAGCATCAACCCAACAAACCACTCTCTTCCCTCT
GTGACTAGAGCTCTGTCACAGGCCACATGGACCTAAATCCTTGATGGAGATTACAGGACTACGTAAATTGGACTGATCGTTTTTATGCTGTTAAATTAATAGGTGAGTCTG
CACTCCAGCCTGGGCAACAGAATAATCTTGTCTGTAAAATACAAAAGAAAGATAAATTAATAGATACTGACTTTGACATTTCGGATAATAATATTTTCATAAACCGAATTTA
ATTATACCCACATTGTTACCTACACCTTCACTGAAAAGTTCCTAGTTATGTTGAGTTCCATCAACACTCCACATGTTCAAATCTGGACATCCAAGAGAGTCTAGAGAATAAA
ACGCAATGAGGGCAGTGAAACTTGCGTATATTCAGCACCTCTTAACTCAGGAGGACTCAATACACCCTGGAACACTCTGCTTTTCTGAATGGCTCACAATGACTCCAGCTC
ACTCTCCAACCTCCTCAAACATCTGGCCTCTGTTTGCCCTAAGTTCACGCTCTGCTCTTAGTCTATGTTCTGAAGTCTTTGTAGAGGTGAAAATGAGCTGTCAGATGGATCT
TCCTTCTCACTGCAACATGGAATTTGCTATTTCACTTAATGACCACTCTTTCCACAATGGTTGATTTCTTTTGGCCTGTTCATTACTGGTGATTTTCAAGGGAATCTCAGTTGA
ATCTTTACTGTTTTGCATTTTGTCTCCATGACAATGTTGGGAAGTTTTTCTTCTAGCAGCATAACATGATCTAGTGACCTGACACATTTGCAGCAAACAATACCTACAAATTC
AGAAGCTCTTTGGTTTTCTTTCCACGAAATATAATTCTTGCTCTTCTGTGTATGAGCACATCCTAGCATCCCTGTACACACCCACGTAGATGTCTACACGCCGATGAAATAT
TCCCTGTAAATAAAAAAAGTATCTCAGTTTCTCTCAATGTTCATAATTCTCCTGAGGGTGAGGAAGGTACTTCTGGGTCTGCTCAAACAAATGGCCCAGAGACCACCTGGT
AGGTAGGTAAGGAGCTCACCTCGCTCTGGATATTGAGTCTGTCTCTTTCCCTCTGTCGTCTCATAGAAGGCCAGCCCACTTGTTCAGCTCCTAAGAAGAGAGCCCAGGTTT
ATCCAGATTATACAACACAACCAGCTTCTGATGACTCTCCTGTTACAACATCCATGGAGATATTTTGTGTATTATATAATTCACCAAACTAATGTGAAATGCCCAAGTTGCA
ATACTGCACACCCTAGGGTATGTTCTTGCAATTCAGCGGAGGAGAAATTCTTTCAGAGACAGATGGATCTGAATTGGTAAATATGTGGGTACGAATTCTGGGCTTGAGTGT
CATTGTCCAGCCATGTTTCACAGGTGTGACCTGTCAGGGAAGAACCAGAGTTCCTTGTTCTCTCAGAGGGTAGAGCTCACAGAGGTCCTCTCTGGTTCCCAGGAAAGGTA
ATTTCACTAATCTTGGTGATGAGACTATCCTCCAGTGCTGATGTACTATAGAGTTTTCATCTGAAGCTGTCACTGCTATCCCCAATGTACATCTTTTCACACAGAAATGTTTA
GAGGTCAGGCCATATTCTCAGGGTTACACATTGAGAAGGATGGAGATATATTCTACTACCTTCTCCTGAGATCTCACACACAATCTCAAATTTCAAAAGGTCTCAGAAGGG
CAGCTCTCAGGTACTATTTAAAAATAACCCACTTCCTGGGACAGGTAGCATCCTTCTAACCATGATGGATGTTCTGAACTACAGTACACATTGCATGGATCCAGGTTTGTCT
CAATTCACTGTGATTATTACACTCAGCAGCTGTTTCAATATGTCTGAAGGGGTAAATGACAATTTAGGTGACCTGGGTGTATGGTTGGTGTTATATGAATCTTTAAATGTAG
AACAGTATTAACTGTATTCCAAAATCTGTCTTTGATCCATGATCACACTTGTCTCCCAGACCAGCTCCTTCAGCACATTTCCTACCTTTAAGAAGAGGACTCTGGGTTTGGT
GAGGGGAGGCCACAGGAAGAGAACTGAGTTCTCAGAGGGCACAGCCAGCATACACCTCCCAGGGTGAGCCCAAAAGACTGGGGCCTCCCTCATCCCTTTTTACCTATCC
ATACAAAGGCACCACCCACATGCAAATCCTCACTTAGGCACCCACAGGAAATGACTACACATTTCCTTAAATTCAGGGTCCAGCTCACATGGGAAGTGCTTTCTGAGAGT
CATGGACCTCCTGCACAAGAACATGGAGTTTGGGCTGAGCTGGGTTTTCCTCGTTGCTCTTTTAAGAGGTGATTCATGGAGAAATAGAGAGACTGAGTGTGAGTGAACAT
GAGTGAGAAAAACTGGATTTGTGTGGCATTTTCTGATAACGGTGTCCTTCTGTTTGCAGGTGTCCAGTGTCAGCGATTAGTGGAGTCTGGGGGAGGCGTGGTCCAGCCTG
GGTCGTCCCTGAGACTCTCCTGTGCAGCGTCCGGATTCGACTTCAGTAGACAAGGCATGCACTGGGTCCGCCAGGCTCCAGGCCAGGGGCTGGAGTGGGTGGCATTTAT
TAAATATGATGGAAGTGAGAAATATCATGCTGACTCCGTATGGGGCCGACTCAGCATCTCCAGAGACAATTCCAAGGATACGCTTTATCTCCAAATGAATAGCCTGAGAG
TCGAGGACACGGCTACATATTTTTGTGTGAGAGAGGCTGGTGGGCCCGACTACCGTAATGGGTACAACTATTACGATTTCTATGATGGTTATTATAACTACCACTATATGG
ACGTCTGGGGCAAAGGGACCACGGTCACCGTCTCCTCAGGTAAGAATGGCCACTCTAGGGCCTTTGTTTTCTGCTACTGCCTGTGGGGTTTCCTGAGCATTGCAGGTTGG
TCCTCGGGGCATGTTCCGAGGTTGGACCTGGGCGGACTGGCCAGGAGGGGACGGGCACTGGGGTGCCTTGAGGATCTGGGAGCCTCTGTGGATTTTCCGATGCCTTTGG
AAAATGGGACTCAGGTTGGGTGCGTCTGATGGAGTAACTGAGCCTGGGGGCTTGGGGAGCCACATTTGGACGAGATGCCTGAACAAACCAGGGGTCTTAGTGATGGCTG
AGGAATGTGTCTCAGGAGCGGTGTCTGTAGGACTGCAAGATCGCTGCACAGCAGCGAATCGTGAAATATTTTCTTTAGAATTATGAGGTGCGCTGTGTGTCAACCTGCAT
CTTAAATTCTTTATTGGCTGGAAAGAGAACTGTCGGAGTGGGTGAATCCAGCCAGGAGGGACGCGTAGCCCCGGTCTTGATGAGAGCAGGGTTGGGGGCAGGGGTAGC
CCAGAAACGGTGGCTGCCGTCCTGACAGGGGCTTAGGGAGGCTCCAGGACCTCAGTGCCTTGAAGCTGGTTTCCATGAGAAAAGGATTGTTTATCTTAGGAGGCATGCTT
ACTGTTAAAAGACAGGATATGTTTGAAGTGGCTTCTGAGAAAAATGGTTAAGAAAATTATGACTTAAAAATGTGAGAGATTTTCAAGTATATTAATTTTTTTAACTGTCCAA
GTATTTGAAATTCTTATCATTTGATTAACACCCATGAGTGATATGTGTCTGGAATTGAGGCCAAAGCAAGCTCAGCTAAGAAATACTAGCACAGTGCTGTCGGCCCCGATG
CGGGACTGCGTTTTGACCATCATAAATCAAGTTTATTTTTTTAATTAATTGAGCGAAGCTGGAAGCAGATGATGAATTAGAGTCAAGATGGCTGCATGGGGGTCTCCGGCA
CCCACAGCAGGTGGCAGGAAGCAGGTCACCGCGAGAGTCTATTTTAGGAAGCAAAAAAACACAATTGGTAAATTTATCACTTCTGGTTGTGAAGAGGTGGTTTTGCCCAG
GCCCAGATCTGAAAGTGCTCTACTGAGCAAAACAACACCTGGACAATTTGCGTTTCTAAAATAAGGCGAGGCTGACCGAAACTGAAAAGGCTTTTTTTAACTATCTGAATT
TCATTTCCAATCTTAGCTTATCAACTGCTAGTTTGTGCAAACAGCATATCAACTTCTAAACTGCATTCATTTTTAAAGTAAGATGTTTAAGAAATTAAACAGTCTTAGGGAGA
GTTTATGACTGTATTCAAAAAGTTTTTTAAATTAGCTTGTTATCCCTTCATGTGATAACTAATCTCAAATACTTTTTCGATACCTCAGAGCATTATTTTCATAATGACTGTGTTC
ACAATCTTTTTAGGTTAACTCGTTTTCTCTTTGTGATTAAGGAGAAACACTTTGATATTCTGATAGAGTGGCCTTCATTTTAGTATTTTTCAAGACCACTTTTCAACTACTCAC
TTTAGGATAAGTTTTAGGTAAAATGTGCATCATTATCCTGAATTATTTCAGTTAAGCATGTTAGTTGGTGGCATAAGAGAAAACTCAATCAGATAGTGCTGAAGACAGGAC




