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TCACAAGTATTCTTCTTCATCATCAATATGGTTTTACTAAAACGGTAATTTACAATAAACCTCAAACGTCTGGAGATATTTCCCAA
ATCGCAAACAAGAATAGCCTCTACCTTCAATTCTGGTCATTTCATCAGTTTAAAATCCAACTCCCACACATCAAAACTGTCAAAGA
GATAGTGACCAATGGAAAATCAATGCAATTAATCCTATAACAAATACCACAGTTCTATGATCAAAAACTCCCAGTTCCAACACAAT
TCCATTCATACCAACCATGCAAAACCTCTGATAGTACAACTAAGAAGAACTCAACGGCACGACTTAAACCCACAACAAAAAGACAA
TTGAATAAATGATCCTCCTGTCAACGACCAACCCTTAATTTGTAACTTCACAAATATCACCAAGAGAAATGTCACCAATATAAATA
GGGACCACCGGAACTCAAGACAAGGCTCACACCGGCCCTATCTCATTTGATTTAGCTCCTATCTCTACCCGCAACCACAGCCAGCT
TGTCTATGCCACACAAAGGGATTCTTTACCTCTCCAAAACGTCTATACCACCGCTGTTAAATTGGTATGTTCATGCGTAATTCTGA
TAACCAAATCAAAACAGTACGCATGCTGGATCTTCTTCCCTTTGGGAAACAACACACGTAGTTTTCTAAATTCCTTCATAACAGCT
ATTTTTTGAAATGTTTCCAAGGTCAATTCTCTTTCTTCTAGCCAAGTGCGGCCACCAAATTACGGGTATCATCATTGACTAGCCTA
CTCTCTAAGCTAGAATTAGCTGAAGTTATACAACCACCTCTATGATCTTAGGACCACAGTAACACAAAAATGCAATCATCATTATC
TAAATGGCAACAGAGTGACAACTCATATAATCTAATACTTCTTTCCCTATATCT 
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TCATAATGTTTTGTAACGCCATGAGAAATCAGGGATATGACTTTCTCATACATTATTTTTAATAAGTCAAACTGTGTGATCGTTGT
GGTTTGATTTTTACAATGGGCATTTCTGATGCAAGATCTTCAAGATCTTCAAGAAAAATATCAAAACTGACTAGATCAATGAGTAT
ACCATTGGCAGAAACAGATACTTTCCTAATAACTTAGGTCATTATCTAGTTGTGCTAGTTAAATCAAAAATTTCTTGAACACATTT
AGTCAGTACTAAGTTTAAGGAAGCGTATGGTGTAGTAACATTATTCAATTGGCGATTAGGATTTGATATCACTGATGGTGTAGGTG
AGCCTAGGCTTAATTTGATCTTTATGGAAATTACAGTATTTGGGACGATATTTTGAACTCCCTAATAATAGTAGATGGTAGAGTTC
CTCCTGCACTAGATATACTGTAGTGGACAGAATTGCCCAAGATTGTATGAAGTACTGAATTTCTGTGATTGCTTGCTTAGAACTGC
CAATTGTTCTGTGGCTCTTGATATACTGGTAGAAAAGTTAATTTTTAATGAGCGGCTTGCAGAATGTATTTAGTTTGGTCCCAAAG
AAGCTCTTTCGGTTGCCTGGCTAATGGGGATTCAGGTGGCAAAGGTTTCAATTTACAGCATATTGATTCGTATGACAATTAATATG
TAATGTTTATAATCGACGTGAAGATACTAGGTCTCAGTGAGTTGTTGTTTGNNNTATAGTATTGGTTGGTATAGTTTAGTTAGAGG
CTTGGATCAGCAGCAATACGTTGATAATTTTTTTCAAATTTGATTTTCTTCTACGAAGGGTAACAGGTTTTCAAATTGTGAAGTAT
CCTGGAATTACAGTAGAGTAGGATTACCTAATCGACGTGAA 
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CGTCCTCACAAGTATTCTTCTTCNTCATCAATATGGTTTTACTAAAACGGTAATTTACAATAAACCTCAAACGTCTGGAGATATTT
CCCAAATCGCAAACAAGAATAGCCTCTACCTTCAATTCTGGTCATTTCATCAGTTTAAAATCCAACTCCCACACATCAAAACTGTC
AAAGAGATAGTGACCAATGGAAAATCAATGCAATTAATCCTATAACAAATACCACAGTTCTATGATCAAAAACTCCCAGTTCCAAC
ACAATTCCATTCATACCAACCATGCAAAACCTCTGATAGTACAACTAAGAAGAACTCAACGGCACGACTTAAACCCACAACAAAAA
GACAATTGAATAAATGATCCTCCTGTCAACGACCAACCCTTAATTTGTAACTTCACAAATATCACCAAGAGAAATGTCACCAATAT
AAATAGGGACCACCGGAACTCAAGACAAGGCTCACACCGGCCCTATCTCATTTGATTTAGCTCCTATCTCTACCCGCAACCACAGC
CAGCTTGTCTATGCCACACAAAGGGATTCTTTACCTCTCCAAAACGTCTATACCACCGCTGTTAAATTGGTATGTTCATGCGTAAT
TCTGATAACCAAATCAAAACAGTACGCATGCTGGATCTTCTTCCCTTTGGGAAACAACACACGTAGTTTTCTAAATTCCTTCATAA
CAGCTATTTTTTGAAATGTTTCCAAGGTCAATTCTCTTTCTTCTAGCCAAGTGCGGCCACCAAATTACGGGTATCATCATTGACTA
GCCTACTCTCTAAGCTAGAATTAGCTGAAGTTATACAACCACCTCTATGATCTTAGGACCACAGTAACACAAAAATGCTGTCAAAC
CTAGCACGCTAGTATGAGTCAACCACTGATAAGATCATATTTGAAATCTACAGTATATACACAACACCATTCAAAACAGCG 
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AGAATTGGTTGAGTTGAATTTCGTGATTAATTTAGAATGGTAGTGAATTTTGAAATCTTAACTGTGAGGTAAGATATTTATCGCTG
TTTTGAATGGTGTTGTGTATATACTGTAGATTTCAAATATGATCTTATCAGTGGTTGACTCATACTAGCGTGCTAGGTTTGACAGC
ATTTTTGTGTTACTGTGGTCCTAAGATCATAGAGGTGGTTGTATAACTTCAGCTAATTCTAGCTTAGAGAGTAGGCTAGTCAATGA
TGATACCCGTAATTTGGTGGCCGCACTTGGCTAGAAGAAAGAGAATTGACCTTGGAAACATTTCAAAAAATAGCTGTTATGAAGGA
ATTTAGAAAACTACGTGTGTTGTTTCCCAAAGGGAAGAAGATCCAGCATGCGTACTGTTTTGATTTGGTTATCAGAATTACGCATG
AACATACCAATTTAACAGCGGTGGTATAGACGTTTTGGAGAGGTAAAGAATCCCTTTGTGTGGCATAGACAAGCTGGCTGTGGTTG
CGGGTAGAGATAGGAGCTAAATCAAATGAGATAGGGCCGGTGTGAGCCTTGTCTTGAGTTCCGGTGGTCCCTATTTATATTGGTGA
CATTTCTCTTGGTGATATTTGTGAAGTTACAAATTAAGGGTTGGTCGTTGACAGGAGGATCATTTATTCAATTGTCTTTTTGTTGT
GGGTTTAAGTCGTGCCNTTGAGTTCTTCTTAGTTGTACTATCAGAGGTTTTGCATGGTTGGTATGAATGGAATTGTGTTGGAACTG
GGAGTTTTTGATCATAGAACTGTGGTATTTGTTATAGGATTAATTGCATTGA 
 

 


