[bookmark: _Hlk9293636][bookmark: _GoBack]Supplementary File 2. Mapping Results of enhancer trap lines by splinkerette PCR.

Inx2 5’ site sequence:
"ACNTTNGGGNNCGNTTTCCTCATACCGCGCACTCTGCACCAACTTTCAACTCGGACTCTGCCATATTGGAGCTGCATTTGCGTTGGTATTTGTGTGTGTGTAGCAAGTTCTTGGAACCCGTTGTGTTCTTACTTGTGTACATGTGGCTGCTGGAGTGGATTTCAATTTCGAGATGGGAGCTGCTGCACCACCGACCAAAAAGAACAAGCAAAGCCAGTCAAAAAGCGATGAGTAAAAGAGAGAACACGAAGTAGATGGAGAGGTGGGAAAACATACTGGAACTCTCTGCTTTCACTGCATTTCTATACCTGTGGACCCCTTGTGTACCTGCCAACTTCCAACAATCGCCGGCGTACGCAAATCGAATATACCTGCATTCCAGGTATAGCAAAATAATATTCATCGGGATTTTTCATGCCCTTTTTCGTGGAGAGAACAGAGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCNTTTCAGCCACAAN"


Inx2 3’ site sequence:
"AACTTCGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGAACGGGGGGTTAAATGCATCGGCAGACTCGTGAGCGTCGGCGTTGCCAGATGACATTAAAACTAAATCATAAATCTTGGGTGTGCCAAACAGGCTTAACCCCAGAAGGTATGCAACACTGTGTGGTAGGTTTAAAAATTCCAAAATAATTTGAAATTGCCATAAATAAAATTAAAGTAAAATAGGTTTCGGAAAGCCAAAAAAGAGGGAAATTGATTTAAAATGAAGTCAAGTTAGTTCTTGGTTTGTTTCTTTTTATCTTTAAAAATCGTGCATGGCCGTAATGAAACTAATCTAGGGTTAATGACGGATAAGGCTGCCAGATGTTCGATGAAAACGCAGTTGGTTCACTTTAGGCGTAAAATGCAACGGGATACGAGGCATGTTTTAAGCATATTCAAAATTAAGGTTAATAATTAAGGCGGTCTTTTTTGTTTTAATTCAGTTTTGAGCAGCATCACTGAGTCACTCTCGCCCCCTCTGCTTCACTCCGGGATTGGGAAATGTTACCCTTTTGGTCCATGCCAGTTCAGTCCAGTCCAAATTCAGCCATTCCAAGTCGCGAGAGCCGGGAGAGGATTGAAAAACGAAACAAAAATAAATGTAAAGTAAGCACTCCATTGTTAAACAAGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCCTTTTCCANCCACA"

Lk6 5’ site sequence:
"GGTNNCCGGGNGAGTNNCCGTGTTCNCCNGATTCATTCGNACTTTGAGATGGATCGGTAGCTGGGAAGGAAACTGTNAAGCGAAGTACGCGCAGAANGACGGCTTTTGTCCGCTATTCAGCGATTTTTTTTGTGTTGTNATCAGCAGAGGAAATTTTAACGANCAACTCCGNCGCNACACCAGNCATCTCCAGCNGCCCCGGANNATGNAGTAGAACTAANTNAACGCCNCGATCACTACAACNGACCATCTCACCAACNACTACTNGAGCAACAACCNCAGNNNCNGCNCTACTGCNCCNAGCCCNCNGAGAAGAGGTGAAACGNAATAATCGGCAATACCCGAAGAANANNNCAAAANNGTATCGCANATAACCGAAAAAAGCGGTGCNATANATNNNCCCNATTTTTTGCTTGAGCTTTTTTCGCCTGTGTGANGAGAGAAATCNNNNGCAGCCNTCNNTTACAACANCAACNGCAGCCNCNCCNNCGACGACTCNACCACCAAAGCGAAGAATAAATAANCTGCGGANNGCGATGGATNGNGAGAGAGAGAGAGAGGAGCATCNGCANCAGANTTGANTCAGTTTTTTCATCGNCCGCCGCNTTGTATTAAAANCNANAGGAGANNANNNACGANTANCACACNNNTCCCATAGGCGGCCACCATTTTGATTTTGAANGANCTGNNCGAGANGAGAGGANNGAGCNCGAGAGACCGAGAAAAACTGCTGCTCATTTGTTGCACCGTAAACCCTTTTTCCNGCTNGNNNGCACTCTGCCTGTNTCACTCTANTCGCGTNCAGGAGCNCCGTGACAGTNACNACCTGCAGNCACTGNNTGNTGGAGCCCAANTCNGGGACAGCTGCTTCTGCCGCTGCTGCNANAGCNAGCTNCNTCATTGACAGNANCCNCCCCCGTGGATCCCACTAGTGTCGACTCAGNANNTTTNCCCCCCCAAANTTTTTGGCCCCTNCNATNGGNGCCTGNGTNGNCNCGNCGGNTGNCCATTTANGCNATTTCNGNTGGCGTTCNCTTTGNTTGGTTTCCNCCTCNTGCCTTTNGCCGGGTTTGCCATTGAGANTGANACTCNACGNGCGCGNTCTTNGCATGNTGCGGT"


Lk6 3’ site sequence:
"AGCCCGGGAGAATTCGTCGTCATTCGTCGGAATCATTCGAACTTTGAAAATGGATCGGTAGCTGGGAAGGAAACTTAAAGCGAAATACGCAAAGAAAACGGCTTTTGTCCGCTATTCAGCGATTTTTTTTGTGTTGTAATCAGCAGAGGAAATTTTAACGACCAACTCCACCGCCACACCAGCCATCTCCAGCAGCCCCGGAAAATAAAATAGAACTAAATTAACGCCACCATCACTACAACAACCATCTCACCAACAACTACAAGAGCAACAACCACAGCAACAGCACTACTGCACCAAGCCCACAAAGAAGAGGTGAAACGCAATAATCGCAATACCCGAAGAAAAAAACAAAAAAATATCGCAGATAACCGAAAAAAGCGGTGCAATAGATAAACCCCATTTTTTGCTTGAGCTTTTTTCGCCTGTGTGATGAGAGAAATCAGCAGCAGCCATCGATTACAACAACAACAGCAGCCACACCAACGACGACTCAACCACCAAACGAAGAATAAATAAACAGCGGAGAGCGATAGATAGAGAGAGAGAGAGAGAGGAGCATCTGCAGCAGAATTGAATCAGTTTTTTCATCAACCGCCGCATTGTATTAAAAACTAGAGGAGAACAAAAACGAATAACACAAAAATCCCATAGGCGGCCACCATTTTGATTTTGAATGAACTGAACGAGAAGAGAGGAAAGAGCACGAGAGACCGAGAAAAACTGCTGCTCATTTGTTGCACCGTAAACCCTTTTTCCAGCTTGTAAGCACTCTGCCTGTCTCACTCTAATCGCGTCCAGGAGCACCGTACAGTAACAACAACAGCAACAACATGGTGGAGCCCAAGTCCGGGACAGCTGCTTCTGCCGCTGCTGCGAAAGCAAGCAACAACAATAACAACAACCACCCCCGTGGATCCCACTAGTGTCGACACNGTNCTTTTTTTNCNCCCCAAANNN"

Schizo 5’ sequence:
"CTTCGGTAGCTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGGTTCGACGTTTGGAAACAGTGTGGACGTGCTGGGGGGCACCGCAGTGTGACCATAGAGCATGCAACTCAAAATACGCTATCGTATTCATAAAATATACCGCATCAAATGTGGCATTTTAAGACGACCGTTTTATTTTAAAATATATTGTTGTTTTCATCTTATTTAAGAAGGGCATAAACAATCTTAAGTTTATGCTCATTATTATACATAAGCATTTTCTTTATTTGATAAATTTAAAACTCATTAAATCTAAATATGTGTGCATTAATTAAGATTTATTTTGGAACTGCCAATGATCCATTCCTGGTTGATCTAGTTCACCACAAAAATANTCTATAAAATTGGTATTGTAATAATAAGCCGACATGAAGAACCAAAAAAATATAACCATTATACTAACTGGGCCACCAGGTGCAAATTTAGCTGGGAAAATATTTGCTATTTGTTTATTATGTATGTAATCATGATTTTCAGGAGTGGGTAAAACTACACTGGTCCACAAAATATGCTCGGCTCTGCAGGATAGAGGACGCATTCTTCAAGGATTCTACACAGAGGAAATGCGAGGTGAGGGCACCAGCCAAAGAATCGGCTTCGACGTGGTCACGTTAGCCGGAAAACGGGCAATCCTATCTCGCAAGAATCCCGGGGACCAGCTGCGACGACCCAAAGTGGGAGAGTATTCGGTGTTTGTGCAGGACTTCGACAGTCTCGCTCTGCCAGTACTTGGCACACAGGATTCCCAACCAGAGCCGGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCCNTTCCNNCCCCCAA"


Schizo 3’ sequence:
"GGNTTTTTCGCTCGCGCGNTGAATTGGAAAATCCGNTAAATTCCGCAGAAATATTCGNTAATCCCCCTCCGTATCCGCACCANGTGTTNGCCTCGCGACATCNNAGGTGCATGAGCTCTGCATTTTGAGGCAGAGTATAATATACGAAGGTCATTCAATTACAATACGAGTGAAGTTTCAACTCGNAGCAAGCTGCATTTTCAGTTCTTATTGTGAGATTCAAAGTGGTTCTGCCTGTTTCGCTGTTTTATCACCCTCTCCACCACCTTCCCTCATTCGCGCGAGTGCGTGTGCGTGGCGGGGCTATAATGTTTTGGCCACAAAAGCACATCGATTAGGAGTGCAGCCGATCCCCNNTNNGGNNANANNCNNANCATGNCCNAGNACGATCTGANNAATCTATCCC"


Qsm 3’ site sequence:
"AACCTTNGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGGTTATTTCATCATGGCTTGGTANGATTTTGCTCCCACAATTTCTCAGATTTTTGTCATGGGACAAAAAAAAAATTATACAAACTTACCGGCTGATTGTTATCTCCGGCAGAGAGCGGAAAAGAGCGGTAGTGAGAGCGATCCTTTTACCGTATTTTACAGCCTCTCGGTTAAGCTAACTTGCTAAAGTCGCTCTCTTTTTCGCCGTGCGACAGAGATGCTCCGTGCGAGAGAGCGACTTACAGTGGGTCATTTTAATTGTGCTCTGCTTATCTAAATGTATTTAAGTATATCCATAAATTGTAATGCAGCACTTTCGTAATTGCCGGCTTTATTTATGCACTGTGAACAGCCAGGGGCTAGATGGCGCCTTAGCATTTTTCCCCACTGTCCACGCTCTAATGCCTAAGAGCGTTGGTTCACTAGCTAGTTTATAGCTAACTTTTGAAAACTCCGTTTGTTAAATAATTATTCAACACTATCTTATTCAAAATTCTTAAAATATTTTCTAAGGATTTTTTTTTTTACCAATGAAAGCATAATATAATAAAAATGCATATAGATTTATGTTGCAATAATTCGGATAAAACGGCACACTTATCTTCTTATATACATACGTACTTATTACATTTCTTTTGGGTAATTAACCAATTGGTTAACATTGAGTGCTTTCACTATAGTTTTGCACTCTCTGCCATATAAGAACGACTTCTGCTCTGAAACTGAGTCAGCATCTCTATACGCCGGCTCTCGATTCCCGAGGTAATGAAGTTGCAGCCGAGCTGAGCCTCAGTTGCCTGGCGACTAGCGAACAGCTTGGACGTGTGGTGTGCTCTTCGGTGTGGNTTCGAGTCTCGAGTTCCGAGTTTTCCCCATATTGCAGCCGTCANGTAAGACCCGCTCCGAGTTTTGTGNGANTTGNGNGANNGNGNGNGGTTCGCGGCTCGTTCGTTTTTATTTGCNGTTGNCATNGGTTTTGATTGTTGAGCGGNCCCNCANGCCATTGAGGGATTCNCTTCNGGCTTGGTTCNAAAACCCNCTGGNGGGTTGCAAGGCGGNCANAAAAGGTTANGGACNACAAANGAATGGGNNTGGGAAACNCCAAAAGNCNGCCANAANAAAAAAAAAAAAAAGTGGCCCCTGGGANAAGGCCNTTCTCGCTCGTCNTCAANGCTGNAAAAAGCCTTGGCTNCNTTCNCCCANATNAACCCAGGCACNNNNTNTTNNCCNAA"


Tsp42Ea 5’ site sequence:
"AAGANTNTNCTTCGGTAGCTTCNGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGGGTTGAGGCTGCTTGGCGCAGCTTTTGACCGATCAGNTTANTTCAGTTAGCATTGTCAACTGCTCACGAACNGTTCGAAAAGCGGANCNAGCGTAAAATCATTCTGTAAATCATTCAAAAGGCGGAAAACTCAAGGTGTGTGTGTGGGTTTTGTTTTCAAATTCCGTGTGCTTGTGTGTGTGAGAGAGGGCGAGAGCGACAGTGTCGTAGCAGGCAGTGTTGTAAGGTGCCGAAACAGCGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCATTCAGCCACAANTGANGCAAANNTCNTTNTCNNGGTNGTACNNANCCNGAATTGCNAACNNNCACANTTTGACTNCNTCNTCNCANCANCTCATGATTCNTNNATNNCCNCATNGACNNNTNACATNCTCANNTCCNNGTNGCNACCNTGTGNNTCCNATGANNANANNCTCATC"

Tsp42Ea 3’ site sequence:
"NGCGCAACTTCACACGAAGCATAATTCGGTTTTGATTTTGGTTTGATTTCGTCACCCCCTCCCAACGGATAATTACTGATAACCTTGGTTNTTTNCGCCTCNTCTGTTACCAAGTCNCGATTNAGTGTTATATTANGCAANTNTGANATGNTCACGGGAATTACGTACANATTTGTTTAACTTTTACTAACAATAAATGTTTTATTTATGCAAATGCACTANTGCCTGGCCAATAGGAGAATTAACAANAGAAAAATCGG"

Sd 5’ site sequence:
"TCTTCGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGGTTTATGCCATCGCTTGCGTCTGTCTGTGTTATTTCGATTGCGAGAGCTAGTTAACATTAGTTAAAATTAAAACAAACGCCAGCCATAAGATATAATCGAATTGCGGTTTTTTCTTCTCGTACCGAATTTCCATCCACATCCGCATCCACCATCCGCCATCCGCCAAACCCATCCCGTTCCGTTTGTTCGTCGCTATCCGTCGGATATGTTGTTCTATCGGTGTACCGTACAAGTACAAGTTCGTACCCAGTCCAAAGCCAAACAGATTGCGCCGTGTGCCGGTAAAAATAAGCGCAAAGTTTGAGAAAAACCATCAACATCAGATGATGTGCCCTGGAGGAAAAAACGTCGCGGATTTAATGAAATCTTAAATAATGGGTTCGCTTTAGCACAATTCGACGTTGCATTCGGCCAGCGGTGTGTTGTGTAAACAAAGTTGTAGTTATAGTTTTAGTTTAATTAGCTTCGCATAAGCTGCAACCGGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCTTTCCAGCCACAAN"


Sd 3’ site sequence:
"GNCACGACTCCACTAAGAATTATCTCANAATGTATTTCAGGNAAAAAGTAAAACAGTAAAAGCTCTTCTCATTGAGCATTCGCATTCGCACTCGGCTGCTTCCATCGAAAAATTTTTCGAAACTGAAAGCAGAAATATGTTTTTCTGGCCATTCNTATTCNACACGAAACTCTCTCGCATCTCTTCCTCGCTCTCTTTGTGCGCGGTTCCAATCGGAACCAATTGTGGAACCTAAGAGAGCGTTAATTCTAAGATTTTACATAAAGAGNATCCGTTTTTCTCTTTNATTTTCATACATTTTTATGTTTTCTCTTCCCCTAAATTATGTTAAAAGCTTTAATACCAAAGCTTCACTTTATTTGACAGCTGATTCAGCTGAAGGTGATTGCCGCCCTTTTTTGAACTCCACTAAAAAATGCCTATTTTGGTATATTTGATTAGGTTATCTGTTGATTACAATATATTTAAGCTGTTTGTCCAATTAGCGAAGATATTTAAAAAGTTTATTTCACTTTTTGATATGCTTTTAATTTAACTTTTAAATTAGACTGTGTTCCTGTTCGGAATACGGTCACACCGGAACAAAAACATAAACAGACCTTTGAATGCATTCCACTGTGCAGTCAAAAGTAATAAATATAAGCTCCTCAGTTTTATACGTCAAACTATCGCTTAAGCAATGTATAAAATTAGTTTATAAGTTGGTTACATTTTAGTTTATTCTCTTTTAATGGCTCTAAGTGACTATTAAATCCGTGTTGTGGTAGCTCTTTGGTTGGCTTGAATAGCCAGCAGTAACTAANTATAAAAATAAAGAANGTAATTGAGAGACTTGGAGGGAAGANCAGCGCATACGCGAGAGTGGTCGAGTGAATGNTTACNGCGCATGAATTAGGTTTTGGNGGGTTTATCTGANTACCCTCTAGCCCCATGACTAANGCTTAAAGATGGGGCTGACCTNGGGGNGTAATCCCCTGCCTCTACNGGTTNNTTATCCAACNCGGGGCANNGTTGGANTTAACTGGCTTAGCNTTNAAAGCCCAATNNAGGGCAANAGGNGTGGGAAAAGCTNCNTNTTTNCCNGCNCNGGGGGGCATTGGACCNCCCNNNCCNATTNGAN"

DopEcR 3’ site sequence: 
"CCGNCGCCGNGCCGANCTCANAACNCACATTAGGGNAAAATTTAGCACAAAANAACGAAGCATTTCAGTTGGAAAGCTCAATGCAAAGAATGGCAGCATTCGCTTGGGGATTAGCCAAAGCCAAAAGACTTTGCGCAAATACTGAAAAGCTCGGCCTGAGCGCATCATTTTCCACGCAAATTTCGTTTGCGAAAATTTCAATTTATGTGTGGCAAACAGGATTTGCAGTATATGTCTGCATATGTATGTATGTATCTGTAACTCGGTCACACGTTACACGCTTCTCCGTTTTTTTTTTTTCCCCACCATTTTATTGACTTTGTCGTTTTATAGGCAATTTGNCTTCNGGCANCCGTCGATAGCTTTTGCTGNGTCATAAAATTACNCGCCAAGCGAANGCCCCGNATCCTTATNGGTATCCTTATCCTTATCGGCAAGGACCGGGTTTCGAGCTNGGACTCTTTCNCTGCCAAGTTGTTTATATTGNCGNAAATTTGCCTTCAAGGACGCGACAACACCGCACANACNGCCGCCTCCCACCGCCCCCTACCCGCTCACATGGCCATTTTATCGATCACACAANGGGAAATTTCACACGTTGTCCCAAAGGGCTGGNAAATGGGTTGGGAAAGGTACACNGGTCNCNCCNGGCTTTAATTAATTCGAATCACTAGGATATGGATAGACCCACTGCAACAAATTGGGGATATAATTACANAGAACTGTATCTCCGCGTATAGATCATATAACGTATTAGAAATACATAAGTAAAAAATTACCATTCAATCTATATTTTANATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCCATTNCNNC"

CrebA 5’ site sequence:
"GGNGGGTCTTCGGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGGTTCGGTTCGCATTCACAAGAATTTCACCGACATTTAGTTTAGTACCGTTTTTGGCTGCAGTCGCACTACGGACAGTTTATTCTAATTGTGTGCTACCATCCCATACATCCAAACATACAAATATTATTGCTAAAGTTAACGATATTAACTACACATATTAAATGCTATTATACACGGGCCGAGCAAAGCCATTTCTAAAGCGGTTTACTGCCCATTCACACACAAAACACATCAAAAAATTCAATTAAATCAATTGAAATCGTAATCGAGTCCAAAACACAGTACAGCGAAAAGAAAAATCAAATAAACTAAAATTATATGGTTATCAACGTTGAATCTAAACATACATATAATAACTATTTTCTATGAAAATCGAGTGTTTCGTTTCCGAATCGGGAAAAAAGTTAATAATTCAATTAATGTTAACGCCAAATATAATCCGACGAGAAAAGCGCATGCAACAAGTTAAATCCAGCCGACAGTTGTAAACCAAGTTAGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCATTCAGCCACAA"

CrebA 3’ site sequence:
"GTCGATCCTCCNACAGANGATCGGCCGGCCGANCGNCTCAGATCGCCATCATCTTTTCCGCATACAACGCCTTTGCTCGTCNTCCTTCCGCACGATAATAGCGCATCTCTTTCCGATCATATCATCTTTGTCTCATCATCGTCATCGTGCGCGTTATAATGCCGGNAATTTNAGAATTTCATACAGAAAAACNCGAACAATTGATACTTTTGTAAAAAAAAAAATAACAAATTTAAATTAAGGATATGATGAATTGATGTTTCCTCATTAAAATGAGAAGAGAAAAGGTACAATAAATGGCCTAAATATACTCTTTCAATTTGAAAAGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCATTCAGCCACAN"


Gαo 5’ site sequence:
"NNCTTGGCTTCGACGGGACCACCTCATGATGNAATAACATGAGGCCGCATAGGCCACTAGCTGGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCATTCAGCCACAAACTTGCGGCGGCGCCACTGGAAAGTGTGTGAGCCACAATNACAAGTCTGCGCAGGACGAAAACAGCGAGTGGTCNNGAGACAAGGACAACCCCAAAATCAACGAGTGCGCCCACGCGATATTCCTTTTTCCTCGCTGGTTTTCTTGTTTTTTTTTTTTTTTGGANANNTTNAAGNGGTTTTNNTNTTANNNNGGNGANNGCCATNGGNNCCNCNTCCCNGCNCACNNTTANTNNAATGNTTTNNNAANTTTNCNCCCTTNANGGGCNNAGCCAAANNNNATTACCNCAAANCAGTNGGCCTGCACCNGGANCCCCATAGGGTGNNACNCCANTTCTCATNTCANCC"


CG6650 or endos 5’ site sequence:
"ANGAGTNAGTTTGAGCACTGCTAGTTTCGATAAACGATATGGTTCCGAAATAACGCCTTCTGCTATCGAAGACAGTCTTGCGTCTGTAAAGTGATAAAATAATTTTACAATTGAGTCGCCTTGGGAATTTCAGTCACTGTCCCCACACCAAATACATAACTCGTGTAACAGCCTTATTTAGTCGAACAGCACATCATTTGCCGGAATCGTTAGCGAATAGCAGCACTCTCCGCTAAGTCGGCACGCTAATTGGCAAAACCGATTCGATTCCAGGGAAGGAGACACACTGATAGACGGGTGAAGAACAAAAGGAGAAGGAAAACAACAGTTAATCGTCAAATTTTACAGGCAAAAGGTGAGCAACTACGCCTTGCACACAAACAACCGCATCGACGAGCAAACGCACGCACACACAAGCCTTATCGCCTGCGTAGTGGTTGGTGTATATAAAAAATTTAAAACAATATTTGCACATCCGATTATTACTATAATATTTCGCGTCCACATATATTAGCAAGTGTGCGTGCGCCTGCCCTGGATTTACGTGCCAGTGTTTGTGCGAGCCTAGCGCGTTTGTGTCTGTGTGTGTGTGTAATGAAATGCAATTTTCTCTTGGCATTTTGCGCGCCTCCGATTTTCGCTGCCCCTCTGCAATTCCGCCGCCTCCCCCTCCTTTTGCCATTTAAGTTCTCCCGTGTCGCCATTGTCGCACCTTGGCTAATCCCAGTACTATCACCCGTAGGCAGCACACAATGAGCTCCGCGGAAGAAAACAGCAACAGCCCGGCCACCACGCCCCAGGACAACGAGACCACCGAGCAGGCTAACCTCACGGATCCCACTAGTGTCGACACCATNTTTTTTNNCCCCCCAAAA"
	
CG6650 or endos 3’ site sequence:
"AACCTTCGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGGTGNAGANTNTNCATAANTGGGNNGNAGANCTTTCGGAGANGACCNCGANTCAAGCCGCGGATCTTACANNNGTGAGCTNTCATGNGGACCGAGGTGGACGTCCGGGGANNTGTTANAGCTACATANNCNGTCTACGATGTGNGNAANTCGNATNGGCTCNTGAGGATTGGATATTGAGGNNGGGTGNAGTTCCTATNNGGTNTCNCGGGTANNACTCNGTGAGGTGGNTNTTCGGGCNNCCCNGNTNAATNNCTNGATGGATATTTTGTCNCGAACTGAATGTATCCGAATGGCTTNCTTCTGANCCTGTNGNCCGCACTNGCNNTGTGAACNATNATCNGCTAATTNTNTCATNACTCATGGGCTTCACACTACACAGGCTTCCCCNCNANAGATCCCACTAAGAGNCTACGCCATATCCCGATCGCCCACATGTCACATACAAAATAGTTTGGAAAGCCCAAACTGAGGCGAACCAATCACACAACAATCCACGCCCACAATGACCGCCCTGCGATACATGGGATGGATCACCGGCTGTTCCGTCCTAACGGCCTTTGTTTCCATAATTTGGCAGGCATTCATCGCCCTGCAGACGCTTAACAGGACGACTGTCCTGCTCACCGGACTCCTGGCAATCGAGGGGTGAGTTCATTCGGCTACACTGCAGCACTAGCTATATATGCATTTGTATTTCAGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCTCATTNCAGCCACAA"


Atg18b or CG8677 5’ site sequence:
"ATNGNANCTTTCGGGGTAGCCTTCGGGCNNATCGGACGGGGGACCACCNTTTATGTTTATTTCATCATGGNTTCTATCTATCAACAAATTCCCCCATACACACAACACACACACACATAAATCATCACTCATTGGAACTGGGTTCGGGAACTGAACCAGCCGNGTTCACCAAATGCCATATATACCGTTAAATCATTTGTGTAACGGAAAATGTAAAATTGTTATTAAAAATTGAAATGGACAATATATATACATGTATCCGCGTATNTTTGCATTGGANAAATCATANAA"


Atg18b or CG8677 3 site sequence:
"GGNNTTNANANANGGTCGCAGCAAACAACAAAGGACGACGNCAAAACAGGTCGAATTTAGGTTTTCAATATCAAGCTGAAATCATTTCGCTTTGCTCATCTGCCATCGTCGATCAATATCTTGTGTACTCAAACGACGGGACTCTGCAACTGAATATCGCTGAAAAAAAGCATCTAAAGACCAGTGAAAGTGTAACTATATAAAAAAAATACAATCACCAAAGCACAAAGCTTCAGCAGCAATGACCACATATCAAATGAACTTCAACCAGGACTTTACGTAAGTAGCGACATCTGTGCTTAAATCCTTAAATCCCGGAAGGTCACCAANGCGANNAGTGGNNAACTATTGAGACACANANNTCNA"


CG32795 5’ site sequence:
"NTNTNATGTGAGCTTCCGGGTGCTCGCATATCTGGCTCTAAGACTTCGGGCCCGACGCAAGGAGTAGCCGACATATATCCGAAATAACTGCTTGTTTTTTTTTTTTACCATTATTACCATCGTGTTTACTGTTTATTGCCCCCTCAAAAAGCTAATGTAATTATATTTGTGCCAATAAAAACAAGATATGACCTATAGAATACAAGTATTTCCCCTTCGAACATCCCCACAAGTAGACTTTGGATTTGTCTTCTAACCAAAAGACTTACACACCTGCATACCTTACATCAAAAACTCGTTTATCGCTACATAAAACACCGGGATATATTTTTTATATACATACTTTTCAAATCGCGCGCCCTCTTCATAATTCACCTCCACCACACCACGTTTCGTAGTTGCTCTTTCGCTGTCTCCCACCCGCTCTCCGCAACACATTCACCTTTTGTTCGACGACCTTGGAGCGACTGTCGTTAGTTCCGCGCGATTCGGTGCGGTATTTCACACCGCATATGGTGCACTCTCAGTACAATCTGCTCTGATGCCGCATAGTTAAGCCAGCCCCGACACCCGCCAACACCCGCTGACGCGCCCTGACGGGCTTGTCTGCTCCCGGCATCCGCTTACAGACAAGCTGTGACCGTCTCCGGGAGCTGCATGTGTCAGAGGTTTTCACCGTCATCACCGAAACGCGCGAGACGAAAGGGCCTCGTGATACNCCTATTTTTATAGGTTAATGTCATGATAATAATGGTTTCTTAGACGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTTGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTGATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGTGTCGCCCTTATTCCCTTTTTGGCGGCATTTTGCCTTCCTGGTTTTGCTCACCCAGAAACGCTGGGGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGNGGGTTACATCGAACT"

CG32795 3’ site sequence:
"AATGTNCTTTNGGGTAGCCTTCGGCTATCGGACGGGACCACCCTTATGTTATTTCATCATGGCGCCAGNTGTGATATAGCCATTANGAGAATATGCATGAAGAAGGGACATGATAAGAAGATCCCACTTAGATGTTCGACACCAGTTCTCATTCAGCCACATCGACGATGTGCAGCTAATTTCNCCCGGCTCCACGTCCGCCCATTGGTTAATCAGCAGACCCTCGTTGGCGTAACGGAACCATGAGAGGTACGACAACCATTTGAGGTATACTGGCACCGAGCCCGAGTTCAAGAAGAAGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTTANTTTTNNNCCCNAA"




Ttk 3’ site sequence:
"ANCTTCGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGCTTCGGTGCACACACAACATCGGCAAATCCTCCTCTCTCGAAAGGAACGCTCTTGCTCACACACACACGCACACAAACAGGCAATAGGGCTGCGGTTCGTGGAGACTTTTCGCTTGGTCCCCAAGTCTCCAAAAATGAGAGAGCCCGAACGCTAGAGCAAGAGAGCTGCTGTTGCTCTCTAGCTTGCGCCTTTGACTTTTTGAATTTTTAATTTCCAGCAAAACGGGGTTAAAAAGAAAAACACGCTGAAAAAAAGCTAGGAAGCCACCGACAACAACAACAGCAGCAACGGTTCGGGTGTGCAACAGTTGATGATTTGTTGTATCCCCCGCATTTTCCCGCCGCTGTAGAAGTGCATTGTAGGTTTTGTTGTTGTAAGGGCAACTTCTGGGCTGGGCTCTTTATTGAAACCATTTGGGGTTGGGCTGCAGCTTTGCTGGGGTTTTCCGGACCTCTGAAATATCGGAAAGCATGTGGAAAAGCGAGAGCCAGTAAAGAAGGCGTGGTGGGATGTACAGTGGATACTCAAATAAATTGACTGAAGTTTAAATGTTGAATCTTTTTTTTTACAAACCTTAGACATTTGTAAAACATTCACAACATAAATCGAAATAACAAAGTTTGGCTCAAAAAGGCACTTCACAAAAAATATGACGAGGATCATAAAAATATGTAATTATTCACAACAACAAAATTAATGGGTGTTTCACTGCATGGCTTTGTGCTGGCTGGTTGGCAGGAGCGTTTTTCTGAGGTTTTTTTTTTTAGGAGAGGGATTACGTAAGCGGGCTGTAAATTCTACAAGTGGATTGACTCAACAGCCATTGGGGATCGGATCCCACTAGTGTCGACACCATNNNTTTTTNCNCCCCAAA"



Larp 3’ site sequence:
GACTCGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGGGTTGGGGTTGCCAGGCGCCGGCAAAGTATCAACATGCGTCGTGACGCGTCGCGACGTTTGTGAAGCGTTTGGAACGGTGAAATGGCACACTTTCGATCTTTCAAAATGTCAAATATTTTAGGGTGCTTTAAAATACATAGTATAGTTTGAGTTAATTTATTTATTTATATTAACAAATTGCACTATACTTTCGTGTAATAAAGCTGAAGATTTACAGATTTAAATCTTAACACATTCGCTGTTTTGGAACATAGAATATATATACATAGTTTACACTTATAGCAACAATTTATTACTTCAATATCAATTCATCCCAAAGCTAATGATATTCTTTGTTGTATAGTATTGATCTTAGTATTTATTAATTAGTACAACGATTGCGATGAAATTTGTATTTAACAGTTAATATAATATGTTAAAAGCGATATTATTAACGATAAATATATTTTGACTAACAAGCAGACCGAACATTAAGAAATTTAGCACAAGCCACCTTCGTCCTCGGCGTCGTTGGTTTCCTGCGTGAGAGAAAGAGAGAAAATACGAAATTCTTGTTAGCTATTTAGTTTACTGCTTCGCACTGTCCCAAGTCTTCTATCGACAACAAAGGCAGATTCAATCGCCTATCGATAACATCATAATAAGAGCCAAATTTACAAAACAAAAATTGCAAATTCCATTTTTAGAATAAAAATACTCACAGCAGCAGTGTCGCCAGCCTTCTTCTCCATCTGTATACCCTGAGGTAGTGGAATGTTTTTAGATAGAATAGCGTACTCAACATCCATATGTCGTATGAATGGGGATGCCAGCATCCTAGCAGCTAACTCGGGATCCCCNCTAGTGTCGACACACCNTTTTTNCCCCC

CaM 5’ site sequence:
"AGCCTGCGCNNCTTACCGTTTCGACGCTCTCTCGCATAACCGTTTCACACACTTTCTCGTCTCTCTCTATGTGCAATTATTTCGTTTGCGTTATCAGTTCCGTTTTGTGCTGCGTCTCTCTCTTTCCGTTTCTTTCAGCATTTCATTTTTTTTTTGCGCCTTGCGCTTGTCACTTTTATCGGCGCCTGCCTTTTCTTGTTTTCTTCCATAACCGTTTCATTTGCCGCATTGCGGTTATTTTGCTGTTTCGCCTTCGCCTTGGTTCGTCCGCTTCGGTCGTTCATTCGTTCGGCTCCGCGTATTCGTATTCGTGTGCGTGTGAGTGAGCGTATGGGTGTGTGTGTTGGCGGCTGCCTGTTCCACTTTGCCTTTTCGCGCAAGAATTTTATTGTAACGGCACAGGCGAACGATGGGGGAGGAGGAGCGCTGCAAATGAAGAAAAATTCCTGCTAGACGCCGCCGCTTAACCACATAATCCAATTTTCTTGCCGCCCTCTTTGCGCTTTCTTCTCTCGTTCGTTTGCTTTCCTCTGCGCTTTTTGATAAGAAAGCCCCACGCCCACTGCGATGCCCACACCCGCGCCACACCTTCTTTCAGCCTCATCTGGTGTCGCCTAATTTAATTAGCGATTTTACAGCTCACGCAGAATGCAAACAGCTTTTAATTAAAATATATCGCATCGCTTTCTACGTGGCCAATTTGTTTCAGTGATTCAACCAACGCTGCTAACTTGGCCCAGAAGCAAACATTTGCCAAGGGTTTTACTGACTGATCTTCAAAGTTTGTTGATCTTTAGCTCGGCTAATTATGAGATACGTTTGTCTGTATATCTTATTTGTTTCCGTTGAAAATGAGCCAACATTCATATAAATTTCCATGAGTCACTGNGTTCCTGGGCTGACTTCATCATATGATCATATGGNCNATGANGAANGCCCGAAGANAGGGNGGGNGNCANGTAANAAGGNAAAAGACTGGCTANGGCTCAGTANCACAGTTGNTTGGANCCACTAGGNCAAACACNNNTTTTANCCAAAAAN"



CaM 3’ site sequence: 
"AGTNCCTTCGGTAGCTTCGGCTATCGACGGGACCACCTTATGTTATTTCATCATGAGCAGGAGAAATGCCTCTAAAGAATTTTTTCACCATTTCCATGGGGCCGTGTCTAACCTCAATTTTTGCGGCCAAGTGTGCGGTAAATAAAAAATACAACCAGAAAGCAAAGAACAAGCGAACAACGAACGGCGGGGCAAAGAGGAGAGGCCAATAATGCCGGGACCGGCGACTTTGTTGTTCATCATCAATATATATTCACACATTTTCCACTGATAAGCAAAATGGAGGGCGCTTTTCTATTATTTGCGGGGATCCCACTAGTGTCGACACCAGTCCTTTTCAGCCACAA"

