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Table 1
	Figure 6 C,F
	
	
	
	

	
	Ctrl Layer M1
	S278T Layer M1

	
	 ON Step
	 ON Step

	
	0μM PTX
	2.5μM PTX
	0μM PTX
	2.5μM PTX

	Mi1 >> GCaMP6f
	1.000 ± 0.000
	0.140 ± 0.041
	1.000 ± 0.000
	0.632 ± 0.104

	Tm3 >> GaMP6f
	1.000 ± 0.000
	0.731 ± 0.253
	1.000 ± 0.000
	1.086 ± 0.222

	
	
	
	
	

	
	 ON Plateau
	 ON Plateau

	
	0μM PTX
	2.5μM PTX
	0μM PTX
	2.5μM PTX

	Mi1 >> GCaMP6f
	0.072 ± 0.005
	0.018 ± 0.007
	0.288± 0.035
	0.102 ± 0.031

	Tm3 >> GaMP6f
	0.055 ± 0.062
	0.007 ± 0.009
	0.139 ± 0.024
	0.071 ± 0.023

	
	
	
	
	

	
	 ON Integral
	 ON Integral

	
	0μM PTX
	2.5μM PTX
	0μM PTX
	2.5μM PTX

	Mi1 >> GCaMP6f
	1.000 ± 0.000
	0.178 ± 0.070
	1.000 ± 0.000
	0.446 ± 0.199

	Tm3 >> GaMP6f
	1.000 ± 0.000
	0.170 ± 0.175
	1.000 ± 0.000
	0.765 ± 0.003





	Figure 6 I
	
	
	
	

	
	Ctrl Axon terminals
	S278T Axon terminals

	
	ON Step
	ON Step

	
	0μM PTX
	100μM PTX
	0μM PTX
	100μM PTX

	T4/T5 >> GCaMP6f
	0.122 ± 0.022
	-0.535 ± 0.063
	0.097± 0.026
	3.039 ± 0.198

	
	
	
	
	

	
	OFF Step
	OFF Step

	
	0μM PTX
	100μM PTX
	0μM PTX
	100μM PTX

	T4/T5 >> GCaMP6f
	0.186 ± 0.036
	1.936 ± 0.209
	0.344/- 0.040
	1,534 ± 0.189



