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T TA G G GCGA TTG ATTTAGCGGCCGCGAATTGGCCCTTTCGTCGGCAGCGTCAGATGTGTATAAGAGACAGATATCAGCAACAGCAACAGTGGGGATCTAGAGGAGGATTTGCAGGAAGAGCTCGTGGAAGAGGTGGTGGCCCCAGTCAAAACTGGAACCAGGGATATAGTAACTATTGGAATCAAGGCTATGGCAACCTGTCTCTTATACACATCTCCGAGCCCACGAGACGGACTCCTATCTCGTATGCCGTCTTCTGCTTGAAGGGCCAATTCGTTTAAACCTGCA

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260 270 280

AGGACTAGTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTCTGAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACT

290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480 490 500 510 520 530 540 550 560 570 580

CTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACC

580 590 600 610 620 630 640 650 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780 790 800 810 820 830 840 850 860 870

CCTGCCGCTTACCGGATACC

880 890

200-5.M13F.10093618.A05.ab1  (893 bases)

Printed from SnapGene®:  2020 1 2   10:38 Page 1

BBB BBB
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BBB BBB
GG GCGA TTGA TTTAGCGGCCGCGAATTGGCCCTTAATGATAACCGGCGACCACCGAGATCTACACTAGATCGCTCGTCGGCAGCGTCAGATGTGTATAAGAGACAGCTGCCCGAGTTTGCCCGCAAGGCCCTGAATGATGCTGTCTCTTATACACATCTCCGAGCCCACGAGACGGACTCCTATCTCGTATGCCGTCTTCTGCTTGAAGGGCCAATTCGTTTAAACCTGCAGGACTAGTCCCTTTAGTGAGGGTTAATTCTGAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATC

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260 270 280 290 300 310

TCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAA

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480 490 500 510 520 530 540 550 560 570 580 590 600 610 620

ACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGT

630 640 650 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780 790 800 810 820 830 840 850 860 870 880 890

200-9.M13F.10093622.A09.ab1  (890 bases)
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BBB BBB
A G G GCGA TT GA TTTAGCG GCCGCGAATTGGCCCTTAATGATACG GGCG ACCACCGAGATCTACACTAGAT CGCTCGTCGGCAGCGTCAGATGTGTATAAGAGACAGTGGGTGAAGACAAAACAAGGATTTATTTGCCTTTGCGGGCCTTGATTTTCCTAAGATAGAACC TGTCTCTTATACACATCTCCGAGCCCACGAGACGGACTCCTATCTCGTATGCCGTCTTCTGCTTGAAGGGCCAATTCGTTTAAACCTGCAGGACTAGTCCCTT

1 10 20 30 40 50 60 70 80 90 100 110 120 130 140 150 160 170 180 190 200 210 220 230 240 250 260 270

TTAGTGAGGGTTAAT TCTGAGCTTGGCGTAATCATGGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTG CATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTAT TGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACT

280 290 300 310 320 330 340 350 360 370 380 390 400 410 420 430 440 450 460 470 480 490 500 510 520 530 540

CTGACTCGCTGCGCTCG GTCGTTCGGCTGCGGCG AGCGGTATCAGCTCACTCAAAG GCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGG GATAACGCA GGAAAGAACATGTGAGCAAAA GGCCA GCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTG CTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCG ACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCT

550 560 570 580 590 600 610 620 630 640 650 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780 790 800 810

CTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACC GGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTC GGGAAGCG

820 830 840 850 860 870 880 890

200-7.M13F.10093620.A07.ab1  (891 bases)
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Figure 1— figure supplement 1
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