
1 MAKRGRKPKELVPGPGSIDPSDVPKLEGASVPVMSTSYDVVVDREFDELL

51   QGKDGLLVYHKMLSDGTVKNALNYIFGRIRSAKWYVEPASTDPEDIAIAA

101  FIHAQLGIDDASVGKYPFGRLFAIYENAYIYGMAAGEIVLTLGADGKLIL

151  DKIVPIHPFNIDEVLYDEEGGPKALKLSGEVKGGSQFVNGLEIPIWKTVV

201  FLHNDDGSFTGQSALRAAVPHWLAKRALILLINHGLERFMIGVPTLTIPK

251  SVRQGTKQWEAAKEIVKNFVQKPRHGIILPDDWKFDTVDLKSAMPDAIPY

301  LTYHDAGIARALGIDFNTVQLNMGVQAVNIGEFVSLTQQTIISLQREFAS

351  AVNLYLIPKLVLPNWPGATRFPRLTFEMEERNDFSAAANLMGMLINAVKD

401  SEDIPTELKALIDALPSKMRRALGVVDEVREAVRQPADSRYLYTRRRR 


