
Ciinte   TTGTTTGCTTTGCTTGGGCATTATCACGTCACTATGCCCATCACTGGCACACGCCTATTG
         |||||||||||||||||:|||||||:|||||         |:|::|||||||||||||||
Cisavi   TTGTTTGCTTTGCTTGGCCATTATCGCGTCA---------TAAGCGGCACACGCCTATTG

Ciinte   TGACGTAACAAAGCGAAGACCTTTACCGCGATAATCGCTTGGGCGTCTACGTAATAATGG
         ||||:|:||||:::|              ||||||||:||||||||:||||:||||||  
Cisavi   TGACCTCACAATAAG--------------GATAATCGGTTGGGCGTTTACGCAATAAT--

Ciinte   TTTCGCGCGATCATTCGAATTATTTACAAG-------TGTGATTGTGACGTCACTTATCA
              |||||     ::|||||||::|:|:       |::||||||||:|||||:::|::
Cisavi   -----CGCGA-----AAAATTATTCGCGAAATTTTGCTCCGATTGTGATGTCACAAGTTC

Ciinte   TACGCGATCGATTCGATTGTAACTTCATTATG-ACGTCACAAGGTGGCAGGTGGAATTCG
         : ||:||||:||||     |:||:|||::||| :|:|:||:|:|::||||||||||||||
Cisavi   C-CGGGATCCATTC-----TTACGTCAAAATGCGCTTTACGACGGAGCAGGTGGAATTCG

Ciinte   AGAACTTGGAAACAAACACCGCGATCACCGCGATTATGACGTCAAATGTTTAAACAATCG
         :|||||||:|:||||||||            ||||||||||| |::|||||||||||:||
Cisavi   GGAACTTGAAGACAAACAC------------GATTATGACGT-AGCTGTTTAAACAAGCG

Ciinte   ATGTCTGCATATTTCGACGCGAATGAATATCTTAGAAATCATCGTAGATTATTTTATAAT
         |||    |||||||              |||:|||||||:|::|:|:|||:::::|::||
Cisavi   ATG----CATATTT--------------ATCATAGAAATAACAGAAAATTGGCGCACTAT

Ciinte   GTCTATTATG----ACGTAACATTCGATTAAT-------AATCGCGCCTGTTTGAAAGAT
         ::|:||:||:    |||::|::|::||:|||:       ||||::::||:|:|:||:::|
Cisavi   CACCATAATATTCAACGCGAAGTCAGACTAAGCACTTTAAATCAGAACTTTCTTAATATT

Ciinte   T------CTTTTGTTTTTAATAAAAATTAAAACTTTTATGACCAA-ACAGATTGTTTTAT
         |      :|:|:|:|||||||||:|||::|:| ||||||||:||| ||||||||||||||
Cisavi   TGATTAATTCTGGCTTTTAATAATAATCGAGA-TTTTATGATCAAGACAGATTGTTTTAT

Ciinte   GACGTCATAATCAGTCAACAATGACAACTTTAATCCGTGTTTATTACTATGATGTAACAA
         ||::::|||||:|::||:|:|||:|||:||||||||:||||||||:||:||||::|||||
Cisavi   GATTATATAATGACACAGCGATGTCAAATTTAATCCTTGTTTATTGCTGTGATTAAACAA

Ciinte   TGGTAGATTATGTAAACAA--TAGAATCACACACCGTATTGTTACGTCACAAATTCT
         ||:::::||:|||||||||  ::||:||::|| |:|:||||||||||||:||||||:
Cisavi   TGAGCTTTTGTGTAAACAAGGCCGAGTCCTAC-CTGCATTGTTACGTCATAAATTCC
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