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Region required for VDML expression

TGTGTGGACTTGGAAACTAAACCGTTTCGCGCCGACAATAAAACTACCGATTATCTTTTTGGAACGAAGCGTGTT

TTGCGTTTTCGTTACTTTATTACCAGCTGCGAATCGCGTAAGTCGCTTAATTAGGGTCTTTATTACCAAATACCC

ACGCGTCTTCTTGATTTCTATTGTTTATAACGAGCAGCGAATTAGAAGGCAAGGAAATGTTTCICGTGAAAGGTGA

AATTTTTTTCAAACATTTTGTAGTAAAAAATATTTCTGAGATTTTTAATGTTGAATTTTAATTTCAAATAAAGTT
CAAACATGTACATTAAAAACTTGTAATTAAGCAGTTATCAATAAAAATACTGTGTATTTTTCGGCAAAATATTGC
AAAAAAAAACATTTTCCAAAAACTTATGACTGAAAAAATTAAAAAATGCCAAAAAGTAATACCAAAAAATAACAT
TAATTCCATTTTAAATGCAAGTTATTAAAAGGTGACGTCTTTGATTATACATATCTCGGCGGCCAAGAGAAGATT
CTGGTTTGAAGGTTTAAACAATCGCTCTTTATTGTGTTTCAAATGTTTAGCAAAACCGGGTTATGGTCAAACCGC
TGCA

Putative regulators:
Msx

Ascl.b
Klf1/2/4



