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Ciinte   TCGGTGCTTTGTCGCCACTTTGTTTGTTTGTTTCTTTGTTTATCTGTCGCGATCGCCCGC
         ||||||:||||||||||:||::|||||||||||||:||||||||||||||||||:     
Cisavi   TCGGTGATTTGTCGCCAATTGATTTGTTTGTTTCTCTGTTTATCTGTCGCGATCT-----

Ciinte   GCTCGATGCCGCATCAAACCACCTTTAACTCGCCATTAGCGCAACGCG-GGTGACGCTTC
              ::||:|::||:||:|:||||:|||:::|||||||:|:|:::|: |||:||||:|:
Cisavi   -----GGGCGGTTTCGAATCTCCTTGAACCTCCCATTAGTGGATGACATGGTAACGCATT

Ciinte   ---------ACT-----------AATACCTCCGCACCACCAAGCACGAGGTGT-------
                  |||           |::||:::::||||::||::::||||::|:       
Cisavi   GGATCTGTGACTGTGAAAGATGGAGCACTGTAACACCCTCATAAGCGAGACGCTCTGGGA

Ciinte   ---ATGAATGTATACTGGAATAT---TAAGATCGGCGAAATGGGTTGTTTTCAGG---AC
            :||:||:::||::::::||:   |||:|::|||  |:||||::|:|:|::|:   |:
Cisavi   ACGGTGGATCGGTAACAAGGTACGTGTAAAAGAGGC--ATTGGGAAGATATTGGACAAAT

Ciinte   ATTTGGGATGTTTTTTGTCCGTGTGCTTGGCGTAGCGTAAAAGGTCCGTC----------
         |:|:|::||||||:||::||:|| |:||:|::|:|:||:||:|:|:::|:          
Cisavi   ACTCGACATGTTTGTTAGCCTTG-GTTTCGATTTGAGTGAAGGTTATTTTTATTTGTTAT

Ciinte   ---------AAAAATGCGTCATTCCGCGTCCGTAATTA----ACCACGGCGATGGTTTTT
                  |||||||::|::||:::       |||||    |||::|:::|||:||:| 
Cisavi   AATTAAACTAAAAATGTATATTTTAA-------AATTATAGGACCGTGAAAATGCTTGT-

Ciinte   CGATTAAGATTGGAAAT-----------------------CGAAGCGACTTTACG---CC
           :|||| |:|:|||||                       |||:|:|||||||||   :|
Cisavi   --GTTAA-ACTAGAAATGTGTTTTAGATGCCGGCTAATTGCGATGGGACTTTACGATTTC

Ciinte   AG---TCGCCGAAAACGGAGCCGT-----------------------ATCCATATAGGAT
         ||   |||:::::||||:|::::|                       |:||:|:|:||||
Cisavi   AGGTTTCGATAGGAACGCAAAAATTCAGATCGGCTTCAAATCAACCCAGCCCTGTGGGAT

Ciinte   ATGATGCAGGCCGATAGAAACATGACTTCTGAAAAATAAACAAACCTTCAGCCGATGCCG
         ||||||||:|:|||||||||:|:||||||||||||||||||||||:||:::|||::::|:
Cisavi   ATGATGCAAGTCGATAGAAATACGACTTCTGAAAAATAAACAAACTTTGGTCCGCCAACT

Ciinte   CCCTTTGAAGACGCCGAGCTGCCGCGGGCTAGAAAGCGAGACGGAGGTATAGGCGGCGGA
         |:|||||||||:|||||::||||:|||||:|||||:||||||   ||:::|||||:::|:
Cisavi   CGCTTTGAAGAGGCCGACATGCCCCGGGCAAGAAAACGAGAC---GGCCAAGGCGAATGG

Ciinte   AAAGCGTAGAAAAAATGG
         |:|::|:|||||||||||
Cisavi   AGAAAGGAGAAAAAATGG
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Region required for VDML expression
(deleted in up1)

Putative regulators:
Msx
Klf1/2/4
Nkxtun3
Dlx.c

Ciinte.Dlx.c
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