Supplementary File 3. Summary of Rossmann proteins that share a bridging theme with the P-Loop domain e1ko7A1.
	
	Best alignment 
of N-segment*
	Aligned Theme
	Best alignment of C- segment*
	

	ECOD Domain
	Score (bits) 
	#residues
	Score
(bits)
	#residues
	Score
(bits)
	#residues
	ECOD 
F-Group

	e1uayA1
	-2.666667
	2
	42
	68
	17
	63
	2003.1.1.417

	e4qecA1
	-3.666667
	3
	52.333333
	113
	-16
	13
	2003.1.1.418

	e2p68B1
	4
	14
	64
	118
	-11
	10
	2003.1.1.419

	e1hdcA1
	-2.666667
	1
	30
	47
	33.666667
	82
	2003.1.1.420

	e3rkuB1
	-6
	15
	39
	46
	40
	83
	2003.1.1.421

	e1xu9A1
	-6.333333
	11
	56.333333
	111
	-7.666667
	20
	2003.1.1.422

	e4iboD1
	26.666667
	75
	15.666667
	34
	13.666667
	38
	2003.1.1.423

	e1ulsB1
	-2.666667
	4
	43
	49
	38.666667
	83
	2003.1.1.424

	e4nbwA1
	-1.333333
	3
	30.333333
	75
	18
	53
	2003.1.1.425

	e3gedA1
	-2.666667
	2
	42.333333
	78
	14.333333
	52
	2003.1.1.426

	e3v8bA1
	-2.333333
	4
	38.666667
	49
	34.333333
	85
	2003.1.1.427

	e2bgkA1
	31.333333
	66
	23.666667
	34
	17.333333
	42
	2003.1.1.428

	e3awdA1
	32.333333
	122
	15.333333
	21
	-26
	4
	2003.1.1.429

	e2p91A1
	19.666667
	110
	27.333333
	35
	-15
	8
	2003.1.1.430

	e4trrG1
	-3.333333
	1
	34
	32
	47.666667
	109
	2003.1.1.431

	e4bmvC1
	-0.333333
	5
	28.666667
	25
	64.333333
	113
	2003.1.1.432

	e4is3C1
	22.333333
	64
	12.666667
	23
	21
	53
	2003.1.1.433

	e3gk3A1
	0
	72
	21
	60
	-2.666667
	16
	2003.1.1.434

	e1iy8A1
	2.666667
	6
	28.666667
	31
	51.666667
	107
	2003.1.1.435

	e4zd6C1
	34.333333
	103
	21.666667
	31
	-30
	2
	2003.1.1.436

	e1g0nB1
	-2
	2
	29.333333
	30
	51
	109
	2003.1.1.437

	e1zmoA1
	8
	98
	17.333333
	26
	-1.333333
	25
	2003.1.1.438

	e2c07A1
	27.333333
	100
	17.333333
	28
	8.333333
	25
	2003.1.1.439

	e3n74B1
	4
	107
	11
	21
	2.666667
	21
	2003.1.1.440

	e1hxhA1
	25.333333
	67
	23
	38
	17.333333
	43
	2003.1.1.441

	e4kwhA1
	18.333333
	55
	6.333333
	32
	27
	53
	2003.1.1.442

	e2ehdA1
	-0.666667
	2
	58
	99
	13.333333
	34
	2003.1.1.332

	e3asuB1
	-5
	1
	39.333333
	50
	30
	77
	2003.1.1.333

	e3ftpA1
	3.333333
	8
	40.666667
	72
	27.333333
	53
	2003.1.1.334

	e4allA1
	23.666667
	104
	36
	43
	-21.666667
	4
	2003.1.1.335

	e4z0tA1
	-3.333333
	0
	42
	95
	15.333333
	37
	2003.1.1.336

	e3u9lA1
	-2.666667
	3
	41.333333
	77
	10.666667
	54
	2003.1.1.337

	e1n5dA1
	24.333333
	92
	29.666667
	33
	-7.666667
	24
	2003.1.1.338

	e4j1sA2
	43.666667
	65
	33.666667
	42
	3.666667
	41
	2003.1.1.339

	e4di7A1
	32
	83
	23.333333
	30
	-49.333333
	1
	2003.1.1.340

	e1qsgA1
	13.666667
	130
	19.666667
	21
	-29
	2
	2003.1.1.341

	e3tjrB1
	4.333333
	7
	32
	31
	47.333333
	110
	2003.1.1.342

	e3guyH1
	23.333333
	73
	23.666667
	49
	2.666667
	21
	2003.1.1.343

	e4h15A1
	21.666667
	68
	23
	60
	-5.333333
	21
	2003.1.1.344

	e2pd3A1
	17.333333
	111
	18.333333
	35
	-19
	8
	2003.1.1.345

	e4m87A1
	26
	110
	24
	35
	-16.666667
	8
	2003.1.1.346

	e2vz9B11
	16.333333
	60
	11.666667
	31
	16
	53
	2003.1.1.347

	e1ooeA1
	15.666667
	113
	12
	29
	-15.666667
	7
	2003.1.1.348

	e3oifA1
	28.333333
	120
	8.666667
	29
	-22.333333
	4
	2003.1.1.349

	e1ek6A1
	-1.666667
	5
	20.333333
	47
	30
	77
	2003.1.1.410

	e3enkA1
	0.333333
	6
	52.333333
	68
	22.333333
	70
	2003.1.1.411

	e1z45A2
	-2
	3
	36.666667
	73
	4.666667
	55
	2003.1.1.412

	e4lisA1
	-0.333333
	3
	30.333333
	55
	9.666667
	76
	2003.1.1.413

	e1kvtA1
	-3.333333
	2
	36
	53
	31.666667
	82
	2003.1.1.414

	e3ondA1
	0.333333
	9
	39
	108
	0.333333
	13
	2003.1.1.11

	e1li4A1
	29
	94
	18.333333
	27
	1.333333
	19
	2003.1.1.12


* N-segment relates to the segment preceding the identified bridging theme, and C-segment to the segment following it. 

