Figure 2-figure supplement 1
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R2=0-16 GTCAAA-A-GA-CCTTTTT
GTCAAA-A-GG-CCTTTTT
GTCTAA-G-ACTTAAAGAT
GTCTAA-G-ACTTAAAGTT
GTCTAA-G-ACTAAAGAAA
GTTTT-AGAACCTTAAAAT
GTTTT-AGAACC-TTAAAA 17
GTTTT-ATAACCTTAAAAA 18
GTCTT-AGAACC-TTAAAA 17
GTTTT-AGAACCTTTAAAA 18
GTCTAA-G-CCTTAGCTTA 17
GTTTGAAT-AACCTTAAAT 18
GTTTGAAT-AGCCTTAAAT 18
GTTTGAAT-AATCTTAAAT 18
GTTGA-G-ACTGTAAGCGA 17
GTTGA-A-ACTGTAAGCGG 17
GTCGA-A-ACTGTAAGCGA 17
GTTAA-A-ACTGTAAACGG 17
GTTGA-A-ACCGTAAGCGG 17
GTTGA-A-ACTGTAAAGAA 17
GTTGA-A-ACTGTAAGAAA 17
GTTGA-A-ACTGTGAGAAA 17
GTTAA-G-ACTGC-AAGGA 16
GTTAA-A-ACTGTAAGCGG 17
ATTGA-A-ACTGT-AAAGA 16
O GTCTGAA-ACTGTAAACGG 18
I I I I GTTGA-A-GCTGTAAGCAA 17

20 30 40 50 60 GTTGA-A-TCTGT-ACGGA 16

GCTGAG-A-TTGTAAGTGA 17

1 0, GTTGG-G-ACTGTGAGCCA 17

Genomlc GC Content [/0] GTTGA-T-ACTGTGAGCGG 17

GTTGA-A-ACTGTTAGGGG 17

GTAGA-C-GATGA-AGCGA 16

ATTGA-GG-CCGTAAGCAA 17

C GTTTA-A-AACCACTTTAA 17
. H GTCTAA-G-AACTTTAAAT 17

Cas13d separators from 9 bacterial species e e AT 1
CTCTAA-T-AGGAGATATG 17
CGCTAA-T-AGGAGATATG 17
GTTTCA-A-AG-ATTGAAG 16
CTCTAA-T-AAGAGATATG 17
TTTTAA-A-AG-ATTGAAA 16
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| Repeat1 | Spaceri f Repeat 2 Spacer 2

A AGCTAG-A-ACATTTAAAA 17
\O TGCTTAGA-ACATTTAAAG 18
Cas13d GTTAAA-T-AATAAGAAAG 17

GTTAAA-T-AATAAGAAAA 17
ATAAAA-T-AATAAGAAAG 17

— CTCTAA-A-GAGAGGAAAG 17
S W=A/T GGCTAC-A-TAAAGCCTAT 17
w S=G/C GGCTAC-A-TAAAGCCTGT 17
LA 1ATTALS

T - TGCTAC-A-TAAAGCCTGT 17
GGCTA-CT-TAAAGCCTAT 17
GTCTAA-C-GA-CCTTTTA 16

CTCAAA --ACTCATTCG 15

GTCTAA-C-GA-CCTTCTA 16

C - GTTTAA-A-AGTCCTATTG 17

GCCAAA-T-ACCTCTATAA 17

GTCTAG-G-TACTCTCTTT 17

G TA GTCAAT-A-AGACTCATTT 17

GTTTGA Lachnoclostridum f., Filifactor a., Ruminococcus sp. COTAT-A-AGOGTTTAGT 17

AGCTAT-A-AGGCTTTAGT 17

GTTTAA Mordave/la sp TGCTAT-A-AGGCTTTAGT 17

GTTTTA Eubacterium s. CCTTAG-A-ACCTTTAAAT 17

i GCTTAA-T-CAACCCTTAG 17

GAACTA Euba'cterlum S. GTTTAA-T-CAACCCTTAG 17

CTACTA Ruminococcus f. GTTTAA-T-AATCCTTTAG 17

. . . GATTTGAA-AGCATCTTTT 18

GCACTA Candidatus Ruminococcus sp., Ruminococcus a. TATTTGAA-AGCATCTTTT 18
. . AATTTGAA-AGCATCTTTT

GACCAA Anaerobic digester metagenome 15706 AGTTTGAA.AGCATATTTT 18

. GATTTGAA-AGCATATTTT 18

CAAG TA RumanCOCCUS f TATTTGGA-AGCACATTTT 18

CATTTGGA-AGCATATTTT 18
AATTTGGA-AGCACATTTT 18
TGTTTGGA-AGCATATTTT 18
GTCTAA-A-GGCCTTATAA 17
GTCCAA-A-GGACGGATTA 17



