
CCCAT CGT C
10
CTAGAATTAA

20
TT CCCCTAAA

30
AATCTTT GAA

40
ATAGGGTGAG

50
TATTTACCCT

60
ATAGCATATT

70
ATCTACCCCC

80
TCTAGAGCCC

90
ACTGTAAGGC

100
TAACTTAGCA

110
TTA

ACCTTTT
120
AAGTTAAAGA

130
TTAAGAGAAC

140
CAACACCTCT

150
TTACAGTGAA

160
ATGCCCCAAC

170
TAAATACTAC

180
CGTATGGCCC

190
ACCATAATTA

200
CCCCCATACT

210
CCTTACACTA

220
TTCCTCATCA

230
CCCAGTCGAC

240
CTCAGATCGA

250
ATTCCTG

CAG
260
CCCGGGGGAT

270
CCACTAGTTC

280
TAGAGCGGCC

290
GCCACCGCGG

300
TGGAGCTCCA

310
GCTTTTGTTC

320
CCTTTAGTGA

330
GGGTTAATTG

340
CGCGCTTGGC

350
GTAATCATGG

360
TCATAGCTGT

370
TTCCTGTGTG

380
AAATTGTTAT

390
CCGCTCACA

A
400
TTCCACACAA

410
CATACGAGCC

420
GGAAGCATAA

430
AGTGTAAAGC

440
CTGGGGTGCC

450
TAATGAGTGA

460
GCTAACTCAC

470
ATTAATTGCG

480
TTGCGCTCAC

490
TGCCCGCTTT

500
CCAGTCGGGA

510
AACCTGTCGT

520
GCCAGCTGCA

530
TTAATGAATC

540
GCCAACGCGC

550
GGGGAGAGGC

560
GGTTTGCGTA

570
TTGGGCGCTC

580
TTCCGCTTCC

590
TCGCTCACTG

600
ACTCGCTGCG

610
CTCGGTCGTT

620
CGGCTGCGGC

630
GAGCGGTATC

640
AGCTCACTCA

650
AAGGCGGTAA

660
TACGGTTATC

670
CACAGAATCA

680
GG

GGATAACG
690
CAGGAAAGAA

700
CATGTGAGCA

710
AAAGGCCAGC

720
AAAAGGCCAG

730
GAACCGTAAA

740
AAGGCCGCGT

750
TGCTGGCGTT

760
TTTCCATAGG

770
CTCCGCCCCC

780
CTGACGAGCA

790
TCACAAAAAT

800
CGACGCTCAA

810
GTCAGAGGTG

820
GCGAAA

CCCG
830
ACAGGACTAT

840
AAAGATACCA

850
GGCGTTTCCC

860
CCTGG AAGCT

870
CCC TCGTGCG

880
CTCTCC TGTT

890
CC GACCC TGC

900
CGCTTACCGG

910
ATACC TGTCC

920
GCCTTTCTCC

930
C TTCGGG AAG

940
CG
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