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AAGACACCCACACATGTCCTGCCTTGGACAAAAAA - - - - - CTGGACACCACTAGGGGTCAGAAGTAG - - - - - - - - - - CCCTCAAGAGTCTTGGGATGGCTGAAGAGGTAAGAACATTC
3’HS1 CTCF motifPAM PAM

Δ3’HS1 clone B6 AAGACACCCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -  GAAGAGGTAAGAACATTC

Δ3’HS1 clone D3 AAGACACCCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGGTAAGAACATTC

3’HS1 inv. clone A2 Homo AAGACACACACACATGTCCTGCCTTGGACAAAAAA - - - - - CTGGACCTGACCCCTAGTGGTAAGTAG- - - - - - - - - - - CCCTCAAGAGTCTTGGGATGGCTGAAGAGGTAAGAACATTC
3’HS1 inv. clone G3 Homo AAGACACACACACATGTCCTGCCTTGGACAAAAAA - - - - - CTGGACCTGACCCCTAGTGGTAAGTAG- - - - - - - - - - - CCCTCAAGAGTCTTGGGATGGC - - - - - - - - - - - - - - - - -ATTC 
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Reference AAGGTGGGGGCACCCACCTTCAATCAAAAGGGCTCCTT - - - - - - - - - - - -GTATCTTCTTCCCTCTAGTGGTCATAACA - - - - - - AAAGAGTCCTGCCAGATATAGGTCAGGAAATATAAT
PAM PAMHS5 CTCF motif

ΔHS1 clone F1 Homo AAGGTGGGGGCACCCACCTTCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAATATAAT
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