
 

Source data related to figure 3E.  Ubiquitylated cycB‐iRFP (sub) at indicated concentrations was 

incubated with either 1nM or 3nM purified 26S proteasome in the presence of 500uM ATP.  The 

fluorescence intensity from iRFP was monitored using a plate reader.  Each trace is an average of three 

replica.  
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