PCA script R

Please see https://CRAN.R-project.org/package=factoextra 
pca = prcomp(data)

** Visualisation **

fviz_pca_ind(res.pca, 
             geom.ind = "point",
             col.ind = groups,
             palette = c("HIER DE KLEURCODES VAN HET BLADTOEVOEGEN"),
             addEllipses = TRUE,
             ellipse.type = "confidence",
             legend.title = "Groups",
)
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