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GAP45 CDPK1
P.falciparum GNKCSRS VTPCDMN  SRRCGCDLG ~ ENACKICRKI P.falciparum  MGCSQS VWSCGVI
P.vivax GNYCRKN VTPCDMN  SRRCGCDLG  ENACKICRKI P.vivax — MGCNQS VWSCGVI
P.knowlesi GNYCRKN VTPCDMN  SRRCGCDLG ENACKICRKI P.knowlesi  MGCNQS VWSCGVI
P.chabaudi GGRCSKN STPCDMD  SRRCGCDLG P.chabaudi  MGCNQS VWSCGVI
P.berghei GSRCSKN ~ TTPCDLD  SRRCGCDLG  ENACKICRKI P.berghei  MGCNQS VWSCGVI
P.yoelii GSRCSKN TTPCDMD  SRRCGCDLG ~ ENACKICRKI P.yoelii MGCNQS VWSCGVI
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