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Genomic sequences of sloth1 and sloth2 homologs

BOLD = Coding sequence
Red = sloth1 homolog
Blue = sloth2 homolog

>Dmel_sloth1-sloth2(CG32736-CG42308)
AATCGAACAGCTGATTGCTGCGAACCGGAACAAATGGAAATTGTATCGTGAGgcaagtggagtttcccctttacttttggcaaataataaataaacaaaggaacaagcctaaacattttcaattaaaccatatacagAACTAACGCACACATGTGACGGAGGCAATACACAAACACGGCACCTTTGAATCTCGCCTTAAAATTGGCGAAACCAACACGGAATTATATAACCGCCGGCTGAAAACACATGAGTCCGTACAGCGGATCCGTGCGTCGTCTGCTGGACAGTTGGCCAGGAAAGAAGCGCTTCGGTGTCTACCGCTTCCTGCCGCTCTTCTTTTTACTGGGCGCCGGCCTGGAATTCTCCATGATCAATTGGACAGTGGGCGAGACCAATTTCTgtgagactgctacgcttaaaaccttacttttatttactaatacggaatcttttccatgcagACCGCACTTTTAAGCGCCGCCAGGCGAAGAACTACGTGGAAGAGCAGCAGCATCTGCAGGCGCGAGCCGCGAATAACACCAACTAAGCAAAATGCCCGCCGGAGTTTCCTGGGGCCAGTACCTGAAATTCCTCGGCTGTGCCCTGGCATCCATGATGGCCGGATCGCAGGCTGTTCACCTTTACTATAAGCCTCTGGAGGACTTGCGCGTCTACATCGAACAGGAGCAACACAGCACACAGGTGGATCCCACCGCAAAGCCACCGGAATCTGCATAACACTGTGTACTAGACAAGTTATTGGTGACTAAAGCTATTTAAG

>Choanoflagellate_Salpingoeca_urceolata_sloth1-sloth2_comp15074_c0_seq2
TTCACTTTCGTTTTCTTACTGTTTCAACGTTGCGACTGTGCTCTTCGGCTTCACGTGTTCTTGCACCATCTGCTGTGGCACCCATTCAGCGCAGAGTTCAGCGGTCCACGCAGTGGCAGCGGGCCAGGACACCACTTCTGCTTGGGTACCTCTAATGCCGCGTTCGTTTCCGCAAATTGCGGCGCGTGTGGTGCCTGTGTCGTTTGCTCTTGGCGCGTTTATGGAATGGTTCATGCTCAACGTTCAAATTGGCCACGAAACCTTTTATGACACTGCAGTGAGGCTGGAAGCAAAGCGACGGTTTGAACAACAGCAAGAGGAGCAGCAAAAAGCTAGCAACGACCCTTCGTCCGACTCACCGCCGCCAGCAGCATCCTAAGAGTTGTTTGCTTCCTGAAGTAGTTTTAGTTTGTACCTGTTGTTTTTCGTTAGTTTTTTTGAAGGTTCCTTCACGTCCAGCACCATGCCGTTTGGTGTTTCCATGTCTCGGTACGTGGGTGTGGTCGCACTTACCCTCGGGTCCATGCTGGCCGGTGCTTCCACCGTACACTACTTCTACCAGCCCGACCTGACTGTGCCCACCGAGCCTCCTCCGGCGCCGGATTCCGTGTTGAAAAAGCCACGGATAGCCTTGGTGTCGCCACGGCAGCGTGCGACGGGAGAAGCAGACGATGGAAAACAGTGACCGGTCTTATGCGTGATTGGTATTAAACACATGGTCGTGTTCAAGATGAGGTTGTTGGTTGCCAGTGCCGCGGAAAACCCGCAACATGGGCGCTTGTCCCAATACGTTTTTGCTGTGGGGTGTTCGTTTTTCTTTTTCCGGTTGGTTGTTTCATCCTCATTCGCCACGCAGCAGCAAAAAGCAACAAGTCAACTCGATTG

>Lamprey-Petromyzon_marinus_sloth1-sloth2
TTTCTGTCTGTGCCCGCGTGTCTCTGTGTCCACATGTCTGTCTGTCCATGTGTCAGGGGGTGCAGCGGGCGAATGGGCGATGGTGTTCTTCAGCAGCGCTCTCGGGAGGATTCTCAGTAAAGTTCCCGGAGAGAAGAGGCTGGGTGTCTATCGGTTCCTGCCCGTGTTCTTCGTGATTGGCGGTGCCATGGAGTGGATCATGATTAACATGAGAGTCGGCAGAGAGACCTTCTGTGGGTACCACGCAGGGCTTCATTATTTCTCACTGAAATATTTTCCGGGTGACCGGTAGACTGGAGTTGGTTGCACATGATTAGTATCCACGGCCTGGTAGCCCTGAACAGCGCCTACACTGGAATCGGGACTCGCATGCCACGCGTTTGACTCTTCGTTTGACCCTTCGTTTGACCCCGGCGTCCCATTATTTACCTCTGACACCGCATGCTCACCATCGAGTGCGACTAACCGCACGCGACGGCGCGCTGTTTCTTTCAGACGACGTCTACAGACGCAAGCAGTCGGAGCGCCGTTACCAGCAGCGCCTCGCCGAGACCTCGCAGTCCAGCGGTTCCAACTAAGAGTCTCGCCTTTCTCGAACAGACGATCGACTCGGTCACCACCCCACACGTCACTCCGTCTCCTCCCCCCCTTCCCGCCGTTGTTGCTGCCGCCGCTGCCACCACAACCGACTTGCGCTGCTTGCGTAGAAGCTACGGGCGCAAAGAACTGACGGCTCGCACTGGGCCGTGCGTGAGACTTTCGGAGCGAGGTTGTTGACAATGCCGGCGGGCGTGACGTGGCCGCGCTATCTCAAGATGCTGACCGCGAGTCTCCTGTCAATGCTGGCAGGAGCGGAGGTGGTTCACCGCTACTACCGGCCAGACCTGGTACGTGGACTTTTTTTCTTTCGTTCTCAGGAGTCCGGCTCGGGGATATAAAATGTTCACGTTATAAGCCATTTCATTGAGCTATCATATGTGATAACCAGGTCGCTTCTGAAAAAGAGCTAAATTACTCATTGGGCCTTACCTAGTAAAAAAAAATCCCACTGAGTGTTTTCCGGGTCTCTGGTTAAACCCAAGAAGGTGACTCGCAGTAGCCGCAACCATAGCGAAGGAGGTATACTTGATGTGGTGTGTTGGGTGCAGAAATACAGGACCCCAAGAGACGCTGCTACCCGTAGTGTATCTGTGTGGATATCCGGTGTTAATTGCCATGTAAGAGTGGGTAAGAGGATATTTCGATAGTACCACCCCAACAGGGATAAAGAGGGGTTTCCACCGCATTGCTGTTGTTCACTGTTGCGGTTTCCCTCCCACACAGAGCATCCCTGAGGTTCCGCCAGCGCCGGGGCAACTGCAGACGCGGCTGTTGGGCATCGAGGGCACAACGGGGACACCACTCAGTGGCACCAGGGCTGCGGAGGAGGAACGCAGCCATCCCTCGTGACGGCGTCCACTCCCTCAACCTCGAGCACGTGCACGTGCACGAGTTAACGCACACACGAACATGCACAGGAGGCACAGCACATGCACAGAATGTTATACCTCCTTCACGATGGTGAATCAAAAACGATAAGACTTTTTATTTTAC

>seasquirt_ XM_018812254.2_sloth1-sloth2
TTCAAAACAGAACAGTTATCAAATGTATTATGTAAAAATGCAGTTGAGTATATGAGTAAGCCAGTAGTACATAATATAAACCATACCCTCGGTCTGGAGCCACAAATACTTAAAACAAATACGGCTAATACTTTTTGTAATATTCTAGTAACAAAACCTGATTTTTAAACATATTTGGCCCATTTTAGAGTTGTAAAGTATGAATTGTTTCTAGTATGACGTTTATTGGTCGACTGGTCCAGACATTTCTTTACTACTACCCAATAAAAAGACAAAGCCCATACAAATTCGTTCCACTGTTTTTTGCCATTGGAGCGTCTGTGGAGTGGGTTATGATAAAAGTTCCGGCTGCAGGACGAGGTGAAACATTTTACGACGTTTGGAGAAGAAATAGATCAGAAAAAGAATACAAGCAGAGAATAATTGAAGAGAAATTTCAAGAAGCAATTAAAGCAAAAGAAAACTGTGAAAATTAATAAGCATATATTTGGCTTGTCTTAAACTGCATTAAACACTTAATTTAAATAAATTACCTTTGAAAAAATCAATAATTTACTTTTATTATAAGTTTAAACAGTTTTTTTAGCTTGAACTTGCGTAAAGAAATTTAGGCCTAAAATTAAAAATCACCCAAAAACACTTTCTGTTCATTTAATAAGCAAAACCTTTTGTTTGATTTATTTTCCAACTGTATAATTTTGCATACCCACCACATCATGCCTTATGGTGTTTCTTGGCCATTCTACCTGAAAACAGTATCTTCTTCACTCATAGCAATGTTCCTGGGCTCACACAGTGTTCATATGTGGTACAGACCTGATCTATCCATACCTGAGATCCCACCTAAAAAAGGGGAGCTTCACACAAAACTTTATACAACAAAATCAGAAAATTAAACGAATTCATTACTTTTGTTAATGTTTTTTTGGTAACCTTAATCCAGTGTGCAGTTGTACTATACGCTTATTTTTTTTTTGGTAGCTTTGTTTCAGCTAGTTACTTGTTTTCTATCAGGTATACTGGTAATGTTTTGGTTTACATTTATTTATGAAGAAGATAAGTTTCCTTCTGCTAAGTAAAAGTTGGCATTTTAAATGTAATTCACTTTAAAAACCCATATTTCAGTTTCATTTCATAACGCTTTTTGTGTTTGATCAATTTTTGGCTGTGAACAAATTTTGTGTTTGTTTGACTCAACCTAAAAACATCTCCTTACTTATTAGGTTGACTGTATAGGGCAAAGTAGTTTTCAAACATTGTATAACTTTTCAAGATGGCCGACAACCTTAGTGAAGAATGGTGGCAAACGGCAGTTTCTGATGAAGAAGAAGGCGCAAGTGATGATGGTGAACGAAAAGAAATGAAACGTAAACTGAACGAACCGACTTCAGGAATAGTAGTTTCAGAAAACGAGGAACCAGAAGTGAAAAAGAAAAAAAGGCGGAACAGAAAAAGAATTACTGAAGCTAAGCTTCCCGATCAAGGGGATTCACCCACGATGTTACGAGATTATCTCAAACTTCACTTCAGTAAATTATCCAAGCTCGAATTTGAGGATATTTCGCTAACAGAATCCAATTTCACAGCATGCAATATCGACAAAGAACATACTACCACGTCGTATTTTAAACAAATCGCCCCCAAGTGGCATCGTTTAAGCACAGCTCACAGTCACAAGATGTCGCCTCTGATCATCGTGGTTTGTGGCAACGCACTTCGAGCGTCGAAATTTAACACAGAAGCAAAGACTTTTAAGGGCAAAGATGCAAGGTCGATAAAGCTATTTGCGCGCCACATGAAGATCGACGATCAAATCAAACTTCTGCGGGAAAACGTCATTCATTTCGCCGTCGGCACACCGGAAAGAATCCGATCTCTTATCCTACAAGATGCTCTCAGTTTAGAACACACTCGAGCGTTTGTCATCGATTGGAATTGGAGAGATGTAAAACTAAAGCGTTTAATTGACATACGAGAGGCTCGTGCGTCGTTGATGAATTTGTTAAAAGATTGCGTGATCCCAGCTTGTAAGAAACACCATGTAAAAATCGGGTTGTTTTGATTTGAATTTGTGCAAAAAATGAGGTTTTCTGACGTCATACAGGTTCAAAATTTGCTTGTGTGCATGGCCCGTTTTTTTCAGTAAATGGTTTACGTTCATGCAATAAATTGCCATTTTAAGTTAGTGTA
