
XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

XP_030845532.1_nucleobindin-2_isoform_X2_[Strongylocentrotus_purpuratus]/1-513
ASK86275.1_nucleobindin_nesfatin_precursor,_partial_[Ophionotus_victoriae]/1-355
XP_033646254.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Asterias_rubens]/1-598
g3978.t1_Xenoturbella_bocki_NucB2/1-413
XP_024304295.1_nucleobindin-2_isoform_X1_[Homo_sapiens]/1-425
XP_035674432.1_nucleobindin-2-like_isoform_X2_[Branchiostoma_�oridae]/1-520
XP_009031850.1_hypothetical_protein_HELRODRAFT_116613_[Helobdella_robusta]/1-484
NP_649008.2_NUCB1_[Drosophila_melanogaster]/1-569
XP_011452057.2_nucleobindin-2_isoform_X3_[Crassostrea_gigas]/1-575

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MG M L E WK L P L L L L - L I V H V - - - - - - - - - A Q Q A P V D P K P A E E D R D R D E G E G I A G E E
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M A K WH Y L L G I L S L L T V L - - - - - - - - - C N A L P V V P K E P V E E E K P E E E - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MMN L WR E I L L - L T T V L A L - - - - - - - - - C Q A A P V L D K K V E E S E - - E E E - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MG V M L V I N A V L L M V M V T DM S A A P L S P T F N E T Q P Q - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - MM R WR T I L L Q Y C F L L I T C L L - T A - L E - - A V P I D I D K T K V Q N I H P V E - - - - - - -
M L T F A L M P T C S F H I Q K E E K T T S L H - - F L L T S R MWT I R R C L L L A A L V L - L V S H D AM L A P V D P K K Q K A - E E Q E A E - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - M D R P A I S F P S L L Y K K S V L I F F A V A F L F A AWV T V - - - - - V V G P P V S E K P A G V V - V D D D E - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M V Q N V A L L G L A L I A I S - - - - A S - - - - - I V A L P V T Q N K K D H K E A A E S S - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M R H - I L Y V F V V C F V I - - - - Q G - - - - - I V C P P V NQ N P T P K - - - - - - P - - - - - - -

I L N I A E G DG I A D L G L E Y E G Y L R E V I Q V L E A D P E M K S HMD E MD T N D L L T G K F G K Q L N N V G S H I R G Q L D E L K K K E I Q R L R I I
- - - - - - L L E D E D T G L E Y D R Y L R Q V I K V L E K D P DM R K R M E E M S L E D L K E G N F A R E L G F L S S N I R S K L D E L K R M E V Q R L R T V
- - - - - - E G E V E N T G L E Y D N Y L R M V V K T L E N D P E M K K K L D D L S L D D L K T G K M S E I M DG V S D K I R A R L D D L K R T E I Q R L R Q V
- - - - N D T DG K G L D A L E Y E R Y L R Q V I E V L E T D K N F K E K I N N A D I D D I R T G K I A N E L K F V K H N V R T K L D E L K R R E I D R M R T V
- - - - S A K I E P P D T G L Y Y D E Y L K Q V I D V L E T D K H F R E K L Q K A D I E E I K S G R L S K E L D L V S H H V R T K L D E L K R Q E V G R L R M L
- - - - T N K E E S Q D T G L H Y D S Y L Q E V V R V L E T D P E F K K K L Q E A D I E D I K S G K L S A E L N L V A H N V R S Q L D E L K R T E V T R L R K L
- - - - A N S T E E E S L G L E Y E R Y M R E V V K L L E S D E E F R K K L E S A N S S D I K S G A I A Q H L N F V S K S I R S K L D E L K R N E L E R L R T V
- - - - T P A T A D V E T A L E Y E R Y L R E V V E A L E A D P E F R K K L D K A P E A D I R S G K I A Q E L D Y V N H H V R T K L D E I K R R E V E R L R E L
- - - - E E G K E DQ D T G L H Y D R Y L K E V V M T L E E D P E F R K K L E E A N V T D I K S G K I AM H L E K V A H H V R E K L D E I K R K E V N R L R V L

A R K AM E Q Q A L G K A - - - - K P A DQ K F L D N L I G H L D P S S MD A F S P D D I T K L I Q K A T K D L E E N D R E R R K E F K R Y E M E K E L K R R S
A K Q R M E A A T G T G L - - - - R R MDQ K A L E G M V G H V D P A T MD K F T D T D F E K L I K K A A A D L D E A DQ E R R K E F K R Y E M E K E L K R R Q
A K Q R F Q Q A - - - N H - - - - R S M DQ K S I D DM V G H I D I N S MDQ F G G K D F E K L I K K A T E D L D K A D S A R K Q E F K R Y E MQ K E I E R R Q
L K E K Y A L E R G L S P I E A - - - - - - E E F K E M I S HMD H E N P D K F E T S D L E K L I K K A T Y D L E Q MD S Q R R D D F K K Y E MD K E V K R R Q
I K A K L D S L Q D I G - - - - - - - M D HQ A L L K Q F D H L N H L N P D K F E S T D L DM L I K A A T S D L E H Y D K T R H E E F K K Y E MM K E H E R R E
Q R V L MDMQ NG R NG L H K G D L R D V R K M Y E E F N H V D H S N P R S F E E E D L N K L I Q A V V N D L E N Y DQ K R H L E F K R Y E M V K E HQ R R E
L R L K V R Q A H P D S G D R L P P P - A L H E L E K L F G H L D S S NQ H S F E T K D L V K L I K R T T D D L E D I D R R R R E D F K R Y E M E K E H L R R E
A NQ A Y E L S N D - - - - - - - - - - I D R K H L K V S Q H L D H D N E H T F E I E D L R K L I Q K T S D D L A E A D R K R R G E F K E Y E MQ K E F E R E A
A K E R M K QMQ G - - - - - - - - - - I Q K I D E S V L H H V D V Q N P H S F E M K D L E R L I Q K A T K D L D E L D K Q R R E E F K N Y E L E K E H E R R E

E M R R MN E E E R A E AM E N Y E K E R K E M K Q H A K L N H P G S K K Q L E E V WE N T D H L D R K D F N P K T F F Y L H D S N S DG F L D E F E L E A L F
D L K T L DQ A AQ V K A E A E F N E R R D R L K S H P N I K H P G S K AQM R D V WE E T D K L D P E D F N P K T F F A L H D T N N D K K L DM F E L E A L F
K L T T L D E E K R K A A E Q E F Q E K H N K - K K E K H L K H P G S K P Q L E E V WE E T D H L E K D D F N P K T F F Q L H D T N T DG N L D V F E L E A L F
K MN D L S D E E R V A E K Q A Y D S MQ A K H K D H E K V K H P G S K AQ L E E V WE E T DG L D K E D F D P K T F F K L H D T S D DG Y L D L S E V M A L F
Y L K T L N E E K R K E E E S K F E E M K K K H E N H P K V N H P G S K DQ L K E V WE E T DG L D P N D F D P K T F F K L H D V N S DG F L D E Q E L E A L F
K L NQ L G E E E R K K E Q E R Y E E MQ R K H K D H P K MN H P G S K DQ L E E V WE G - DG L A K E D F N P K V F F G MH D T N S DG Y L D T L E L E A L F
E M K G L P T E E R E K K E K E H E E M E K K H R E H P K V H H P G N E E Q L K D V WE E G DG L E R D E F N P R T F F Y L H D T N S DG F L D P V E L E A L F
Q K K E MD E E S R K K F E T E L K E K E E K H K D H E K L H H P G N K AQ L E D V WE K Q D HMD K N D F D P K T F F S I H D V D S NG Y WD E A E V K A L F
H L K E L P E D E R K K E E Q K Y D E L K K K H K D H P K L H H P G S K DQ L E E V WE K N D H L D K D A F D P R T F F M K H D L DG N K L L D E E E I E A L F

I K E V E K V Y K DQ K - T A D V Q E K F E E L S R M R E H V V NQ I D N N K D K M V S L A E F M E A A S A S D F E E D - - S E WQ D L NQ E S Q F T E G D L E
I K E V E K I Y Q D K - - E A D P R E K F E E I S R M R E H V L R E I D L DG D K M V S R E E F L K A A DQ T Q F E N D - - DG WK D I NQ E E Q F T E D E L Q
V K Q V E K M Y S D R G - N A D P K E K L E E I S L M R E H F MN E I D T D K D HM V S K K E F L A A T D S D D F E E D - - K G WE D L D E K D I Y T E E E L D
Q K E L E K V Y E D S N E E D DMM E F D E E MN R M R E H V M T E V D L D K DG L I S L E E F L Q Y AQ N S D F D K D - - DG WE T L D E Q Q L Y T E D E L K
T K E L E K V Y D P K N E E D DM V E M E E E R L R M R E H V MN E V D T N K D R L V T L E E F L K A T E K K E F L E P - - D S WE T L DQ Q Q F F T E E E L K
G K E L E K V Y K E G N E E D D L R E M E E E R A R M R K H V L N E V D T D K D S R V S F T E F I D A T K R K E F E Q P E E D T F E P L D D T D F F T E E E L E
Q K E L D K V Y N E N A T E D DMM E R Y E E MN R M R E H V M K E I D A N R D S V I S L E E F V N S T Q R E E F K K D - - E E WD T L E D E R Q F T D E E L A
V K E L D K V Y Q S D L P E D DM R E R A E E M E R M R E H Y F Q E T DMN H DG L I S I D E F M V Q T N K E E F Q K D - - P E WE T I D R Q Q Q Y T H E E Y L
Q K E L DQ V Y D P N N P E D DM E E R Y E E M S R M R E H V M K E L D K DG D K L V S MD E F MQ Y T K S D E F N K D - - E G WD T L E N E E Q Y T E E E L K

K Y Q E E L R R T L E E T K A K M A E A G D - - - N F V R V R Q P Q G Q Q D A V NMNQ A - - - - - - - - - - - - - - Q A Q Q I K DG L S A G L P A L K E G N D
E Y N R M V N E R L E R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T Y E K K I E D E M R S L K L K MQ Q E H E - - - A F K Q Q K Q E G G G A - - V K M S Q G G T L N A E Q L - - - - - - A DQ A I Q N A A D K E A E N F HQ A H E
S F E D E L R K E E E A L R Q K K A E L E K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - L R Q Q Q - - - - - - - - - - - - - -
E Y E N I I A L Q E N E L K K K A D E L Q K - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q K E E L - - - - - - - - - - - - - -
E F E Q Q L A K E A N E L R Q K E V E L A R - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q R A E H - - - - - - - - - - - - - -
A F E K D L N E R Q H A S - - - D V T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - P P T T T L S MQ Q Q Q H D D - - - - - - Q Q Q Q H V
E Y E R R R Q E E V Q R L I A Q G Q L P P - - - - - - - - - - - H P NM P - - - - - - Q G Y Y - - - - A A P P P G G V A Y Q Q A P P G AQ - - - - - L H Y Q H P
E Y E R M L M E E E E R R R Q Q G A F N S H AQ P G L V NQ P P H P G N V Q QMQMQQ G G F H P Q G G M P P Q G G MHQ Q G G M - - - - - - - - - P Q Q L H P

K I R F E G D - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T Q P V T R H D P P G N I A A A N - - - - - - Q Q P P Q P P A G Q P Q Q P P A G Q
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Q I Q N T V NQ A K V L A E K AM K E K Q AQ E A A V K Q AQ L K AQ E E I K Q Q Q Q Q Q A D P Q AQ L K V Q Q E AQ L K AQ Q E AQ L K AQ Q E AQ L K AQ Q
- - - - - - - - - - - - - - - E A L R Q R T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A S R - - - - - - - - - - - P D P
- - - - - - - - - - - - - - - Q R Q H DQ L E AQ K L E Y - HQ V I Q - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q M E Q K - - - - - - - - - - - K L Q
- - - - - - - - - - - - - - - Q Q K R Q Q L Q Q V K M K Q - K Q V V Q - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - M S Q DQ - - - - - - - - - - - D R Q
DQ Q Q H V DQ Q - - - - - - Q Q Q H V DQ Q Q Q H V DQ Q Q Q H V DQ Q Q H D DQ Q Q Q H D DQ Q Q Q H V DQ Q Q H V DQ Q Q Q Q - - - Q DQ R L H F E P Q Q
DQ V H AQ Q Q Q Q Y AQ Q Q Q Q Y AQ Q Y Q Q Q Q Y G NG Q Q P V Q - - L Q P NQ V Y Q - - - - - - - H - - - A G Q I P Q Q Q Q P - - V Y Q NQ P V Y Q Q Q Q
DQ V A AMQ Q Q Q - - - - - A Q F H AQ Q Q Q AQ F H AQ Q Q Q AQ - - L H AQ Q Q A E - - - - - - F H AQ Q Q AQ L Q AQ Q Q A - - H AQ Q Q AQ F S AQ Q

P Q Q - - - P P A G Q P Q - - - - - - - - - - Q - - - P P A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - S Q P P P P P A S DQ Q Q Q - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Q Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ - - - - - - - - - - Q Q AQ L Q A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q Q Q AQ L Q AQ K Q AQ Q Q AQ Q Q AQ
Q R T E P P P P L E V E V - - - - - - - - P - - - - - - - I DG G E G Q S E T D E L I Y K P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Q G I P P S G P - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A G E L - - - K F E P R P E V S F - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Q P A E A E A P Q E S DQ A A AG Q E A V P A E A A E H A A DG E G G Q P - - - A E V H E P E V A V V A DQ D A I A V G G N L P P E G Q NG E E Q AQ Q - - - -
Q P Q - H DQ P K G V - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - I - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
P V Y Q Q Q Q P V Q Q Q - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q K P V Q Q P V Q - Q Q Q
Q A T G G Q P P V G Q T Q - - - - - - - - - - Q A G Q P P AQ AG Q G Q V - - - - - - - - - - - - - - P V Q G Q V S V Q G Q V P V Q G Q V P V Q R D V P - Q R Q

- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - Q Q Q Q Q Q Q Q Q NQ P P P P K Q P AQ Q P - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q - - A Q Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q AQ Q Q G G A P A P A DG G N P P G AQ - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - Q Q E AQ Q P T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
Q P V Q Q Q Q Q P V Q Q Q Q Q T V Q Q Q Q P V Q Q Q Q Q T V - - Q Q Q Q P V Q Q Q Q Q T AQ Q Q P V AQ Q Q I H NQ S P P P V L NQ Q V P V Q Q Q Q K Q HQ E S
V P V Q G Q - V P V Q Q G Q P Q Q T G Q V P G Q G Q Q Q Q G Q Q Q Q Q Q G Q AQ Q Q Q G H DQ K P V A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

- - - - -
- - - - -
- - - - -
- - - - -
- - - - -
- - - - -
- - - - -
L NQ Q H
- - - - -

1
1
1
1
1
1
1
1
1

45
37
35
34
42
69
52
38
30

46
38
36
35
43
70
53
39
31

125
111
109
110
118
145
128
114
106

126
112
110
111
119
146
129
115
107

201
187
182
184
191
225
207
184
176

202
188
183
185
192
226
208
185
177

281
267
261
264
271
304
287
264
256

282
268
262
265
272
305
288
265
257

358
343
338
342
349
384
365
342
334

359
344
339
343
350
385
366
343
335

421
355
407
369
376
411
402
396
405

422

408
370
377
412
403
397
406

463

487
382
403
438
473
462
470

464

488
383
404
439
474
463
471

491

528
413
425
511
484
486
525

492

529

512

487
526

513

598

520

564
575

565 569


