Supplementary File 3
Fragment size and nucleotide sequence of the parts of the promoter-GFP constructs


	Fragment 
	Sequence
	Size (bps)

	His3L
	AACACAGTCCTTTCCCGCAATTTTCTTTTTCTATTACTCTTGGCCTCCTCTAGTACACTCTATATTTTTTTATGCCTCGGTAATGATTTTCATTTTTTTTTTTCCACCTAGCGGATGACTCTTTTTTTTTCTTAGCGATTGGCATTATCACATAATGAATTATACATTATATAAAGTAATGTGATTTCTTCGAAGAATATACTAAAAAATGAGCAGGCAAGATAAACGAAGGCAAAG

	237

	RPL35A
promoter
	AAATTCTAGAATATGGATCAAATACGCTTGTATAAACTAAATGAAACATAAAGATTAAGAACTTAAGAGGCCAACGTCGATGGATTTATTGACGATCACCAGCCAACACATATAGATTTTAGTGTAAAAGCAATAAAAACCAAGATAATAAAATAAAAAAATACTGAAGAAGCCTAACTAGTATAAACTACTTTAACTAATAATGGCAATTTGATATAGAAACAAAGAAACATGATATATTTAGGATATTATACAACGCATTTTCATTTGTTTTACAGCACCCCTGCGTGAATCATATATTGACGTTTCGCTCTCAGGTCCACCGTGTTCTCAAAAGATACTTTTAAAACCTAAAACACACGAAATCATATTATGATAATTCAGAATGATAGTGTGGTACTGTGTCAATTGACTGTTCAAGACTGAAGAGGATCTTTGATTTGTTGTTACTCAACAAATAATCTTCACGAAAACTTTCTCAATCTGGGGACTGTATTAATCTCAGACCCATACATATCTACACCCATAACTTTTTACATTTAATTTTTTATCACATAATAGGTAGCTTAAATTGTAAAGTCGCAAAAAAAAATGGCAGCGCAGCCTCTCCGGGTGAACCCCACGACAACTTACCTGGCACTCCATGCACTAACGGGCGGGTTTGGGCAGGATTCCAGCATCAATTTTGCAAAATTCACACCTGAGTAATTCATATATGTAATATAATGTTAAGCATACGCTGTCGATTAGCACTATTATTGACCGTAGAATAGGTACAGTGAGACAGTATATTCGAA

	797

	RPG1 promoter
	TTATTTCAAATTTTTCATGTCCTTGTATTTTTATTCTTTATCCCTTCCAATCAGAAAGGATCTAGTGAACAAGTTCTTTCCTCTATGGTATATATTTTAGTGATAAATTTTATAAAATTATCAAAACCAAGGCATCCTTTCCTTTTATTCTGTCATTGGAATCTGCCTGTCATAATTATCACCCACCGGGTAAAGATGATAATTTTTCAGTCGCTTTGCCCGAGAAGCTTTGCCAGGTGAAAAATTTTTCTTGGTGAACTAAATCGAAAGTAGATATACTTACAACTATAGAGAGAGTTCCAAAATAAACCATACAAACGCCCAGGAAACATCAAG

	336

	CPA2 promoter
	CTTTGCGGAATGGTATACTATTTCTTTTCCCTCTTTTTAGCACTATTACACCCCGCCCACAAAATAAAAATAATAACGACGACCTAATCTCACCAAGTGACCCTTGTAAAACCTCCTTTTCTTTATAATGTTTCTTTTCTTACTAATATTTGGTACATTTAGGGTAGTGATAAAAGAATGGCAACATTGTTATTATTGTGAAAAATGAGGAAAATAGAAAATCAGAAACCCTAAAAAGTGATTTTACCCTATCAGAAATATTCAAATGTCCTAATTAAAAATAGTAAATCCCCTAAACATTCAGATTGTAAACTAGGGTTGAGAAAATGACTCATCCACCACTGTCTTCTTTCCTGCGGCATTCTATAGATTATTGTGAATGACTCTTATTGATGAGATGGCAATAACTTTTGAATATCAGAGATAGGAACCTCCATGTCGTAACGATTGTGTCACCTTGAGTAAGCATCGAGAAAATCCAATCTTTTTTTTTCCGTCATAAGCATTTCTGCCATGCTATTTGTATATATATAATTACTAATACGTCTTCTATAGTATGCCTTATCTCTTTTTTGAAGCGCTATTTAAGTTTAAGCATCGAAAAACTAACATCTATAGTTAAAATTAGTTCTATAAAGGAAGAGCAATACAGTACATAGACAGGAAGAAAAGA

	673

	QCR2
promoter
	TTGGATCTTGCTCAACAAAAATTTTTCCCTATTCCTGTGTCAGCAATTCTCTATTGTTCTCAATATTTCTTCCACTATTATTATTTTGATCCAAAATTATTTTTTTCCTTCAATGCGATGAGCTTTTGAAAAATTTCTGATCATTCCCAACGAACCAATAGAAGGCCCGCCCCGTCTTATATCCGTTAGCCTACCAAATATATATATAAAGAACAAGGGCCTTTCCTCAGAGCGTTTGCTGACGAAGTTTTAGAAGTTAATAAGGTTTTTAACAGCAGTGTGCTCGAACGATTAGGACGGGAGAGTTAAAATTATTAAAAGGAAAAAAGAAGAACGTTG

	339

	GFP
	ATGTCTAAAGGAGAAGAACTTTTCACTGGAGTTGTCCCAATTCTTGTTGAATTAGATGGTGATGTTAATGGGCACAAATTTTCTGTCAGTGGAGAGGGTGAAGGTGATGCAACATACGGAAAACTTACCCTTAAATTTATTTGCACTACTGGAAAACTACCTGTTCCATGGCCAACACTTGTCACTACTTTTACGTATGGTGTTCAATGCTTTTCAAGATACCCAGATCATATGAAACGGCATGACTTTTTCAAGAGTGCCATGCCCGAAGGTTATGTACAGGAAAGAACTATATTTTTCAAAGATGACGGGAACTACAAGACACGTGCTGAAGTCAAGTTTGAAGGTGATACCCTTGTTAATAGAATCGAGTTAAAAGGTATTGATTTTAAAGAAGATGGAAACATTCTTGGACACAAATTGGAATACAACTATAACTCACACAATGTATACATCATGGCAGACAAACAAAAGAATGGAATCAAAGTTAACTTCAAAATTAGACACAACATTGAAGATGGAAGCGTTCAACTAGCAGACCATTATCAACAAAATACTCCAATTGGCGATGGCCCTGTCCTTTTACCAGACAACCATTACCTGTCCACACAATCTGCCCTTTCGAAAGATCCCAACGAAAAGAGAGACCACATGGTCCTTCTTGAGTTTGTAACAGCTGCTGGGATTACACATGGCATGGATGAACTATACAAATAG

	711

	HIS3MX6
	GGCGCGCCACTTCTAAATAAGCGAATTTCTTATGATTTATGATTTTTATTATTAAATAAGTTATAAAAAAAATAAGTGTATACAAATTTTAAAGTGACTCTTAGGTTTTAAAACGAAAATTCTTATTCTTGAGTAACTCTTTCCTGTAGGTCAGGTTGCTTTCTCAGGTATAGCATGAGGTCGCTCTTATTGACCACACCTCTACCGGCAGATCTGTTTAGCTTGCCTCGTCCCCGCCGGGTCACCCGGCCAGCGACATGGAGGCCCAGAATACCCTCCTTGACAGTCTTGACGTGCGCAGCTCAGGGGCATGATGTGACTGTCGCCCGTACATTTAGCCCATACATCCCCATGTATAATCATTTGCATCCATACATTTTGATGGCCGCACGGCGCGAAGCAAAAATTACGGCTCCTCGCTGCAGACCTGCGAGCAGGGAAACGCTCCCCTCACAGACGCGTTGAATTGTCCCCACGCCGCGCCCCTGTAGAGAAATATAAAAGGTTAGGATTTGCCACTGAGGTTCTTCTTTCATATACTTCCTTTTAAAATCTTGCTAGGATACAGTTCTCACATCACATCCGAACATAAACAACCATGGGTAGGAGGGCTTTTGTAGAAAGAAATACGAACGAAACGAAAATCAGCGTTGCCATCGCTTTGGACAAAGCTCCCTTACCTGAAGAGTCGAATTTTATTGATGAACTTATAACTTCCAAGCATGCAAACCAAAAGGGAGAACAAGTAATCCAAGTAGACACGGGAATTGGATTCTTGGATCACATGTATCATGCACTGGCTAAACATGCAGGCTGGAGCTTACGACTTTACTCAAGAGGTGATTTAATCATCGATGATCATCACACTGCAGAAGATACTGCTATTGCACTTGGTATTGCATTCAAGCAGGCTATGGGTAACTTTGCCGGCGTTAAAAGATTTGGACATGCTTATTGTCCACTTGACGAAGCTCTTTCTAGAAGCGTAGTTGACTTGTCGGGACGGCCCTATGCTGTTATCGATTTGGGATTAAAGCGTGAAAAGGTTGGGGAATTGTCCTGTGAAATGATCCCTCACTTACTATATTCCTTTTCGGTAGCAGCTGGAATTACTTTGCATGTTACCTGCTTATATGGTAGTAATGACCATCATCGTGCTGAAAGCGCTTTTAAATCTCTGGCTGTTGCCATGCGCGCGGCTACTAGTCTTACTGGAAGTTCTGAAGTCCCAAGCACGAAGGGAGTGTTGTAAAGGATACTGACAATAAAAAGATTCTTGTTTTCAAGAACTTGTCATTTGTATAGTTTTTTTATATTGTAGTTGTTCTATTTTAATCAAATGTTAGCGTGATTTATATTTTTTTTCGCCTCGACATCATCTGCCCAGATGCGAAGTTAAGTGCGCAGAAAGTAATATCATGCGTCAATCGTATGTGAATGCTGGTCGCTATACTG

	1455

	His3R
	TGACACCGATTATTTAAAGCTGCAGCATACGATATATATACATGTGTATATATGTATACCTATGAATGTCAGTAAGTATGTATACGAACAGTATGATACTGAAGATGACAAGGTAATGCATCATTCTATACGTGTCATTCTGAACGAGGCGCGCTTTCCTTTTTTCTTTTTGCTTTTTCTTTTTTTTTCTCTTGAACTCGAGAAAAAAAATATAAAAGAGATGGAGGAACGGGAAAAAGTTAGTTGTGGTGATAGGTGGCAAGTGGTATTCCGTAAGAACAACAAGAAAAGCATTTCATATT

	302





3

